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Hlodavci z celedi mysSovitych (Rodentia: Muridae) predstavuji nejrozmanitéjsi skupinu savcu

(obsahuijici vice nez 800 znamych druhu rozdélenych do 155 rodt), véetné dvou nejvyznamnéjsich savcich

modeld: mysi a potkana. Celed mySovitych je fascinujici z mnoha hledisek. Napfiklad velikost téla je u téchto hlodavct

v neuvéritelném rozmezi 5 - 2600g. Rovnéz jsou mistry adaptaci. Zastupci mysovitych totiz obyvaji rtizné biotopy (pousté, savany,
lesy, pohoti, tundry) a rtizné druhy se tak v pribéhu evoluce prizpusobili na pohyb ve stromech, po sousi, ¢i ve vodé. A i kdyz
hlodavci vétSinou patri mezi vsezravce, tak se mezi mysovitymi najdou i zastupci vyhradné bylozravi, masozravi a specialisti na
houby, listy, nebo cervi. Hlodavci jsou rovnéz vyznamnymi rezervoary ruznych zavaznych onemocnéni prenosnych na clovéka
(napt. moru, mysiho tyfu, leptospirdzy Ci krvacivé horecky), a zaroven patri mezi dllezité hospodarské sktdce.

ve spolupraci se zahrani¢nimi kolegy GERBILLINAE Casopise Molecular Phylogenetics and Evolution,

z Francie a Japonska detailné analyzovali o potvrdily monofyleticky plivod mysSovitych hlodavcu.

evolucéni vyvoj mysovitych hlodavcl v Phloeomyini To znamena, Ze jejich obrovskd rozmanitost vznikla Mysoviti hlodavci z pavodniho aredlu jihovychodni
¢ase. K tomu vyuZili rozsdhld geneticka z jednoho predka, ktery Zil zhruba pred 20 miliony \ Asie zacali pred 20 mil. let osidlovat dalsi
data ze 161 druh0 a takzvané : Rate let v oblasti dnegni tropické jihovychodni Asie (v této biogeografické Oblgsiﬂzl':h‘;f:s:zt
molekularni hodiny. Rychlost jejich tikotu = | oblasti je dodnes rozmanitost mysovitych savcl( % i . :dpad,,,lzalea,kt
byla nastavena na zakladé detailné == nejvétsi). Biogeograficka analyza dale ukazala, kdy a 3 \ * oblast aftrotropickad
revidovanych fosilii. Po dlkladnych = “ u kterych skupin doslo k migracim do Afriky (a nékdy : *  oblastindomalajska
analyzach kazdého paleontologického zase zpét do Asie), palearktické oblasti (tj. Evropy a § - Filipiny
nalezu bylo vybrano 9 vymrelych druhd, severni ¢asti Asie) a do Australie. «  Wallacea
které bylo moino s  vysokou ' = ini * pavodni ared]
pravdépodobnosti umistit na urcité , g

misto v takzvaném fylogenetickém + Praomyini | ; - \, smeér migrace
vyvojovém stromu. ., o

Védci z Ustavu biologie obratlovct AV CR %LOPHIO%I‘:(?RTXFE“ Vysledky této studie, kterd byla publikovana v
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= ‘ Millardimis Vétsina fosilii je zndma jen na zdkladé zubu. Horni
e W, z 1_ v o Ve
.___) Otomyini moldr TProgonomys, predchudce mysi z rodu

Mus. (Obr. S. Sen)

(1) fAntemus chinjiensis
[2] [fcf. Karnimata sp.
(3] FParapodemus lugdunensis

(4] TKarnimata darwini (¢ ‘

[5] fAbudhabia pakistanensis : - ot
(6] [T Mus sp. ¥ ‘ & Arvicanthini
(7] [t Aethomys sp. :

8| TArvicanthis sp. == . /
9 [+Gerbilliscus sp. == Mgr. Tatiana Aghova, Ph.D., autorka

= B w5 o clanku, vystudovala doktorat na
Fylogeneticky strom celedé mysovitych hlodavci (4 podceledé - L o Masarykove univerzite. Behem svého
LOPHIOMYINAE, GERBILLINAE, DEOMYINAE a nejpocetnéjsi /I:;;ZLL;‘Z:H,; ‘r’;ot’)‘ﬁ’;:n m&’; glsl‘:jfgr';’f;ﬁool’g'?_z’tym studia se vénovala vyzkumu diverzity a
podceled MURINAE je rozdélend na 10 skupin). Na stromé je gil- evoluce modelovych skupin hlodavcl v
umisténych 9 fosilii. savanové oblasti Somali-Masai. Tato

oblast je vyznamna i pro evoluci dalSich
savanovych organisml, vcetné nasich
predkl. Tato prace nam tak muze ledasco
prozradit i o nasi historii. Tatiana Afriku v
ramci terénniho vyzkumu nékolikrat
navstivila.
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Odhaleni doby a mista vzniku dnesnich
mysovitych hlodavcl je zasadni nejen
pro dalsi studie v oblasti evolucni
biologie, ale napriklad také pro ochranu
prirody (nalezeni tzv. evolucnich horkych
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mist biodiverzity) ¢ pro predpovéd aF °
moznych rizik mezidruhového prenosu . Bp P

nemoci. Zpresnéni odhadu doby, kdy Zil \ _ O e o
spoleény predek laboratornich | ‘ : \ SN
modelovych hlodavcu (potkana a mysi Lz ~ o“m?/ |
domdci), pak muiZe mit vyznamné \ i - Q 4 | 4,

dopady v genomice ¢i biomedicine.
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