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Velikost genomu nékterych psenice. Produkce p3en

obilnin v porovnani
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na polovinu. Zdroj: Arva
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pomaleji nez spotieba. Svétové zasoby se

Analyza genomu psSenice =

Pripravili Jaroslav DoleZel (Laborator molekuldmi cytogenetiky
3 cytometrie Ustavu experimentaini botaniky AV CR, v. v. i), Stanislav Vangk,

pSenice seta (~17 000 Mbp) |
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Triticum turgidum (AABB) .I

Triticum urartu (AA)

Triticum aestivum (AABBDD)

Jen asi 1,2 % genomu tvofi geny,
zbytek tvoii negenové
a repetitivni sekvence DNA.
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Mezinarodni konsorcium pro sekvenovani genomu p3enice (International Wheat Genome
Sequencing Consortium). Obrazek ukazuje rozdéleni praci mezi jednotlivé zemé (stav
z kvétna 2009, podle www.wheatgenome.org). Chromozomy na této dvoustrané jsou
zobrazeny jen schematicky. Barvy chromozomui v obrazku nahore popisuji stav finacovani
konstrukce fyzickych map chromozom: zelena - zajisténo, zlutd - zajisténo castecné, seda
- zatim nezajisténo. Podle www.wheatgenome.org.

* Fyzickou mapu pfipravi konsorcium ,4Phoenicia” zahrnujici Maroko, Alzirsko, Tunisko,
Libyi a Syrii.
B8 Vlajka EU symbolizuje zdroj financovani (jinde neni uveden).

/ Préce na tvorbé fyzickych map a sekvenovani jednotlivych chromozomi pSenice seté fidi

Chromozomovéa genomika: rozdél a sekvenuj. Genom pSenice se sekvenuje po chromozomech ¢i
raménkdach chromozomd. Tomu predchazi vytridéni chromozomG pomoci pratokové cytometrie.
Tuto strategii navrhla a vyvinula olomoucka Laborator molekularni cytogenetiky a cytometrie
Ustavu experimentalni botaniky AV CR, v. v. i. Jeden chromozom pfedstavuje jen 3,6-5,9 %
genomu psenice; jedno raménko chromozomu predstavuje dokonce jen 1,3-3,4 % genomu psenice.
Barvy pouze rozliuji jednotlivé chromozomy 1-7.
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delece dlouhého raménka (1BL) chromozomu 1B

cytometricky karyotyp

pocet ¢astic

Schematické znazornéni fyzické mapy chromozomu tvoiené minimalnim
mnoZzstvim prekryvajicich se BAC klonl (hnédé Gsecky). Mezi nékterymi skupina-
mi prekryvajicich se klona (tzv. kontigl) jsou mezery. Tyto oblasti genomu nejsou
ve fyzické mapé zastoupeny.

Pratokova cytogenetika hexaploidni pSenice. Chromozomy
pSenice maji podobnou velikost a podle mnoZstvi DNA lze tfidit
jen chromozom 3B, ktery je vétSi nez ostatni, a ma tedy nejvice
DNA. Podle Vrany et al.: Genetics 156, 2033, 2000.
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Tridéni chromozomi na zakladé delece jednoho z ramének umoznil
E. R. Sears, ktery v padesatych letech minulého stoleti vytvofil tzv.
telosomické linie pSenice. V kazdé z téchto linii chybi jedno

z ramének nékterého chromozomu. Takovy (telocentricky)
chromozom ma méné DNA nez ostatni chromozomy, a |ze jej pomoci
pritokové cytometrie izolovat.
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Spojeni pratokové cytogenetiky a genomiky. DNA izolovanych chromozomd se ¢astecné stépi
a fragmenty o velikosti 100-250kb se vloZi do vektoru (umélého bakteridlniho chromozomu),
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kterym jsou transformovany bakterie. Kolonie bakterii (v kazdé je jiny Gsek pSenicné DNA) se
jednotlivé prenaseji do 384jamkovych misek, v nichZ se uchovavaji. DNA kazdého raménka

chromozomu je uchovéavana v asi 50 tisicich BAC klonech. Vice v rozhovoru na s. 561.
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