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La construccion de un mapa fisico del cromosoma 3H¢" de Hordeum chilense que contenga marcadores moleculares capaces de detectar segmentos de este crgmosoma en el
fondo genético de trigo seria muy util para la introgresion asistida por marcadores de este cromosoma en trigos duros y harineros. Las lineas de delecion termipal permiten el
mapeo fisico de genes y marcadores moleculares a lo largo del cromosoma ya que la ausencia de un determinado marcador se puede asociar directamente con Ig4 pérdida de un
fragmento cromosomico. Ademas, conocer la distribucion de los genes a lo largo del cromosoma es de interes para la identificacion de regiones funcionalmente irhportantes. Asi
mismo, la comparacion entre la localizacion de marcadores en cromosomas de especies relacionadas permite estudiar la sintenia entre cromosomas homeologos.

MATERIAL VEGETAL

OBJETIVOS
Se han utilizado las siguientes lineas que implican al cromosoma 3H¢" de H.chilense eg el fondo
1.Estudiar la transferencia de marcadores moleculares del genético de trigo (T. aestivum) ‘Chinese Spring’ (CS):
cromosoma 3HY de Hordeum vulgare al cromosoma * Dos lineas de translocacion reciproca entre el cromosoma 3H¢" de H.chil@hse y el
3Hch de H.chilense. cromosoma 3D de trigo harinero:

L. Tabla 1. Cddigo, tipo y numero
2.Mapear fisicamente en el cromosoma 3Hch los marcadores 1. T-3H"S.3DL de marcadores del cromosoma
g 5 Mo , . s _ ch v
transferidos utilizando lineas de translocacién y 2. 1-3DS.3HL 3H" de H.vulgare evaluados.

* Dos lineas de delecién terminal el cromosoma 3H¢h:

Codigo  Tipo N°

delecion terminal. X i
: 1.Del-3H°"S: |linea de sustitucion disomica 3H"(3D
3.Localizar los marcadores en el cromosoma 3HY de la cebada (3D) ABG Genémico-STS 2

comparar su localizacidn con H. chilense El cromosoma 3H¢" deficiente para el brazo corto (FL=56)
Y P ' ' 2. Del-3H¢hL: linea de adicion disdmica 3Hc" en CS.
El cromosoma 3H¢" es deficiente para el brazo largo (FL=42)

RESULTADOS EBmac Gendmico-SSR

EBmag Gendmico-SSR 1

Bmac Gendmico-SSR 6

Bmag Gendmico-SSR 21

Lineas de Lineas de delecion METOPOS GBM EST-SSR 30
translocacién terminal « Seleccion de 129 marcadores mapeados en el cromosoma 3HY de la GBMS  Genémico-SSR 11

cebada cultivada (H. vulgare) (GrainGenes http://wheat.pw.usda.gov). GBS  EST-SNP 24

/ \ / \ (Tabla 1). GDM  Genémico-SSR 3
T-3H°7s/3DL | | T-3aps/3Heh Del-3Hchs Del-3HehL » Amplificacion por PCR en H. chilense, trigo duro y trigo harinero. GMS Genc?mico-SSR 1

| | | | « Seleccion de marcadores polimorficos. Hv Genomico-SSR 5

HVM Gendmico-SSR 6

« Amplificacion de marcadores polimorficos en las lineas de translocacion y
de delecion terminal.

B H <FL: 56 » Localizacion en H. vulgare mediante amplificacion por PCR en las lineas
de adicion ditelosomica 3H'S y 3HVL en trigo harinero CS

MWG Gendémico-STS 15

Del-3Hc"L
Del-3H¢chS
T-3DS.3HchL
T-3H"S.3DL
T. aestivum
T. turgidum
H. vulgare

| | ElL=42 | Localizacion fisica
L :

a
3Hch
GBMS185
Presencia o ausencia del marcador en cada linea H I < g\évsiziz
/ GBM1300
+ - - + —_— l b
+ - + + | — | Zona proximal brazo corto /
< HVPEPDIPR
- + + + |— |Zona proximal brazo largo \
Bmag306
- + + - | — | Zona distal brazo largo \ <; GBM1014 ¢
GBM1056
GBMS163
MWG884
* De un total de 129 marcadores estudiados, trece SSRs (22.4%), cinco STSs (29.4%),
catorce EST-SSRs (46.7%) y ocho EST-SNPs (33.4%) amplificaron productos de PCR en H. chilense (Tabla 2).
e esos 40 marcadores, 19 (47.5%) (12 SSR, 2 STS, 3 ET-SSR y 2 EST-SNP) mostraron polimorfismo entre H. pbalamglindy o
trigo duro y harinero (Tabla 2). region proximal del 3HSL y ¢) MWGS

region distal del 3HCL.

arcadores (4 SSR, 2 STS, 3 EST-SSR y 1 EST-SNP) se han localizado en el cromosoma 3H¢".

n el brazo corto y 6 en el brazo largo (Tabla 3).
Y 9o ( ) * La mayor parte de los marcadores mapeados (4 en el brazo corto y 5 de

fisicamente en la mitad distal de los brazos cromosomicos. Solo unoge

Tabla 2. Numero y frecuencia de marcadores del cromosoma se ha localizado en las zonas proximales al centromero. ESices
3H de cebada (H. vulgare) que amplifican en H. chilense. brazos cromosomicos distintos en el grupo homeglgg
-  Los marcadores mapeados Q] AN ATt
Tipo de Polimérfico No polimérfico  Ne total cromosoma 3H¢" en trigo duro y harinero.
marcador
SSR 62 (10.3)b 6° (10.3) 19 (1.7) 58 Tabla 3. Caracterizacion y localizacion fisica de marcadores SSR, STS, EST-SSR y EST-SNP en los cromosomas
3H¢c" de H.chilense y 3H" de H. vulgare
STS 22 (11.8) - 39 (17.6) 17 —— Po——
Tamafio del producto de amplificacion Tipo de Localizacion -ocalizacion
EST-SSR 12 (3.3) 2¢(6.7)  119(36.7) 30 Marcador P i polimorfismo  fisica en 3He" fisica en 3HY
EST-SNP 22 (8.4) ) 6 (25.0) 24 H.vulgare H.chilense T.aestivum T.turgidum
Bmag306 119 119 - - a 3HchL (58% distal) IHYL
d
Total 112 (8.5) 8° (6.2) 21° (16.3) 129 GBM1014 238 238 : a 3HOL (58% distal)  3HvL
GBM1056 462 512 455 459 c 3H°hL (58% distal) 3HVL
a Amplificacion de una banQa unica en H. chllense. GBM1300 152 169 152 155 c 3HONS (44% distal) 3HYS
b El numero entre paréntesis es el porcentaje de los marcadores de cebada
que amplifican respecto al numero total. GBMS163 165 181 216 214 C BHL (58% distal) SHYL
°Amplificacion de una banda en H. chilense y amplificacion de una banda en GBMS185 130 114 133 135 C 3H°hS (44% distal) 3H'S
trigo de diferente = tamano que en H.chilense. o o 3HYS
d Amplificacion de una banda en H.chilense y amplificaciéon de una banda en GBS194 290 281 - - a SHES (44% distal)
trigo del mismo tamarno que en H.chilense HvPEPD1PR 189 194 141 - b 3HCNL (42% proximal)  3H'S
MWG852 306 452 - - a 3HchS (44% distal) 3HVS
MWG884 374 376 a 3HchL (58% distal) IHVL
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