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Tiskova zprava

Vyzkumné centrum genomiky a proteomiky zahajuje provoz

Praha 24. 9. 2014 — Ustav experimentalni mediciny Akademie véd CR, v. v. i. (UEM
AV CR) uspé&sné dokon¢il realizaci investi¢niho projektu s vyuzitim prostiedkd z Operaéniho
programu Praha — Konkurenceschopnost, jehoz cilem bylo potizeni $pi¢kového ptistrojového
vybaveni do nov¢ vzniklého Vyzkumného centra genomiky a proteomiky. Hlavnimi pilifi
vybaveni Vyzkumného centra jsou nasledujici pfistrojové moduly s uvedenymi funkénimi
vlastnostmi:

Systém pro sekvenovani a ¢ipovou analyzu

V ramci projektu ,,Vyzkumné centrum genomiky a proteomiky* byl pofizen systém
pro sekvenovani a c¢ipovou analyzu od firmy Illumina, tvofeny dvéma pfistroji, MiSeq
aiScan. MiSeq piedstavuje zafizeni pro sekvenovani nové generace (Next Generation
Sequencing, NGS). Ve srovnani s klasickymi metodami sekvenovani umoziiuje NGS
provadét analyzy mnohem delSich usekd nukleovych kyselin za vyrazné€ krat§i dobu. Dalsi
vyhodou je omezeni poctu krokt, pii nichz je nutné manipulovat se vzorky. Systém MiSeq
bude vramci Vyzkumného centra slouzit pro stanoveni sekvence nukleotidi v genech
a kratSich tsecich DNA a RNA vcetné microRNA. Sekvence nukleotidl hraje kli¢ovou roli
pro zajisténi spravné funkce organismu a jeji zména, at’ uz vlivem nemoci, nebo pisobenim
okolniho prostiedi, mize vést az ke vzniku nadorovych onemocnéni. Z toho divodu je velmi
dalezité pomoci potizeného piistroje identifikovat faktory, které mohou sekvenci nukleotid
ovlivnit.

Druhd c¢ast systému iScan je zafizeni s moznosti uplatnéni v n¢kolika genomickych
analyzach. iScan je scanner fluorescence, ktery provadi detekci signalii o rizné intenzité
ve vzorcich DNA nebo RNA nanesenych na Cipy. Ve Vyzkumném centru bude pfiistroj
pfevazné aplikovan pro hodnoceni exprese RNA na celogenomové trovni, ktera predstavuje
prvni krok v realizaci genetické informace. Zmény exprese RNA mohou odrazet negativni
procesy v organismu zpusobené nemoci, nebo vlivem vnéjSiho prosttedi, napt. piisobenim

polutantd.
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Modul MiSeq Stanoveni sekvenci nukleotidii

illurrany

Zarizeni pro méieni koncentrace proteini

Zatizeni pro meéfeni koncentraci proteini a nukleovych kyselin pomoci
imunofluorescenéni metody napomulze identifikaci kli¢ovych regulatorti pii regeneraci
Sirokého spektra zkoumanych tkani. Technologie XMAP diky vysoké citlivosti vzorku,
moznosti sou¢asného meéteni setu antigenti a minimalnimu objemu vzorkl pfekonava metody
ELISA ve vSech ohledech. Vzhledem k vysoké flexibilité, statisticky piesnéjSim vysledkim,
Casové a financni Uspofe, umoziuje metoda XMAP kvantifikaci Sirokého spektra proteini
spojenych s regeneraci chrupavky, kosti, kiize a srdecné cévniho systému. Nova technologie
umozinuje akceleraci vyzkumu a vyvoje tkanoveé inzenyrskych nahrad pro medicinské

a veterinarni aplikace.

Vystup z analyzy koncentrace proteinii Obrazek pristroje Bio-Plex 200
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Automaticky sbérac¢ bunék

Tento piistroj umoziuje presnou charakterizaci riistu bunék ovlivnénych stimulujicimi
nebo inhibi¢nimi faktory. Bunky kultivované v tkanovych kulturach a ovlivnéné selektivnimi
¢inidly mohou byt na tomto pfistroji kvantitativné isolovany a pak analyzovany na
molekularni arovni. To zajiStuje propojeni s proteinovou nebo genetickou analyzou bunék
provadénou dalSimi pfistroji Vyzkumného centra.

Pfistroj umoziuje relativné rychle a ekonomicky stanovit proliferaci riznych typt
bunék a to i pfi vysokém poctu vzorkl.. Pfedevsim pfi praci s kmenovymi buiikami, u kterych
je Casto problematické stanovit optimalni kultiva¢ni a ristové podminky, je kli¢ové mit

podobnou techniku k dispozici.

Pristroj Harvester 96, Model MachllIME Stanoveni viivu ruznych riistovych faktori na

proliferaci limbalnich kmenovych bunék v tkanové

kulture.
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Za provoz Vyzkumného centra genomiky a proteomiky odpovida jeho garant MUDr.
Radim J. Sram, DrSc., vedouci Oddéleni genetické ekotoxikologie UEM AV CR. Podrobnéjsi

informace o projektu naleznete na webovych strankach UEM AV CR.

Kontakt: Mgr. Jana K#izova, krizova@biomed.cas.cz, tel. 241 06 3632
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http://iem.cas.cz/institute/eu-structural-funds-projects/running-projects/advanced-bioimaging-of-living-tissues.html

