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Ustav experimentalni mediciny AV CR uspéSné rozsiril pristrojové
vybaveni pro védce z penéz evropskych fondii

Ustav tspésné dokonéil realizaci dvou investi¢nich projekti s vyuZitim prostiedkd
z Opera¢niho programu Praha — Konkurenceschopnost, jejichz cilem bylo pofizeni
Spi¢kového piistrojového vybaveni do nové vzniklého Vyzkumného centra genomiky

a proteomiky (13 mil. 902 tis. K¢) a Laboratofe pokrocilého zobrazovani zivych tkani.

(16 mil. 50 tis. K¢&).
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Za provoz Vyzkumného centra genomiky a proteomiky odpovida garant MUDr. Radim J.
Sram, DrSc., vedouci Oddéleni genetické ekotoxikologie UEM AV CR, ktery iika: “Jednim
z cilit nového Centra bude studium vlivu znecisténé¢ho ovzdusi na zmény v lidské DNA, tedy

vyzkum, kterému se dlouhodobé nase oddéleni vénuje.*

Cilem vyzkumu je prostfednictvim modernich vyzkumnych biomedicinskych metod
sekvenovani, Cipové analyzy, proteinové analyzy a analyzy funkénich vlastnosti bunék
komplexné pojmout zkoumani vlivi riiznych latek (zejména v ovzdusi) na lidsky organismus.
Ustav tak potvrdil excelenci ve vyzkumu vlivu toxicity latek a Zivotniho prostiedi na lidsky

genom.

Modul MiSeq Stanoveni sekvenci nukleotid(
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Systém pro sekvenovani a ¢ipovou analyzu piedstavuje zafizeni pro sekvenovani nové
generace (Next Generation Sequencing, NGS). Je teprve patym zafizenim svého druhu
v Ceské republice. Cast systému MiSeq umoziiuje ve srovnani s klasickymi metodami
sekvenovani NGS provadét analyzy mnohem delSich Gseklt nukleovych kyselin za vyrazné
kratsi dobu. Dalsi vyhodou je omezeni poctu krokd, pfi nichzZ je nutné manipulovat se vzorky,
Systém MiSeq bude v ramci Vyzkumného centra slouzit pro stanoveni sekvence nukleotidi
v genech a kratSich tsecich DNA a RNA vcetné microRNA. Sekvence nukleotidi hraje
klicovou roli pro zajisténi spravné funkce organismu a jeji zména, at’ uz vlivem nemoci, nebo
pusobenim okolniho prostfedi, mize vést az ke vzniku nadorovych onemocnéni. Z toho
davodu je velmi dulezité pomoci potizeného pftistroje identifikovat faktory, které mohou

sekvenci nukleotidu ovlivnit.

Druha ¢ast systému iScan je =zafizeni s moznosti uplatnéni v nékolika genomickych
analyzach. iScan je scanner fluorescence, ktery provadi detekci signalli o rtizné intenzité
ve vzorcich DNA nebo RNA nanesenych na €ipy. V centru bude piistroj prevazné aplikovan
pro hodnoceni exprese RNA na celogenomové urovni, kterd predstavuje prvni krok v realizaci
genetické informace. Zmény exprese RNA mohou odrazet negativni procesy v organismu

zpusobené nemoci, nebo vlivem vnéj$iho prostredi, napt. ptisobenim polutantt.

Ptistrojové vybaveni Vyzkumného centra genomiky a proteomiky dopliuji: ZaFizeni pro
méreni koncentraci proteinii a nukleovych kyselin pomoci imunofluorescencni metody,
které napomize identifikaci klicovych regulatorii pfi regeneraci Sirokého spektra zkoumanych
tkéni. Technologie XMAP diky vysoké citlivosti vzorku, moznosti sou¢asného méfeni setu
antigeni a minimalnimu objemu vzorki prekonava metody ELISA ve vSech ohledech.
Vzhledem k vysoké flexibilité, statisticky presnéj$im vysledklim, casové a finan¢ni Gspote,
umozinuje metoda XMAP kvantifikaci Sirokého spektra proteinli spojenych s regeneraci
chrupavky, kosti, kiize a srdecné cévniho systému. Nova technologie umoziuje akceleraci
vyzkumu a vyvoje tkanoveé inzenyrskych nahrad pro medicinské a veterinarni aplikace. Toto
zafizeni bude pfevazné vyuzivano Oddé¢lenim tkanového inzenyrstvi, které vede prof. RNDr.

Evzen Amler, CSc.
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Obrdzek pfistroje Bio-Plex 200 Vystup z analyzy koncentrace proteint

Automaticky sbéra¢ bunék, ktery umoziuje piesnou charakterizaci ristu bunék ovlivnénych
stimulujicimi nebo inhibi¢nimi faktory. Buiiky kultivované v tkanovych kulturach a ovlivnéné
selektivnimi ¢inidly mohou byt na tomto pfistroji kvantitativné isolovany a pak analyzovany
na molekularni urovni. To zajist'uje propojeni s proteinovou nebo genetickou analyzou buné¢k
provadénou dal$imi pfistroji Vyzkumného centra. Pfistroj umoziuje relativné rychle
a ekonomicky stanovit proliferaci riznych typti bun¢k a to i pfi vysokém poctu vzorkii. Budou

jej vyuzivat védci Oddéleni transplantacni imunologie, jez vede prof. RNDr. Vladimir Holan,
DrSc.

cpmx 10

(@]

%
@O

& 2% S X

Pristroj Harvester 96, Model MachllIME Stanoveni vlivu riznych ristovych

faktort na proliferaci limbdlnich
kmenovych bunék v tkariové kulture.
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