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Program konference

Seznam pi‘ednasek

Plendrni prezentace:
Ctvrtek 6. 2. 2020, 9.20-10.10 (poslucharna 2.001, aula)

Remes V (PfF UP v Olomouci): Makroevoluce chovani a zbarveni ptaka na globalni skale

Ctvrtek 6. 2. 2020, 18.15-19.00 (posluchérna 2.001, aula)
Mikat M (PtF UK v Praze): Kyjorozky (Ceratina) — mistii péce o potomstvo

Prehled piednasek v jednotlivych sekcich - véetné jména vedouciho sekce:
Ctvrtek 6. inora 2019: 10.30-12.30
Speciace a fylogeografie savcii (Ct 10.30—12.30, poslucharna 2.001, aula) — J Bryja

Knitlova M, Virag A, Wagner J, Horacek I: Rod Spermophilus ve fosilnim zaznamu stiedni
Evropy

Hornikova M, Markova S, Searle JB, Kotlik P: Velka malé refugia: role severnich refugii v
postglacidlni kolonizaci kontinentalni Evropy u nornika rudého

Escalante MA, Hornikova M, Markova S, Kotlik P: Niche divergence in a postglacial colonizer,
the bank vole Clethrionomys glareolus

Kotlik P, Dvotakova V, Hornikova M, Némcova L, Markova S: Expresni variabilita a adaptace
hemoglobinu nornika rudého

Marta A, Dedukh D, Bartos O, Majtanova Z, Janko K: Mapping of newly designed SatDNA
markers as a novel approach to study related species of spined loaches and their clonal
hybrids

Mikula O: Hledani druhovych hranic pomoci RAD sekvenci

Elidsova K, Lucas Lledé I, Loudova M, Grau JH, Hulva P, Cerna Bolfikové B: Detection of
hybridization in European hedgehogs

Bryja J: Kdyz mitochondrialni identifikace druhii selhava — opakované mezidruhové introgrese
mtDNA u drobnych savet v etiopskych horach

Ornitologie: prostorova ekologie (Ct 10.30-12.30, poslucharna 2.005) — V Remes

Hromadkova T, Pavel V, Flousek J, Briedis M: Nejdelsi migrace v ptaci fisi - vliv vétrt a
uzivnosti oceant

Camlik G, Janoska Z: Mapovani ptakd z lodi na jizni Moravé

Pavelka K: Zmény v hnizdni avifauné BartoSovickych rybnikit v CHKO Poodfi v letech 1982—
2017

Balaz M, Ridzon J: Trendy pocetnosti zimujucich vodnych vtakov na Slovensku

Musil P, Musilova Z, Simova P, Zouhar J, Krejéi I, Rydval J, Neuzilova S, Podhrézsky M,
Senkytova A: Important wintering sites for geese: Site protection and possible conflict areas

Tomasek V: Vyuziti prostorovych dat dravcd a sov pfi ochrang lesnich biotopti v CR
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Sevéik R, Riegert J, Benedetti Y, Zarybnicky J, Stastny K, Zarybnickd M: The distribution of
owls in the Czech Republic: The role of elevation
Riegert J, Salek M, Birrer S: Variabilita ve sloZeni potravy vybranych druhti sov v ramci Evropy

Malakologie (Ct 10.30-12.30, posluchirna 2.006) — M Horsik

Némec T, Liznarova E, Birkhofer K, Horsak M: Vyuziti stabilnich izotopt pro studium potravni
ekologie suchozemskych plzi: ptipadova studie

Coufal R: Jak se to dnes ma s véelinkou ozdobnou (Pagodulina pagodula) (Pagodulinidae;
Gastropoda)

Korabek O: Perlorodka i¢ni, staré a nové vyzvy

Lorencova E, Bojkova J, Marsalkova E, Horsak M: Co podminuje diverzitu mékkysa v
izolovanych krasovych vodach stiedni Albanie?

Horsak M: Schranky mekkyst promlouvaji

Jutickova L, Mensik J, Lozek V: Kde je (a byla) severni hranice rozsiteni alpskych plzi?

Kosova T, Korabek O, Jufickova L: Stredoevropska kiizovatka a postglacialni expanze smérem
na jih u Sneka Monachoides incarnatus (Gastropoda: Pulmonata: Hygromiidae)

Spanikova S, Divisek J: Jehla v kupce sena aneb jak funguji distribu¢ni modely v praxi

Ochrana a management bezobratlych (Ct 10.30-12.30, poslucharna 5.007) — M Konvicka

Mazalova M, Benda D, Chaudron C, Kuras T: Silni¢ni okraje jako refugia hmyzu ve volné
krajiné: Jak naplnit slibny potencial?

Knapp M, Gonzalez E, Seidl M, Strobl M, Saska P, Kadlec T: Do field defects support
beneficial arthropods and ecosystem services within arable fields?

Jor T, Ersil L, Benda D, Broz V, Dvotak T, Hadrava J, Kouklik O, Rothova H, Sommer D,
Schweiner L, Sipkova H, Zaleska J, Zeman S, Sipek P: Pasova se¢ jako kompenzaéni
opatfeni pro podporu ¢lenovci na produkénich loukach

Kolat V, Chmelova E, Ditrich T, Carierra B, Landeira Dabarca A, Otahalova S, Polakova M,
Vebrova L, Tropek R, Boukal DS: Zivot v popelu, aneb jaka jsou spoleenstva vodnich
bezobratlych na odkalistich popilku?

Schenkova J, Mareckova T, Polakova M, Polaskova V, Prikryl I: Sukcese na Sokolovské
vysypce: zmény diverzity vodnich bezobratlych po péti letech

Vlk R: Novy druh horské saranée v CR?

Sychra J, Malenovsky I: Ktisek lekninovy (Erotettix cyane) — znovuobjeveny modry klenot
naSich moktadt

Konvicka M, Ri¢l D, Vodic¢kova V, Benes J, Jirki M: Motyli v t¢éméf kompletnim
sttedoevropském ekosystému: P¢t let refaunacniho projektu v Milovicich

Ctvrtek 6. inora 2020: 13.30-15.00
Velci savci v krajiné (Ct 13.30-15.00, poslucharna 2.001, aula) — A Vorel

Kalas M: Mortalita medved’a hnedého (Ursus arctos) na Slovensku spésobena dopravou v
rokoch 2007-2019
Kraj¢a T, Andrasik R, Urban P, Kala§ M, Kutal M, Sedonik J, Bil M: Vliv pozemni dopravy na
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vlka obecného

Jelinkova J, Krajéa T, Cerna B, Zachystalova L: Skody zptisobené vlky na hospodatskych
zvifatech v letech 2018 a 2019

Wittlinger L, Oravec P: Zoocenologické aspekty v kontexte planovania konektivity krajiny a
naroky réznych zivocisnych skupin na priechodnost’ infrastruktiry

Bil M, Kubecek J, Andrasik R, Sedonik J: Srazenazver.cz: Celostatni databaze mortality
zivoc¢ichi na pozemnich komunikacich a moznosti analyz téchto dat

difusni model?

Ornitologie: ekologie a evoluce (Ct 13.30-15.00, posluchérna 2.005) — K Weidinger

Hotova Svadova K, Raska J, Exnerova A: Mimeticky vztah stepnikl a slunécek z pohledu
ptacich predatort

Sule M, Stétkova G, Jelinek V, Czyz B, Dyrcz A, Karpinska O, Kanclerska K, Rowinski P,
Maziarz M, Gruszczynski A, Nowak P, Hughes AE, Honza M: Vrazdéni nevinatek aneb
pro¢ dospélé kukacky zabijeji mlad’ata svych hostitelt?

Mikula P, Tészogyova A, Petruskova T, Hotak D, Storch D, Albrecht T: Ekologia a evolucia
samic¢ieho spevu vtakov: iloha socialnych a environmentalnych faktorov

Tesicky M, Krajzingrova T, Velova H, Svobodova J, Bauerova P, Albrecht T, Vinkler M: Age-
dependent changes in plasma testosterone level in a longitudinally monitored free-living
population of the great tit (Parus major)

Bauerova P, Krajzingrova T, Tésicky M, Velova H, Hranic¢ek J, Musil S, Svobodova J, Albrecht
T, Vinkler M: Bioakumulace tézkych kovt v krvi a jeji projevy na parametrech zdravotniho
stavu u dlouhodobé sledované méstské populace sykor konader (Parus major)

Pipek P, Pysek P, Blackburn TM: Sdileni zatéze — transport neptivodnich druht ptaki z
etablovanych populaci do méné uspésnych regionti Nového Zélandu 19. stoleti

Arachnologie (Ct 13.30-15.00, poslucharna 2.006) — S Pekdr

Krumpalova Z, Ondrejkova N: Monitoring araneofauny chranenych uzemi v inundac¢nej oblasti
Dunaja

Macha¢ O, Ivinskis P, Rimsaité J: Vliv kormorani kolonie na spolecenstva pavouki a sekact v
NP Kurska kosa v Litveé

Krumpélova Z, Stip¢akova L, Ondrejkovéa N: Influence of garden’s plants on soil mites (Acari,
Oribatida) and spiders (Araneae)

Pekar S, Garcia LF, Bulbert MW: Acoustic defence of spiders against predators suggest
existence of acoustic mimicry complex

Gajski D, Pekar S, Dusatkova L: Ant-eating predator maintains specialist diet throughout
ontogeny

Cernecka I, Korenko S, Dorkova M, Sykora J, Gajdo$ P: The life strategies of parasitoids -
when koinobiont parasitoid Sinarachna nigricornis (Holmgren 1860) manipulate its araneid
spider host
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Entomologie: evoluce hmyzu (Ct 13.30-15.00, posluchéarna 5.007) — P Kocdrek

Damaska AF, Fikacek M: O mechu, kapradi a nerozieSenych stromech: co vime o evoluci
drepciki (Coleoptera: Chrysomelidae: Alticinae)?

Kocarek P, Horka I, Kundrata R: Molekularni fylogeneze a klasifikace drobnélek (Insecta:
Zoraptera)

Maresova J, Suchackova A, Konvicka M, Faltynek Fric Z: Ptibéh vytrvalosti: biogeografie
holarktickych motyld ve vztahu k jejich biotopu

Sasinkova M, Balvin O, Bartonicka T, Kiemenova J, Otti O, Reinhardt K, Massino Ch:
Reprodukéni kompatibilita hostitelskych linii sténice domaci (Cimex lectularius)

Kment P, Hemala V, Malenovsky I: Nové poznatky v morfologii plostic skupiny Eutrichophora
(Hemiptera: Heteroptera)

Starhové Serbina L, Malenovsky I, Queiroz DL, Dugatkové L, Percy D, Burckhardt D:
Systematics of Liviinae (Hemiptera: Psylloidea), with a focus on Brazilian Diclidophlebia

Ctvrtek 6. inora 2020: 15.30-17.30
Navrat velkych $elem (Ct 15.30-17.30, poslucharna 2.001, aula) — M Kutal

Vorel A, Hulva P, Cerna Bolfikova B, Valentova K, Collet S, Lippitsch P, Méslinger H, Zak L,
Janek T, HorniGek J: Co vime o struktute vigiho osidleni na severu Cech?

Skalnik V., Martinkovéa N.: Predikce rozsifeni vika v CR

Flajs T: Pocetnost’ vlka dravého (Canis lupus) v oblasti Malej Fatry pocas piatich zim (2016 —
2020)

Engleder T, Minarikova T, Volfova J, Watzl J, Watzl B, Gerngross P, Belotti E: First breeding
record of a 1-year-old female Eurasian lynx

Krojerova J, Turbakova B, Barancekova M, Bojda M, Dul'a M, Klinga P, Kubala J, Kutal M,
Tam B, Tesak J, Koubek P: Analyza ¢asoprostorovych zmén genetické variability a
struktury populace rysa ostrovida na Slovensku

Dul'a M, Bojda M, Kutal M, Labuda J, Tomasek V, Sulgan F, Zigba F, Zwijacz-Kozica T, Selva
N: The first telemetry monitoring of brown bear (Ursus arctos) in the Czech Republic

Hulva P, Antal V, Bacova A, Demjanovicova K, Jindfichova M, Kutal M, Ladanyiova M,
Valentovéa K, Veselovska L, Vorel A, Cerné Bolfikova B, SOP SR, AOPK: Vlk a rewilding
ve stiedni Evropé: surfovani na viné alel i emoci

Neradilova S, Hayward J, Ceacero F, Connell L, Boyko A, Cerna Bolfikova B: Geny ¢&i
prostiedi: Které¢ faktory zodpovidaji za projevy ztraty psi srsti?

Evoluce a Zivotni historie obratlovei (Ct 15.30-17.30, poslucharna 2.005) — M Reichard

Frydlova P, Mrzilkové J, Seremeta M, K¥emen J, Dudék J, Zemli¢ka J, Kverkova K, Némec P,
Zach P, Frynta D: Determinate growth is ancestral within squamates

74k J, Reichard M: Reprodukéni senescence kratkovéké ryby — halanéika tyrkysového

Benovics M, Simkova A: Koevoluéné vztahy medzi hostitel'sky $pecifickymi motolicovcami
(Dactylogyrus) a kaprovitymi rybami v Stredomori

Dedukh D, Marta A, Janko K: It is not so easy to be asexual: new insights about gametogenesis
of interspecific hybrids from Cobitis taenia complex
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Okrouhlik J, Sumbera R, Gartner B, Schoemann K, Loévy M, Boratynski Z, Mikula O, Bennett
NC: Are southern African solitary mole-rats homeothermic or heterothermic under natural
field conditions?

Baskiera S, Gvozdik L: Repeatability and heritability of metabolic rate in a slow-living
ectotherm

Sumbera R, Mladénkova N. Sedlaéek F, Lovy M, Okrouhlik J: Digging is their lifestyle: how is
burrowing reflected in metabolism of subterranean rodents? (30 min)

Evoluéni genetika bezobratlych (Ct 15.30-17.15, poslucharna 2.006) — R Kundrata

Suchackové Bartofiova A, Skopek P, Faltynek Fric Z: Pfedbézné vysledky barcodingu &eskych
motyli

Nguyen P: Pfi¢iny a dusledky ¢etnych fragmentaci chromozomu u modraskd podceledi
Polyommatinae

Volenikova A, Nguyen P, Zrzava M, Dalikova M, Marec F: Komparativni cytogenetika a
genomika pfinasi novy pohled na evoluci pohlavnich chromosomti u motylt

Kral J, Forman M, Kotinkova T, Reyes Lerma AC, Haddad CR, Musilova J, Rezad M, Avila
Herrera IM, Thakur S, Dippenaar-Schoeman AS, Marec F, Horova L, Bures P: Haplogynni
pavouci jako modelova skupina pro analyzu vzniku a evoluce holokinetickych chromozomi

Dalikova M, Volenikova A, Visser S, Marec F: Piekvapivy ptivod nadpocetnych chromozomi u
zavijeCe moucného (Ephestia kuehniella, Lepidoptera)

Jankasek M, Stahlavsky F, Kotykovéa Varadinova Z: Karyotypova evoluce §vébi podéeledi
Oxyhaloinae

Ozana S, Pyszko P, Dolny A: Neletalni metody vzorkovani hmyzi DNA: studie kvality DNA a
schopnosti regenerace vazek

Ekologie hmyzu 1 (Ct 15.30-17.15, poslucharna 5.007) — Z Lastiivka

Klimes P: Jak se méni spolecenstva mravenct v korunach tropickych stromi podél gradientti
prostiedi? Zavéry z vyzkumu celych ploch lesa

Perlik M, Sebek P: Naroky na hnizdni habitat saproxylickych zahadlovych blanokftidlych

Kozel P, Sebek P, Lepoint G, Cizek L: Co nam mohou stabilni izotopy prozradit o potravnich
preferencich saproxylickych broukt?

Reficha M, Dobes P, Florian V, Knapp M: Vliv zimnich teplot na pieZivani, energetické zasoby
a imunitni systém invazniho slunécka vychodniho (Harmonia axyridis)

Kristin A, Cernecka L, Jar¢uska B: Altitudinal and latitudinal distribution of two Phaneroptera
species (Orthoptera, Tettigoniidae) in the Western Carpathians

Sam K, Freiberga I, Finnie S, Kollross J, Lenc J, Mrazova A, Tahadlova M, Sam L, Sreekar R:
Latitudialni trend v predaci, bylozravém okusu a abundanci bylozravého hmyzu v
pritomnosti a nepfitomnosti predatorti

Volf M, Laitila J, Kim J, Sam L, Sam K, Isua B, Sisol M, Wardhaugh CW, Vejmelka F, Miller
SE, Weiblen GD, Salminen J-P, Novotny V, Segar ST: Compound specific trends drive an
elevational increase of chemical defences in Ficus
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Patek 7. inora 2020: 9.00-11.00
EvoDevo (P4 9.00-09.45, poslucharna 2.001, aula) — R Cerny

Jandzik D, Stock DW: Differences in dental disparity between cypriniform and characiform
fishes explained by variation in evolvability

Cerny R, Minatik M, Stundl J, Pospisilova A, Horatkova A: Stara faryngedlni doména v Nové
hlavé obratlovcei

Plestilova L, Hrouzkova E, Burda H, Sumbera R: Co se déje s uchem na cest¢ do podzemi?
Srovnavaci studie slepcovitych (Spalacidae)

Evolu¢ni genetika obratlovci (Pa 9.45-10.45, poslucharna 2.001, aula) — L Kratochvil

Bartos O, Pajer P, Paces J, Janko K: Assembling a genome, a trivial story?

Rovatsos M, Kratochvil L: Sex chromosome evolution in iguanas: Outlying basilisks resolved

Suwala G, Altmanova M, Mazzoleni S, Augstenova B, Kratochvil L, Rovatsos M: Evolutionary
variability of W-linked content in lacertid lizards

Rovatsos M, Altmanova M, Mazzoleni S, Augstenova B, Velensky P, Vences M, Glaw F,
Sanchez A, Kratochvil L: ZZ/ZW sex determination with multiple neo-sex chromosomes is
common in Madagascan chameleons of the genus Furcifer (Reptilia: Chamaeleonidae)

Diverzita, ekologie a ochrana savcii (Pa 9.00-10.45, poslucharna 2.005) — F Sedlacek

Vejmélka F, Lovy M, Novotny V: Diversita nelétavych saveu podél kompletniho vyskového
gradientu na Papui-Nové Guinei — prvni vysledky

Dianat M, Nicolas V, Bryja J, Denys C, Konecny A: Diversity and genome-level molecular
phylogeny of African giant shrews (Crocidura olivieri species complex)

Koneény A, Hutterer R, Meheretu Y, Bryja J: Two new species of shrews (Crocidura;
Mammalia: Soricidae) from Ethiopia, and a review of shrews from the country

Dusek A, Jitikova K, Esattore B, Kotrba R, Kott T, Barto$ L: Socidlni dominance samic jelena
evropského (Cervus elaphus): vliv laktace, véku a pohlavnich hormont

Kraus AMB, Lévy M, Okrouhlik J, Sumbera R: Comparative study of bite force in mammals
with extremely well-developed chewing apparatuses, the African mole-rats (Bathyergidae,
Rodentia)

Stochlova K, Kubatova A, Brandlova K, Ogden R, Cerna Bolfikova B: Malé populace antilop
rodu Tragelaphini v lidské péci ¢ili Spiral-Horned Antelope Conservation Genetics Project

Toulec T, Lhota S, Soumarova H, Putera AKS, Kustiawan W: Shrimp farms, fire or palm 0il?
Changing causes of proboscis monkey habitat loss

Herpetologie (P4 9.00-11.00, poslucharna 2.006) — M Vesely

Snitily F, Gvozdik V: Fylogeneze a diverzita zab rodu Arthroleptis stiedni Afriky

Macét Z, Jablonski D, Reiter A, Jefdbkové L, Rulik M, Mikuligek P: Colek dravy v Ceské
republice: revize rozsifeni a geneticka variabilita populaci

Smid J, Sindaco R, Tamar K, Aghova T, Simo-Riudalbas M, Carranza S: Diversification and
biodiversity dynamics of the Arabian squamate reptiles

Pola L, Smid J: Fylogeografie gekonti rodu Bunopus (Squamata, Gekkonidae) na Arabském
poloostrove
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Tarkhnishvili D, Yanchukov A, Murtskhvaladze M, Kurdadze S, Barateli N, Gabelaia M, Sahin
MK, Candan K, Kumlutas Y, Ilgaz C, Colak F, Matur F, Erdolu M, Arakelyan M, Galoyan
E: Remarkable genetic similarities among the parthenogenetic rock lizards Darevskia with
presumed different hybrid origins

Kverkova K, Polonyiova A, Marhounova L, Némec P: Vliv inkuba¢ni teploty na mozek a
schopnost uceni u gekont

Ptibyl M, Balaz V: Snake Fungal Disease: infekéni mykoticka dermatitida u hadt

Vodrazkova M, Setlikova I, Berec M: Smell of fear: presence of an invasive turtle reduces
development time and size at metamorphosis in the common frog

Ekologie hmyzu 2 (P4 9.00-11.00, poslucharna 5.007) — IH Tuf

Dvoiak T: Vybér mista kladeni jako klicova adaptace na extrémni mikroklimatické podminky u
saran¢i (Orthoptera: Gomphocerinae)

Vrtilek M, Chuard PJC, Iglesias-Carrasco M, Jennions MD, Head ML: Vliv matky na Gspé$nost
potomstva v prostfedi nového hostitele u obligatniho herbivorniho brouka

Vacha O, Pawlik J, Helclova M, Deschodt C, Davis A, Scholtz C, Sole C, Zitek T, Sladecek
FXIJ: Vyskytuje se vnitrodruhova agregace jedincti ve spolecenstvech afrického koprofilniho
hmyzu?

Rizickova J, Odor P, Elek Z: Carabus “corelaceus: Looking for a link between individual
movement and activity density in different forestry treatments

Lenc J, Oliver E, Sil O, Redmond C, Novotny V, Sam K: Potravni aktivita a druhova kompozice
mravenct béhem dne/noci v primarnim a sekundarnim tropickém destném lese na Papui
Nové Guinei

Helclova M: Vliv tvaru potravnich zdroji na spolecenstva afrického koprofilniho hmyzu

Pawlik J, Vacha O, Helclova M, Deschodt C, Davis A, Scholtz C, Sole C, Zitek T, Slade¢ek
FX1J: Podminky zmény reloka¢niho chovani u kompeti¢né¢ dominantniho koprofagniho
brouka (Heliocopris japetus Klug, 1855)

Nedvéd O, Aslam M: Odpudivost a jedovatost slunécek pro bezobratlé

Patek 7. unora 2020: 13.00-14.15
Drobni savci a patogeni (P4 13.00-14.00, posluchdrna 2.001, aula) — M Stanko

Tkadlec E, Véclavik T, Siroky P: Vliv populaéni dynamiky drobnych hlodavct na meziroéni
variabilitu rizika onemocnéni klistovymi chorobami

Balazova A, Jirousova E, Balaz V: Skryta hrozba — drobni savci jako rezervoar nakaz

Novakova M, Hisgen L, Abel L, Najt D, Mikalova L, Vrbova E, Strouhal M, Posautz A,
Hallmaier-Wacker L, Lueert S, Voigt U, Fachndrich M, Kostkova M, Knauf S, Smajs D:
Méli by se zajici obavat syfilis?

Forntiskova A, Goiiy de Bellocq J: Evidence of Lymphocytic choriomeningitis virus (LCMV) in
Czech Republic: new insight on LCMV evolution

Ornitologie: stanovisté a mortalita (Pa 13.00-14.15, poslucharna 2.005) — 4 Kristin

Horak K, Sychra J: Srovnani rozsiteni a biotopovych preferenci kavky obecné (Corvus
monedula) v Jihomoravském kraji po dvou dekaddach
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Liska M: Habitatové preference skorce vodniho (Cinclus cinclus) na tocich okresu Tachov

Kicko J: Moznosti a rizika vyuzitia fotopasci na hniezdach orla krikl'avého

Janoska Z, Bil M, Kasinsky J, Kubeéek J: Srovnani datovych zdroji ptaci mortality zpisobené
dopravou v Cesku

Sevéikova K, Tosenovsky E: Uhyny ptakii na prosklenych plochach Piirodovédecké fakulty
Univerzity Palackého v Olomouci

Chiropterologie (P4 13.00-14.15, poslucharna 2.006) — I Hordcek

Martinkova N, Zima J: Vyber stanovista a zhlukovanie u zimujucich netopierov za 41 rokov

Habalova K, Demjanovi¢ova K, Demjanovi¢ J, Nusova G, Uhrin M, Kanuch P, Hulva P:
Masova zimovisté netopyri komplexu P. pipistrellus a fylogeograficka struktura
mezidruhovych a vnitrodruhovych rozhrani

Lucan RK, Luc¢anova A, Bartoni¢ka T, Hadrava J: Podzimni migrace netopyrQ pies
Cervenohorské sedlo v Jesenikach

Horacek I, Travnickova E: Historie rodu Myotis (Mammalia, Chiroptera): molekularni
fylogenetika vs. fosilni zdznam

Jedlicka P, Refucha S, Bartonicka T: Systém BAARA, nové moznosti pro sledovani Zivo&icht

Evoluce a ekologie bezobratlych (P4 13.00-14.15, poslucharna 5.007, aula) — T Kuras

Hadrava J, Mengual X, Skevington JH, Moran K, Kelso S, Etzbauer C, Klecka J: Evoluce
mimeze u pestienek rodu Temnostoma

Darnkova K, Hlavacek A, Janosik L, Hadrava J, Nordstrom K: Mimeze versus termoregulace:
experimentalni studie u pestfenkovitych (Diptera, Syrphidae)

Kiemenova J, Balvin O, Reinhardt K, Weig A, Otti O, Bartonic¢ka T: Vliv potravy samce na
fitness samice a kompetici spermii u Sténic, Cimex lectularius

Georgievova B, Bojkova J, Sorfova V, Syrovétka V, Polaskova V, Schenkova J, Zhai M, Horsak
M: Krivak potoény (Gammarus fossarum) v roli ekosystémového inziniera

Janko K, Kasparova E, Buda J, Sabacka M, Zawierucha K: Snow White Beauty: glacial
ecosystems are dominated by highly mobile and extremely specialized animals

Zména programu vyhrazena!
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Seznam postert

Postery budou vystaveny po celou dobu konani konference ve foyer. Poster sessions jsou ve
¢tvrtek v 17.30-18.15 a v patek 11.00-11.30. V tuto dobu by autofi prezentaci méli byt u svych
postert pfitomni a piipraveni diskutovat.

Behavioralni a evolu¢ni ekologie

BEH1

BEH2
BEH3
BEH4
BEHS
BEH6
BEH7

BEHS

BEH9
BEH10
BEHI11

BEH12

BEH13

BEH14

BEH15

BEH16

12

Balazs A, Sipo§ J, Brochard Ch: Can we apply Bergmann’s rule on the dragonfly
morphology: Example study on exuviae of Aeshna juncea (Linnaeus, 1758) (Insecta:
Odonata: Aeshnidae)

Blazek R, Polacik M, Reichard M: Rozdily v GspéSnosti parazitace petovci kukaccich
(Synodontis multipunctatus) mezi druhy hostitelskych cichlid a jejich ptic¢iny

Brazdil T, Weidinger K: Variabilita biparentalniho inkuba¢niho chovani pénice
cernohlavé

Dvotékova D, Sipos J, Suchomel J: Preference vyskytu jiticky obecné (Delichon
urbicum) v kulturni krajiné

Florian V, Reficha M, Knapp M, Dobes P: The interspecific variability of ladybird
immunity

Fojtlova M, Weidinger K: Inkubaéni chovani kosa ¢erného v lesnim a urbannim
prostiedi

Hornatova L, Prichova A: Individualni variabilita vokalizace kalouse uSatého (Asio
otus)

Hruba K, Sounapoglou A, Sakhalkar S, Ishmeal K, Chmelova E, Mertens J, Klomberg
Y, Janeéek S, Tropek R: Pollination networks along elevational gradient Krkonoge:
preliminary results

Chomik A, Psenickova E, Landova E, Frydlova P, Frynta D: Repeatability of
behaviour variables of leopard gecko Eublepharis macularius

Konupkova A, Hurychova J, Kunc M, Hyrsl P, Dobes P: Seasonal changes of
antioxidant capacity in honeybee, Apis mellifera L.

Kotykova Varadinova Z, Kotyk M, Dvotak T: Recategorization of cockroach mating
behaviour

Kucerakova N, Kunc M, Kodrik D, Hyrsl P, Dobes P: The effect of adipokinetic
hormone on nutrient levels and locomotion of the greater wax moth (Galleria
mellonella)

Lachové B, Hazdrova K, Sustr P, Peterka T, Romportl D: Habitatové preference jelena
evropského na Sumavé a v Krkonosich

L6vy M, Lavrechenko LA, Kostin DS, Martynov AA, Bryja J, Sumbera R, Okrouhlik
J: Elevation versus interspecific and intraspecific variability of haematocrit in
Ethiopian rodents

Machackova L, Votavova A, Mikat M, Matéjkova S, Rehot I, Gillarova S, Straka J:
Znaceni potravy pomoci lanthanoidt v koloniich ¢melaka zemniho (Bombus
terrestris) a méfeni konzumace cukru a proteinu pii standardnich a stresovych
potravnich podminkach

Marhounova L, Salajkova V, Zhang Y, Czeibert K, Kubinyi E, Némec P: Od Civavy
po komondora — co se stalo s mozkem naseho nejlepsiho pfitele?
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BEH17

BEH18

BEH19

BEH20

BEH21
BEH22

BEH23

BEH24

BEH25

BEH26

BEH27

BEH28

BEH29

BEH30

BEH31

Mickova K, Safran RJ, Hund AK, Albrecht T: Vliv samicich reprodukénich tekutin na
velocitu a longevitu spermii vlastovky obecné Hirundo rustica

Okrouhlik J, Lévy M, Boratynski Z, Mikula O, Sumbera R: Maximal metabolic rate in
several small mammalian species from highlands of Ethiopia

Pyszko P, Visnovska D, Kopecka K, Drgova M, Drozd P: Mtizeme kontrolovat Sitku
potravni niky hmyzu a jeho fitness transplantaci mikrobioty?

Reichard M, Blazek R, Zimmermann H, Koblmueller S: Mezidruhovy reprodukéni
parazitizmus: pefovec kukacci a cichlidy jezera Tanganika

Rosova K, Prokop J: Rust larvalnich kiidelnich pochev u skupiny Palaeodictyopterida
Sam K, Freiberga I, Kovarova E: Dokazi se ptaci naucit ¢ichat specifické pachy a
hledat podle nich potravu?

Skuhrovec J, Glorikova N, Platkova H, Lukas J, Martinkova Z, Hon¢k A: Najdi Je!
Solak HM, Yanchukov A, Colak F, Matur F, S6zen M, Ayanoglu IC, Winternitz J:
Altitudinal effects on innate immune response and local population genetic structure
of Anatolian blind mole-rats (Nannospalax xanthodon)

Stafikova H, Janovcova M, Peléskova S, Sedlackova K, Landova E, Frynta D: Je
strach a znechuceni ze zvifat biologicky relevantni?

Sevéikova K, Kienek D, Weidinger K: Habitatové naroky lejska malého (Ficedula
parva) v Beskydech

Spicka J, Hromadkové T, Syrova M, Flousek J, Vesely P: Predator recognition during
nest defence by arctic tern (Sterna paradisaea).

Sustr V, Semanova S, Rost-Roszkowska MM, Sosinka A, Kaszuba F, Tajovsky K:
Space distribution of enzymatic activities in digestive tract of spirostreptid and
spirobolid millipedes (Diplopoda: Spirostreptida and Spirobolida)

Truhlafova A, Vesely P, Fuchs R, Syrova M: Rozpoznavaji sykory kukacku od
krahujce?

Urbankova G, Mladénkova N, Sedlacek F: Osobnostni rysy u hrabose polniho by se
mohly udrzovat v populaci asortativnim parovanim

Visnovska D, gigut M, Pyszko P, Honkova M, Pavlikova K, Kotaskova N, Doriidk O,
Kostovéik M, Drozd P, Kolatik M: Bakterialni mikrobiota housenek — produkt
prostiedi a potravy?

Biodiverzita, faunistika,taxonomie, biogeografie

DIV1
DIV2
DIV3
DIV4
DIV5

DIVé6
DIV7

Bezdéckova K, Bezdécka P: Mravenec Manica rubida (Hymenoptera: Formicidae) na
Ceskomoravské vrchoving

Blazek J, Sipos J, Hula V: Diversity of spiders at cattle and sheep pastures

Broda K: When the mountains were underwater. The Kowala biota

Czocherova I, Rubacova L, Petrusek A, Petruskova T: Geographic variation of River
Warblers” (Locustella fluviatilis) song: Are there consistent differences among
populations?

David S, Petrovi¢ova K: Potvrzeny vyskyt Sidlatky Chalcolestes parvidens (Insecta:
Odonata, Lestidae) na Slovensku

Dolejs P, Kocourek P: Status hrbule Craspedosoma rawlinsii simplex Némec, 1896
Florian V, Reficha M, Knapp M, Dobes P: The interspecific variability of ladybird
immunity

13



Program konference

DIV

DIV9

DIV10

DIV11

DIV12
DIV13

DIV14
DIV15
DIV16
DIV17
DIV18
DIV19
DIV20

DIV21
DIV22

DIV23

DIV24

DIV25

DIV26

DIV27

DIV28

Gajdos P, Purgat P, David S: Epigeické spolocenstva pavikov Prirodnej pamiatky
Tomasikovsky presyp

Halkové B, Grego J, Zurovcova M, Tajovsky K, Mock A.: Geoglomeris subterranea
(Diplopoda, Glomerida) v strednej Europe: na stope unikatnej autekologie
Harmackova L, Remes$ V, Fritz S: Seasonal changes in diversity of Australian
songbirds

Hemala V: True bugs (Hemiptera: Heteroptera) of the Karancs-Medves Protected
Landscape Area (Northern Hungary) — preliminary results

Hovorka T, Holy K: Seznam luméika Ceské republiky a Slovenska

Hrizova L, Sommer D, Kral D: Immature stages in Trox sordidatus (Coleoptera:
Trogidae)

Kalab O: NDOP Downloader — stahovani dat z Nalezové databaze ochrany pfirody
AOPK CR v prostiedi QGIS

Kocourek P, Dolejs P: Mnohonozky (Myriapoda: Diplopoda) v Millerové sbirce v
Narodnim muzeu v Praze

Kovatikova K: Funk¢ni diverzita bezobratlych predatord v jableénych sadech
Lazuka A: Mysterious leaf insects from tropical forests

Machag O: Dosavadni znalosti fauny bezobratlych v CHKO Zelezné hory
Malenovsky I, Aguin-Pombo D, fLauterer P: The leathopper genus Edwardsiana
(Hemiptera: Cicadellidae) in Greece

Nahodilova I, Hurychova J, Dobes P, Hyrsl P: Characteristics and growth of two-
phased bacteria Photorhabdus luminescens

Necas T, Badjedjea BG, Gvozdik V: Novy rod africkych zab z ¢eledi Hyperoliidae
Papezik P, Kubala M, Jablonski D, Mikuli¢ek P: Komparativni morfometrie skokant
rodu Pelophylax (Amphibia, Ranidae) v oblasti zapadniho Balkanu

Petrovic¢ova K, David S, Langraf V: Mapovanie vyskytu druhov vazok rodu
Cordulegaster v pohori Raca (Kysucké Beskydy)

Sommer D, Hrtizova L, Razicka J: Revision of Afrotropical species of the genus
Silpha Linnaeus, 1758 (Coleoptera: Silphidae)

Spitzer L, Benes J: Sitové mapovani dennich motylti v CHKO Litovelské Pomoravi
Stanikova M, MacFadyen S, Foxcroft L, Hejda M, Pyskova K, Pysek P, Storch D,
Tropek R, Horacek I: Bioacoustic survey of bat communities in Kruger NP, SAR: first
results of a monitoring project

Uvizl M, Benda P: Geographic variation and taxonomic revision of Myotis
emarginatus (Chiroptera: Vespertilionidae)

Vesely M, Batista A: Harlequine frogs in Panama: Is it still possible to find a new
species?

Ekologie suchozemskych spolecenstev

EKOLI

EKOL2
EKOL3

14

Horiiak O, Sarapatka B, Tuf IH: Charakter fragmentfi stromové vegetace ovliviiuje
distribuci stievliki v zeméd¢lské krajiné

Hybl M, Ptidal A, Vladek A: Opylovatelé zimolezu kamcatského (Lonicera cearulea)
Michalko R, Birkhofer K: Non-crop habitats differ in their quality as source of natural
enemies in agricultural landscape: evidence based on habitat niches of agrobiont
spiders
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EKOL4

EKOLS5

Pizl V: Spolecenstva zizal (Annelida, Lumbricidae) ve vinicich a jablonovych sadech
— co ukazal vyzkum opakovany po osmi letech?

Waldhausereova J, Benda D, Straka J, Janousek J, Budd D, Mikat M: Ekosystémové
preference blanoktidlého hmyzu hnizdiciho v suchych stoncich rostlin

Evolu¢ni genetika, fylogeneze, fylogeografie

GEN1

GEN2

GEN3

GEN4

GENS

GEN6

GEN7

GENS

GEN9

GENI10

GENI11

GEN12

GENI13

GEN14

GEN15

Augstenova B, Mazzoleni S, Kostmann A, Altmanova M, Frynta D, Kratochvil L,
Rovatsos M: Evolution of sex chromosomes in snakes: a molecular-cytogenetic
perspective

Bacové A, Jindtichova M, Lucas-Lled6 JI, Hulva P, Cerna Bolfikova B: Hybridization
of wolf (Canis lupus) and dog (Canis familiaris): Introducing research on genome
interactions and artificial selection

Bernathova I, Swiacka M, Jindfichova M, Hulva P, Cerna Bolfikova B: Conservation
genetics of pangolins in Congo

Bohmova J, Rasplus J-Y, Cruaud A, Jansta P: Z parazitoida fytofagem hned
nékolikrat? Rozplétani evoluce potravnich strategii u vosicek celedi Megastigmidae
(Hymenoptera: Chalcidoidea)

Clemente L, Mazzoleni S, Pensabene Bellavia E, Augstenova B, Protiva T, Praschag
P, Auer M, Velensky P, Wagner P, Fritz U, Kratochvil L, Rovatsos M: Interstitial
telomeric repeats occur rarely in turtles

Dolezalkova-Kastankova M, Didukh D, Choleva L: Inheritance of hybrid
amphispermy

Frolova P, Horka I, Duri§ Z: Evoluce a systém C—P komplexu krevet Geledi
Palaemonidae

Gajdosova M, Beermann A, Bojkova J, Polaskova V, Schenkova J, Syrovatka V, Zhai
M, Horsak M, Leese F, Petrusek A: Peeking into Pandora’s box: community
metabarcoding uncovers cryptic diversity of aquatic invertebrates in the Carpathian
spring fens

Hruba M, Dalikova M, Kreklova M, Vila R, Talavera G, Nguyen P: Mapovani
mobilnich elementt specifickych pro druhy s vysokym po¢tem chromozomut u
modraskt rodu Lysandra

Charvat T, Augstenova B, Kratochvil L, Rovatsos M: Cytogenetic analysis of boas,
pythons and their relatives

Mazzoleni S, Mrugala A, Vasileiadou K, Sotero-Caio CG, Augstenova B, Clemente L,
Velensky P, Auer M, Fritz U, Kratochvil L, Rovatsos M: When the species name is
not a reproductive barrier: cases of interspecific hybridization in turtles

Mizerovska D, Mikula O, Bryja J: Evoluéni historie a taxonomie etiopskych hlodavct
rodu Otomys

Papezikova S, Jablonski D: Krypticka linia Natrix tessellata (Ophidia: Natricidae) v
oblasti zapadného Balkanu

Peléskova S, Janoveova M, Sedlagkova K, Frynta D, Landova E: Psychofyziologicka
studie negativnich emoci, které vyvolavaji rizné druhy pavoukt

Poignet M, Dedukh D, Kauzal O, Janko K, Albrecht T, Reifovar R: Cytogenetic
causes of hybrid female sterility in Lonchura sp.
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GEN16

GEN17

GENI18

GEN19

GEN20

GEN21

GEN22

GEN23

Roleckova B, Hajkova P, Vinkler M: Narodni geneticka banka zivo¢ichli — vyuzijte
nabizené genetické vzorky, nabidnéte ty své

Rusin M, Cetintas O, Ghazali M, Sandor A, Yanchukov A: Molecular phylogeny of
large-bodied blind mole rats (Spalax)

Ruzicka J, Mahlerova K: Larval morphology and DNA barcoding of Heterotemna
tenuicornis (Coleoptera: Silphidae: Silphinae)

Stuchlikova M, Kotykova Varadinova Z, Urfus T, Jansta P: Méfeni velikosti genomu
u Svabu (Blattodea) za vyuziti pritokové cytometrie

Uhrova M, Mikula O, Krasova J, Bryja J, Van Daele PAAG, Van Vuuren BJ, Visser
JH, Sumbera R: Fylogeneze solitérnich rypost rodu Heliophobius a Georychus
Vallo P, Opoku BA, Benda P, Attuquayefio DK, Oppong SK, Tschapka M: Cryptic
diversity in West African Noack's round-leaf bat Hipposideros aff. ruber
Voslajerova Bimova B, Prazanova G, Kopecka J, Pialek J, Baird SJE, Macholan M:
Prezygotic sex ratio in the house mouse hybrid zone

Zavadilova V, Bohlen J, Labajova V, Slechtova V st, Slechta V, Rothe U, Choleva L:
The place where it might have happened

Morfologie, EvoDevo

MORF1

MOREF2

MORF3

MORF4

MORF5

MORF6

MOREF7

MORFS

Horackova A., Pospisilova A., Cerny R. Bazélni paprskoploutvé ryby a evoluéni
puvod neurokrania

Langraf'V, Petrovicova K, David S, Krumpalova Z, Schlarmannova J: Morfometricka
variabilita medzi populaciami Ischnoglossa prolixa (Gravenhorst, 1802) (Coleoptera:
Staphylinidae) vybranych lokalit Dunaja

Novotna S, Pospisilova A, Stundl J, Psenicka M, Gela D, Cerny R, Soukup V:
Development and dynamics of the pharyngeal dentition in sturgeon

Polonyiova A, Kverkova K, Marhounova L, Kocourek M, Frynta D, Némec P:
Cellular scaling rules and neuronal distribution in reptilian brains

Ruzickovéa D: Morfoldgia a evolucia kI'icovych Struktur u vybranych skupin
Neuropterida

Suchanek T, Stundl J, Cerny R: Skeletogenni potencil trupové neuralni listy
bazalnich paprskoploutvych ryb

Travnickova E, Horacek I: Skupina Myotis frater (Mammalia, Chiroptera) v
evropském fosilnim zaznamu: srovnavaci analyzy dentice vybranych taxont

Zhang Y, Kocourek M, Osadnik C, Kersten Y, Olkowicz S, Némec P: Cellular scaling
rules for brains of Galliform (Galliformes) and Anseriform (Anseriformes) birds

Interakce hostitel-parazit, ekologie nemoci

PARI1

PAR2

PAR3

16

Balaz I, Tulis F, Sev¢ik M, Zigova M, Swietyova D, Kameni§tak J, Ambros M: Vplyv
nadmorskej vyiky na syniizie bich drobnych zemnych cicavcov

Bendova B, Schmiedova L, Pialek J, Dureje I, Hiadlovska Z, Voglajerova Bimova B,
Macholan M, Kreisinger J: Vliv stfevnich helmintd na gastrointestinalni mikrobiotu u
mysi domaci v polopfirozenych chovech

Bubanova D, Majlath I, Vargova B, Pipova N, Majlathova V: Borrelia miyamotoi —
ihla v kope sena?
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PAR4

PARS

PAR6

PAR7

PARS

PAR9

PAR10

PARI1

Elias S, Hurychova J, Dobes P, Kunc M, Toubarro D, Simdes N, Hyrsl P: Virulence
Heterorhabditis bacteriophora a vliv jejich exkretovanych/sekretovanych produktti na
imunitni systém Galleria mellonella

Katani¢ N, Gajdosova M, Bystticky P, Petrusek A: Microsporidian infections in the
contact zone of divergent lineages of the Gammarus fossarum species complex
(Crustacea: Amphipoda)

Nejezchlebova H, Zakovska A, Nesnidalova V, Be¢arova K, Kolafova B, Horakova R:
Aktivita klist'at u Brnénské piehrady v minulych letech

Némcova M, Seidlova V, Zukal J, Heger T, Piacek V, Band’ouchova H, Pikula J:
Molekularni detekce Bartonella spp. u netopyri a jejich ektoparazitt

Stanko M, Csanady A, Mosansky L: Current state of knowledges on epidemiological
importance of Mus spicilegus (Rodentia) in Slovakia

Volekova T, Hyrsl P, Kunc M, Dobes P: The effect of Varroa destructor infection on
honey bee haemocytes

Zechmeisterova K: Takmer zabudnuté: krvné parazity rodu Hepatozoon u plazov z
Iranu

7Z4kovicova Z, Benovics M: Druhova diverzita a distriblicia motolic parazitujticich
endemickeé zelené skokany (rod Pelophylax) na Balkane

Ochrana a management

OCH1

OCH2

OCH3

OCH4

OCHS5

OCH6

OCH7

OCHS

OCH9

OCHI10

OCH11

OCHI12

Bednatik A: Novy nalez Sidla raselinného (Adeshna subarctica) a vazky bélousté
(Leucorrhinia albifrons) v ramci prizkumu vazek v Krkonosském narodnim parku
Demko M, Karaska D, Kertys S: ManaZment Vtagieho ostrova a hniezdna kolonia
vodného vtactva na Oravskej priehrade (SR)

Glorikova N, Rothové H, Rezaé M: Testovani vybranych rostlinnych extrakti a
insekticidl pro atraktanci/repelenci pavouki zaptednic (Araneae: Cheiracanthium)
Hulvova P, Bartoni¢ka T, Hulva P: Netopyfi jako destnikovy taxon pfi ochrané starych
lesnich porostl

Harabis$ F, Hronkova J, gipkové H, Holer T: Selektivni efekt rybochovnych aktivit na
spolecenstva vodnich zivo¢icht

Jelinkova J, Krajéa T, Cerna B, Zachystalova L: Skody zptisobené vlky na
hospodatskych zvitatech v letech 2018 a 2019

Kasak J, Mazalova M, gipo§ J, Foit J, Hu¢in M, Kuras T: Reliktni rohacek jedlovy
(Ceruchus chrysomelinus): stanovistni naroky a navrh ochrany

Kocarek P, Klemensova M, Aubrechtova T, Kalab O: Ochrana pachnika hnédého
(Osmoderma barnabita) v EVL Poodii

Sécha D, David S: Nové lokality Cordulegaster heros Theischinger 1979 na strednom
Slovensku

Sipog J, Hédl R, Hula V, Chudomelova M, Kosuli¢ O, Niedobova J, Riedl V: Do jaké
miry miZzeme zobecnit pozitivni vliv obnovy pafezinového hospodafeni na
biodiverzitu

Vondrka A, Hajkova P, Roleckova B: Aktuality z vyzkumu tetiivka obecného
(Lyrurus tetrix) na Sumavé

Walter J, Hradska I, Tét'al I, Vaviinkova J: Kaolinové opramy jako zajimava refugia
pro bezobratlé
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OCH13 Zyka 'V, VaitJ, Vorel A, Andreas M, Bartdk V, Brestovanska T, Bulif P, Cemy K,

Strnadova V: Bobr evropsky v biechovych porostech povodi Berounky: jako uzivatel,
host ¢i aktivista?

Populacni ekologie biologie

POP1

POP2

POP3

POP4
POP5

POP6

POP7

POP8

POP9

POP10
POP11
POP12
POP13
POP14
POP15
POP16

POP17

POP18

Baldazova M, Harvanova L: Identifikécia rizik $irenia invaznych organizmov z
hladiska ich vnimania ¢lovekom

Colak F, Bayramoglu B, Yanchukov A: First year population demographic survey of
Nannospalax xanthodon based on mark-recapture and genotype data

Csanady A, Stanko M, Mosansky L: Current ecological knowledge about Mus
spicilegus (Rodentia) in Slovakia

Drgova M, Pyszko P, Plasek V, Drozd P: Odhady realné denzity

Drimaj J, Kamler J, Mikulka O, Plhal R: Reprodukéni potencial divokého prasete: kli¢
ke stabilizaci populaci a prevenci Sifeni AMP

Dul'a M, Vana M, Dekai P, Bojda M, Kutal M: Recentni zdznamy kocky divoké (Felis
silvestris) na ¢esko-slovenském pomezi

Holy K, Blazej L, Korenko S, Vonitka P: Usp&iny vyvoj lumka Polysphincta boops v
hnizd¢ kutilky Sceliphron curvatum

Kavanova Andérova V, Kavan J: Svalbard reindeer (Rangifer tarandus platyrhynchus)
antler characteristics reflecting the local environmental conditions

Langraf'V, Petrovicova K, David S, Krumpélova Z, Schlarmannova J: Morfometricka
variabilita medzi populaciami Ischnoglossa prolixa (Gravenhorst, 1802) (Coleoptera:
Staphylinidae) vybranych lokalit Dunaja

Lov¢i Z, Kolat V, Gvozdik L, Boukal DS: Vliv mezidruhovych interakei na teplotni
preference larev vodniho hmyzu

Mikulka O, Homolka M, Kamler J, Drimaj J, Plhal R: Selekce potravy bobrem
evropskym v lesnich hospodaiskych porostech

Nesticky V, Brandlova K, Mikslova K: Odhady hustoty populacie leoparda v
juhovychodnej Namibii

Praus L: Vybrané aspekty hnizdni biologie chocholouse obecného (Galerida cristata)
v Ceské republice

Simonova J, Simon O, Bohata L, Nehasil L, Kapic S, Horsak M, Juti¢kova L: Snails
Can Fly with Birds — More Evidence for Snail Endozoochory

Suchomel J, Sipo§ J, Heroldova M: Winter rape and common vole (Microtus arvalis)
— its mutual influence?

Vlkové K, Zyka V, Romportl D: Konektivita habitat velkych Selem v Karpatech
Vrabec V, Kulma M, Bubova T: Stav ptivodni ¢eské populace Euphydryas maturna
(Lepidoptera: Nymphalidae) v roce 2019 aneb jsme zase tam, kde jsme byli pied
deseti lety

Vrba P, Nedvéd O, Konvicka M: Chladova odolnost a kryoprotektanty u zimujicich
housenek evropskych okact (Lepidoptera: Satyrinae)

Zména programu vyhrazena!
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ABSTRAKTA PREDNASEK A POSTERU

(tazena abecedné podle autortt)

Evolution of sex chromosomes in snakes: a molecular-cytogenetic perspective

AUGSTENOVA B. (1), MAZZOLENI S. (1), KOSTMANN A. (1), ALTMANOVA M. (1,2), FRYNTA D. (3),
KrATOCHVIL L. (1), RovATsos M. (1)

(1) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague; (2) Institute of Animal
Physiology and Genetics, The Czech Academy of Sciences, Libéchov; (3) Department of Zoology, Faculty of
Science, Charles University, Prague

For over 50 years, it was believed that all snake lineages share homologous ZZ/ZW sex
chromosomes: homomorphic and poorly differentiated in “henophidian” snakes (a group
consisting mainly of boas and pythons), but heteromorphic and well differentiated in
caenophidian snakes. Recent studies revealed that homologous and differentiated sex
chromosomes are indeed shared among all families of caenophidian snakes, but two species of
boas (Boa imperator, B. constrictor) and a python (Python bivittatus) independently evolved
XX/XY sex chromosomes. In addition, heteromorphic ZZ/ZW sex chromosomes were recently
revealed in the Madagascar boa (Acrantophis sp. cf. dumerili) and putatively also in the blind
snake Myriopholis macrorhyncha. Since the evolution of sex chromosomes in snakes is
apparently more complex than previously thought, we decided to examine 13 species of
caeneophidian and 12 species of “henophidian” snakes by classical and molecular cytogenetic
methods. In caenophidian snakes, we proceeded with comparative study of the evolutionary
dynamics of the repetitive content of the W chromosomes. Our results demonstrated a striking
variability in the morphology and the repetitive content of the W chromosomes even between
closely-related species, which is in contrast to the homology and long-term stability of the gene
content of their Z chromosomes. In “henophidian” snakes, we applied cytogenetic methods,
aiming to reveal their sex chromosome constitution. We applied Comparative Genome
Hybridization (CGH) to uncover sex-specific regions of the genome and Fluorescence in situ
Hybridization (FISH) to test the distribution of repetitive elements frequently accumulated
in differentiated sex chromosomes in vertebrates. Our results show that all examined
“henophidian” species don’t possess sex-specific differences in their genomes. We conclude that
evolution of sex chromosomes in non-caenophidian snakes should be further explored with
high-throughput methodologies.

POSTER
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Hybridization of wolf (Canis lupus) and dog (Canis familiaris): Introducing research on
genome interactions and artificial selection

BACOVA A. (1), JINDRICHOVA M. (1), LUCAS-LLEDO J.I. (2), HULVA P. (3), CERNA BOLFIKOVA B.
(M

(1) Katedra chovu zvifat a potravindrstvi v tropech, Fakulta tropického zemédélstvi, Ceskda zemédélskd
univerzita v Praze; (2) Cavanilles Institute of Biodiversity and Evolutionary Biology, University of Valencia,
Spain; (3) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Karlova Univerzita

The evolution of canids is deeply influenced by various rates of historical introgression.
Recently, the hybridization between wolf and dog is considered as a potential threat. It could
occur in small isolated wolf populations with low density of individuals or at the range edges
(cf. history of Apennine population).

On the other hand, wolves were used to create new dog breeds. The aim was to create wolf-
alike individuals that are tame and able to cooperate with humans. Such a crossbreeding
experiments are known from many countries such as Czech Republic (Czechoslovakian
wolfdog), Netherlands (Saarloos wolfdog), Russia (Volkosob wolfdog), United States
(American wolfdog) or China (Kunming wolfdog). Our first studies based on Czechoslovakian
wolfdogs revealed that wolves’ genes are mostly linked to the wolfdog’s morphological traits,
meanwhile dog ancestry was observed mainly in physiological traits, in the regulation of
circadian rhythms or cognitive functions. These crossbreeding experiments provide great
opportunity to study interactions of genomes with known ancestry. Subsequent artificial
selection represents a model enabling to study domestication process. Thus, the mapping of
wolfdogs’ genomes could help in our understanding of hybridization events and shed more light
on the evolution of domestication.

The poster introduces project, that is focused on genomic selection within wolfdogs using
170k SNPs and whole-genome sequences. The aim is to determine the genomic composition and
direction of gene selection in selected groups of wolf-dog hybrids such as Czechoslovakian

wolfdog, Saarloos wolfdog or American wolfdogs.

This research was supported by IGA 20195012.

POSTER
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Can we apply Bergmann’s rule on the dragonfly morphology: Example study on exuviae
of Aeshna juncea (Linnaeus, 1758) (Insecta: Odonata: Aeshnidae)

BALAZS A. (1), S1p0$ J. (1), BROCHARD CH. (2)

(1) Mendel University in Brno, Department of zoology, fisheries, hydrobiology and apiculture, Brno, Czech
Republic; (2) Bureau Biota, Groningen, the Netherlands

Aeshna juncea (Linnaeus, 1758) is a robust Holarctic dragonfly species. In Europe, it occurs
from middle altitudes up to the mountains, in the south it becomes sparser confined to the higher
altitudes. The species is a typical inhabitant of forest ponds, acidic meadows and peatbogs with
a three or four years development time. The aim of this study was to analyse and compare the
size of 19 particular morphological features of exuviae (abandoned skin after larva hatched) of
the species from different types of habitats to find out the morphological response to different
altitudes. Three localities were situated in Iran (2,500 m a. s. 1.), France (Alps) and the
Netherlands (13 m a. s. 1.) respectively, from where in different years we collected 50 specimens
(25 9d, 25%99). The most stable trait was the width of head. In general we found out that the
abdominal appendices and spines were bigger on the specimens originated from Iran, but the
width of head, the minimal width of prementum (visible part of the labium after contraction) and
the length of prementum were bigger at European populations. Surprisingly, the overall body
size where bigger at the Iranian populations. The Bergmann cline in poikilothermic insects are
still difficult to predict. The exuviae from extreme altitudes and scarce trophic conditions from
Iran reacted with Bergmann'’s rule (increased body size with altitude or latitude) which is in
contradiction with the empirical experience that larger species with longer development times

tend to have smaller body sizes.
POSTER

Vplyv nadmorskej vy§ky na synuzie bich drobnych zemnych cicavcov

BaLAz 1. (1), TuLis F. (1), SEVCiK M. (1), ZIGOVA M. (1), SWIETYOVA D. (1), KAMENISTAK J. (1),
AMBROS M. (2)

(1) Univerzita Konstantina Filozofa v Nitre, (2) Stdtna ochrana prirody SR, Nitra

Parazity su stcastou spolocenstiev, hraju vyznamnt ulohu z hladiska regulacie populacii
svojich hostitelov a st povazované za doéleziti skupinu organizmov na Studium diverzity.
Ciefom prispevku bolo zistit® vplyv zmeny nadmorskej vy$ky na syntzie bich drobnych
zemnych cicavcov a identifikovat vzorec zmeny biodiverzity v podmienkach Slovenska.
Analyzované boli tdaje (viac ako 65 000 jedincov bich patriacich k 31 druhom) z rokov 1976 —
1993, 1998 a 2001. Hostitel'skti vzorku tvorilo devét druhov drobnych zemnych cicavcov —
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Apodemus agrarius, A. flavicollis, A. sylvaticus, Clethrionomys glareolus, Microtus agrestis, M.
arvalis, M. subterraneus, Sorex araneus a S. minutus. Odchyty hostitelov a odber ich
ektoparazitov prebichal na 736 lokalitach, v 82 orografickych celkoch, najmd v lesnych
geobiocendzach a v ekotonoch pozdiz vodnych tokov. Meniaca sa nadmorska vyska ako aj
diverzita hostitelov mali preukazny vplyv na diverzitu bich. V podmienkach Slovenska
dochédza k zmene tychto atribitov sifonaptérii na zaklade unimodalneho vzorca, ktorého krivka
dosahuje vrchol v strednych polohach ,,mid-peak™ (700 — 900 m n. m.). Nadmorska vyska v
znacnej miere ovplyviluje vztah parazit — hostitel’ — prostredie, ¢o sa prejavilo aj na hodnotach
indexu preferencie hostitel'a u Specifickych (napr. Amalaraeus arvicolae, Amphipsylla rossica),
ako aj u oportunistickych druhov bich (napr. Hystrichopsylla talpae). Nakol’ko boli analyzované
historické data, ktorych dizajn ziskavania nebol primarne prispésobeny na analyzu vyskového
gradientu, je potrebné v d’alSom vyskume tejto problematiky (vplyvu jednotlivych faktorov na
synuzie bich a ich hostitelov) doplnit’ do dizajnu zberu dat aj idaje o faktoroch, ktoré priamo
suvisia so zmenou nadmorskej vysky (teplota, relativna vlhkost', zrazky, vegeta¢ny kryt a pod.).

Prispevok vznikol za financnej podpory grantovej agentiry VEGA ¢. 1/0277/19.

POSTER

Trendy pocetnosti zimujucich vodnych vtakov na Slovensku
BALAZ M. (1), RIDZON J. (2)

(1) Katedra biologie a ekologie, Pedagogicka fakulta, Katolicka Univerzita v Ruzomberku; (2) Slovenska
ornitologicka spolocnost/BirdLife Slovensko

Scitanie zimujuicich vodnych vtadkov je na Slovensku uspe$ny monitorovaci program, do
ktorého sa zapaja pomerne velké mnozstvo scitavatelov, vd’aka ktorym byva ro¢né pravidelne
zmapovanych okolo 500 lokalit s celkovou dizkou presahujucou 2000 km. Zaznamenanych
byva roc¢ne zhruba 60 druhov a od 100 do 190 000 vtakov. Celkova pocetnost jedincov
medziroéne kolise v zavislosti od teploty, ale isté zmeny je mozné pozorovat' aj v pripade
jednotlivych druhov. Z toho dévodu sme pre druhy, u ktorych to bolo metodicky mozné
(pravidelne sa vyskytujtice druhy s relativne vysokymi poc¢tami) stanovili trendy ich pocetnosti
pouzitim programu TRIM. Zo zhruba 80 druhov, ktoré boli na Slovensku pocas januarovych
sCitani zistené od roku 1991 sme analyzovali 40. Z nich bolo u 24 mozné stanovit’ Statisticky
preukazny trend pocetnosti. 11 druhov vykazuje stabilnii pocetnost, dva druhy pocetnostne
klesajii a u 11 pocetnost’ narasta. Hus diva (4nser anser), chochlacka vrkocata (Aythya fuligula),
hlaholka severska (Bucephala clangula), 1abut’ vel'ka (Cygnus olor), belusa vel'ka (Ardea alba),
potapa¢ velky (Mergus merganser) a kormoran velky (Phalacrocorax carbo) sa dnes na
Slovensku pocas vrcholu zimy vyskytuju v mierne vyssSich poctoch nez v minulosti. Vyrazne
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pocetnost’ v sledovanom obdobi narastla u kacici chriplavky (Anas strepera), potapky
chochlatej (Podiceps cristatus), Cajky sivej (Larus canus) a u skupiny vel'kych ¢ajok (Larus
argentatus/cachinnans/michahellis). Naopak, za uvedené c¢asové obdobie mierne klesla
pocetnost’ zimujucich volaviek popolavych (Ardea cinerea) a vyrazne u husi siatinnych (Anser
fabalis).

Spracovanie vysledkov bolo ciastocne podporené projektom VEGA 1/0277/19.

PREDNASKA

Skryta hrozba — drobni savci jako rezervoar nakaz
BALAZOVA A. (1), JIROUSOVA E. (2), BALAZ V. (2)

(1) Ustav biologie a chorob volné Zijicich zvirat, Fakulta veterindrni hygieny a ekologie, Veterindrni a
farmaceuticka univerzita Brno, Brno; (2) Ustav ekologie a chorob zvére, ryb a véel, Fakulta veterindrni
hygieny a ekologie, Veterindarni a farmaceuticka univerzita Brno, Brno

Hlodavci jsou spole¢né s letouny vyznamnymi zdroji nemoci. Ve stiedni Evropé¢ je znamo
pies 20 zoonoz, u kterych jsou rezervoary prave hlodavei. Nicméné, pro svou relativni vzacnost
jsou mnohé z téchto nemoci piehlizeny a maloktery terénni zoolog je bere v ivahu. Venkov je z
pohledu zoon6z obzvlasteé rizikovy, protoze zde snadno dochazi ke kombinaci patogend z volné

zijicich, synantropnich a domadcich zvitat, a také k tésnému kontaktu lidi s pfenaseci. Nase
Diky tomu mame k dispozici zaznamy o poétu odchycenych jedinct jednotlivych druht a
vzorky tkani. Nasbirany material umoznil prizkum pfitomnosti zoonotickych patogend, jejich
hostitelského spektra, prevalence a variability v case. Jedna se o celkové 504 jedincu
nalezejicich k 7 druhtim hlodavcl (Apodemus agrarius, A. flavicolis, A. sylvaticus, Microtus
arvalis, Mus musculus, Myodes glareolus, Rattus norvegicus) a 5 druhim hmyzozravci (Sorex
araneus, S. minutus, Crocidura suaveolens, C. leucodon, Neomys fodiens). Pomoci riznych typt
PCR jsme zjistovali ptitomnost bakterii Anaplasma phagocytophilum, Borrelia burgdorferi a B.
miyamotoi, Rickettsia sp., Leptospira interrogans a prvoku Babesia sp.. Vybrané pozitivni
vzorky byly sekvenovany pro prokazani identity zaznamenanych patogend.

V ramci odchycenych zvifat dominovaly mysSice (Apodemus flavicolis, A. sylvaticus),
nornici (Myodes glareolus) a relativné bézné byly také bélozubky (Crocidura suaveolens). U
téchto taxont jsme zaroven zaznamenali relativné nejveétsi pocet patogent. Zaznamenali jsme
rozdily prevalence riiznych patogenti u rezervoarovych druhi a mnohacetné ptipady
multiinfekci u rodu Apodemus a Myodes. Pies omezeny pocet vzorkl se zda, ze na lokalité jsou

hlavnimi rezervoary Borrelia burgdorferi s.l. hrabo§ polni (Microtus arvalis) a mysSice

23



Abstrakta prednasek a posterii

temnopasad (Apodemus agrarius). Hlavnim rezervoarem leptospirdzy je na nasi lokalit¢ nornik
rudy (Myodes glareolus).

Tato prace byla financovand grantem IGA 220/2019/FVHE VFU Brno a z projektu Agentury pro Zdravotnicky Vyzkum CR
¢. 16-339344.

PREDNASKA

Identifikacia rizik Sirenia invaznych organizmov z hPadiska ich vnimania ¢lovekom
BALAZOVA M. (1), HARVANOVA L. (2)

(1) Katedra biologie a ekoldgie, Pedagogickd fakulta KU, Ruzomberok, SR; (2) Zdkladna skola, Trieda SNP
20, Banska Bystrica, SR

Biologické invazie sposobuju velké ekologické skody vratane straty pévodnych druhov, su
jednou z najvédcsich hrozieb pre biodiverzitu s rozsiahlymi ekonomickymi ¢i socidlnymi
nasledkami. Napriek tomu st informacie verejnosti o vyskyte a nasledkoch, ¢i dokonca o
samotnej existencii tychto organizmov mizivé az absentujice. V ramci vyskumu sme preto
pomocou online dotaznika zistovali aktualnu Uroven vedomosti slovenskej spoloc¢nosti o
invaznych organizmoch ale tiez potencialne riziko ich umyselného ¢i netimyselného Sirenia
l'ud'mi a postoj k invadovanym a prirodzenym ekosystémom. Vyskumné vzorka bola tvorena
915 respondentmi, z toho 69 % bolo zien. Vekové rozpitie respondentov bolo 57 rokov, s
priemernym vekom 35 rokov. Z vedomostnych otazok ziskali respondenti priemerne 6,9 z 12
moznych bodov pri¢om pocet bodov klesal smerom od absolventov, cez VS, SS po ZS
Studentov. Celkovo u respondentov s rastucimi informaciami signifikantne klesalo potencialne
riziko $irenia invaznych druhov a rastlo uprednostiiovanie a ochrana pdvodnych nenarusenych
ekosystémov pred zamorenymi invaznymi druhmi. Pri sledovani vztahu medzi rizikom $irenia a
ochranou ekosystémov bola teda vyrazna korelacia (r= -0,70) kedy s rasticim rizikom Sirenia
invaznych druhov respondenta klesal aj jeho zaujem o pdvodné ekosystémy.

POSTER
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Assembling a genome, a trivial story?
BARTOS O. (1,2,3), PAJER P. (3), PACES J. (4), JaANkO K. (1,5)

(1) Institute of Animal Physiology and Genetics, Laboratory of Fish Genetics, the Czech Academy of
Sciences, Libechov, Czech Republic, (2) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University,
Prague, Czech Republic; (3) Military Health Institute, Military Medical Agency, Prague, Czech Republic,
(4) Institute of Molecular Genetics, the Czech Academy of Sciences, Prague, Czech Republic, (5)
Department of Biology and Ecology, Faculty of Science, University of Ostrava, Ostrava, Czech Republic

A relevant genomic reference represents an ultimate tool in todays and even tomorrows
research. Therefore, many groups try to achieve this goal and in consequence, new field of
science arises, so called Comparative genomics. Nevertheless, this is the end of the story... So,
let’s start from the beginning.

What is a genome and why is it important? How does a genome look like? And why do we
break it into billion pieces if we want to study it? We can answer all these questions and plenty
of others.

We would like to share our experience in this field which ranges from the micro-world ruled
by bacteria to our big world ruled by mid-sized fishes. Also, we would be happy to share our
vast experience with the third generation sequencing, i.e. ONT Nanopore sequencing,
throughout the lab to computational operations. Of course, finally, we will also describe and
disscuss different assembly and polishing strategies.

We would also like to wander about when the genomic reference is relevant and complete,
and how to make it even more complete?

PREDNASKA

Repeatability and heritability of metabolic rate in a slow-living ectotherm
BASKIERA S. (1), GvoZDiK L. (2)

(1) Department of Botany and Zoology, Masaryk University, Brno,; (2) Institute of Vertebrate Biology AS
CR, Brno

Standard metabolic rate (SMR) represents the minimum amount of energy required to
maintain basic life functions of an ectotherm at a given body temperature. Its magnitude affects
the allocation of acquired energy into growth, survival and reproduction; therefore, it is a key
component of organismal life histories. Its adaptive evolution assumes similarity both within
individual lifetime, or repeatability, and across generations, heritability. Studies examining both
assumptions are rare and focused on taxa with short generation times. We examined
repeatability, as well as heritability, of SMR in the slow-living ectotherm, alpine newt

(Ichthyosaura alpestris). Using intermittent respirometry, we repeatedly measured SMR in both
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newt cohort for five years since metamorphosis, and its metamorphosed offspring. SMR was
consistently repeatable across one season and the whole measurement period. Sibling juveniles
had more similar SMR than unrelated offspring indicating broad-sense heritability in this trait.
Offspring and mid-parent values showed no similarity suggesting the lack of additive genetic
variation in SMR. This suggests that the sibling similarity and long-term repeatability of this
trait is caused by developmental plasticity and (or) dominance genetic variation rather than by
additive genetic variation. We conclude that SMR fulfills assumption for phenotypic selection
but the evolutionary potential of SMR is rather limited in this species. Our results have
important implications for understanding sources of individual variation and eco-evolutionary
significance of SMR in newts and other slow-living ectotherms.

PREDNASKA

Bioakumulace téZkych kovi v krvi a jeji projevy na parametrech zdravotniho stavu u
dlouhodobé sledované méstské populace sykor konader (Parus major)

BAUEROVA P. (1,6), KRAJZINGROVA T. (2), TESICKY M. (2), VELOVA H. (2), HRANICEK J. (3),
MusiL S. (4), SvOBODOVA J. (1), ALBRECHT T. (2,5), VINKLER M. (2)

(1) Katedra ekologie, Fakulta Zivotniho prostiedi, Ceskd zemédélské univerzita v Praze, Praha; (2) Katedra
Zoologie, Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy, Praha; (3) Katedra analytické chemie,
Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy, Praha; (4) Ustav analytické chemie Akademie véd Ceské
republiky, v. v. i., Praha; (5) Ustav biologie obratlovcii Akademie véd Ceské republiky v. v. i., Studenec; (6)
Observator Tusimice, Cesky hydrometeorologicky iistav, TuSimice

Znecisténi tézkymi kovy v méstském prostiedi je vyraznym faktorem ovliviiujici zdravotni
stav lidi a dalSich zde zijicich organismi. Vhodnost ptaku jakozto bioindikatori esencialnich a
neesencialnich tézkych kovi byla v posledni dobé podpofena celou fadou studii. Pfesto o
prubéhu bioakumulace tézkych kovi v krvi volné Zijicich ptakd v pribéhu jejich zivota a o
konkrétnich projevech zmén v kontaminaci tézkymi kovy s vékem na aktudlni zdravotni stav
ptak neméame mnoho informaci.

Tento piispévek se zabyva vztahem miry kontaminace krve vybranymi tézkymi kovy (As,
Cd, Pb a Zn) s vékem a hematologickymi parametry u dlouhodob¢ sledované (v letech 2006 —
2018) voln¢ zijici prazské populace sykor konader (Parus major). V ramci tohoto monitoringu
bylo opakované¢ odchyceno 185 jedinct, z toho 72 od mladéciho véku.

Kromé As byly ostatni testované prvky ve vétsiné krevnich vzorkd méfitelné (nad limitem
detekce). V piipad¢ testovani bioakumulace tézkych kovli v krvi zvifat byl zjistén pouze
nelinearni vztah mezi kontaminaci krve Pb a vékem zvifat, s tim, Ze nejvyssi koncentrace Pb
byly naméfeny u mlad’at (1. rok zivota) a u nejstarsich jedinct (7 let). Po vylouceni mlad’at z
datasetu ovSem nebyl u dospélct v rizném véku zaznamenan zadny vyznamny vékovy trend v
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souvislosti s kontaminaci krve Pb. U Cd ani Zn nebyla zjisténa souvislost miry kontaminace
krve s vékem. Vysledky dale ukézaly, ze jedinci s vyS$imi koncentracemi Pb, Cd a Zn
vykazovali vyssi absolutni pocty leukocytt (TWBC), zvlasté pak absolutnich poéti lymfocyti a
heterofilti. V populaci nebyly zjistény anemické projevy v dusledku vlivu tézkych kovu, jelikoz
souvislost mezi mirou kontaminace krve a absolutnim ¢i diferencidlnim poctem erytrocyti
nebyla prokazana u zadného z metitelnych kovi.

Vysledky této studie demonstruji vhodnost pouziti krve volné Zijicich ptakd k monitorovani
zneCisténi prostiedi tézkymi kovy a to i za predpokladu, Ze neni zndm piesny ve€k dospélych
jedinct v populaci.

PREDNASKA

Novy nalez §idla raselinného (4deshna subarctica) a vazKy bélousté (Leucorrhinia albifrons)
v ramci prizkumu vazZek v Krkono$ském narodnim parku

BEDNARIK A.

Sprava Krkonosského narodniho parku

V ramci prizkumi zaméfenych na vyskyt vazek v Krkonos§ském narodnim parku a jeho
ochranném pasmu, které probéhly v letech 2017-2019, bylo zaznamenano nékolik novych druhti
vazek pro toto Gzemi. Z ¢asti se jedna o nové nalezy zcela béznych druhi, které se sem patrné
roz$itily v poslednich letech z blizkych lokalit (Aeshna mixta, Calopteryx virgo) nebo byly
potvrzeny jejich diive neuvadéné jednotlivé nalezy (Anax imperator, Cordulia aenea, Libellula
depressa, Platycnemis pennipes). Malé zastoupeni jinak téchto velmi hojnych druht je obecné
dano absenci mezotrofnich stojatych vod v Krkono$ich. V roce 2019 byl vSak na raselinisti
Pancavska louka nové zaznamenan i vyskyt dvou vzacnych druh@: Aeshna subarctica a
Leucorrhinia albifrons. V ptipadé tyrfobiontniho druhu A. subarctica byl nalezen jeden mrtvy a
jeden zivy jedinec. Toto zjisténi dobfe navazuje na nalez tfi exuvii z roku 2018 uréenych jako A.
subarctica. Prazkumy v pfistich letech by mély ukazat, zda se jednalo o ndhodny vyskyt nebo
byl druh kvuli své podobnosti s Sidlem sitinovym (Aeshna juncea), jehoz populace jsou na
krkonos§skych vrchovistich velmi pocetné, ptehlizen. V piipadé L. albifrons byl pozorovan jen
jeden dospély samec a vzhledem k vysoké nadmorské vysce lokality (1330 m n. m.) nebudou
pravdépodobné podminky pro vytvofeni stabilni populace optimalni. Na dvou lesnich
pramenistich byly dale nalezeny také imaga Cordulegaster bidentata véetné dolozeni vyskytu
larev na jedné z lokalit, pfestoze byl vyskyt tohoto druhu dfive povazovan za sporadicky z
divodu absence vhodnych biotopti. Celkem bylo v ramci prizkumti zaznamenano 28 druht
vazek vcetné potvrzeni pocetného vyskytu vzacnéjsich tyrfofilnich druhti: Aeshna caerulea,

Lecorrhinia dubia, Somatochlora alpestris, Aeshna juncea. Poster prezentuje kompletni seznam
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zaznamenanych druh@ na jednotlivych lokalitich a diskutuje vhodnost biotopti pro nové

zaznamenané druhy vazek.
POSTER

Vliv stfevnich helminti na gastrointestinalni mikrobiotu u mysi domaci v polopiirozenych
chovech

BENDOVA B. (1,2), SCHMIEDOVA L. (1,2), PIALEK J. (2), DUREJE L. (2), HIADLOVSKA Z. (2,3),
VOSLAJEROVA BIMOVA B. (2), MACHOLAN M. (3), KREISINGER J. (1,2)

(1) Katedra zoologie, PFF UK, Praha; (2) Ustav biologie obratlovcii AV CR, Studenec; (3) Ustav Zivocisné
fyziologie a genetiky AV CR, Brno

Stfevo obratlovel je zejména u divokych populaci kolonizovano kromé gastrointestinalni
mikrobioty (GM) neziidka také stfevnimi helminty. Ti maji, podobné jako GM, zasadni vliv na
modulaci imunitniho systému hostitele, jehoz prostiednictvim mize nepiimo dochazet ke
zménam ve slozeni stfevni mikrobioty. Na rozdil od interakci stfevnich helminti ¢i GM s
hostitelem, interakce mezi témito dvéma skupinami jsou zatim prozkoumany jen malo.
Vysledky jsou pfitom nejednoznaéné. Nekteré studie na laboratornich hlodavcich ukazaly
odlisné slozeni GM u jedinct infikovanych stfevnimi parazity, avSak studie na divokych
jedincich odhalila jen minimalni vliv parazitace na skladbu GM.

Nase data o diverzité a slozeni GM dvou poddruhti mysi domaci, ziskana z polopfirozenych
chovii UBO (Studenec), jsme porovnali s idaji o piirozeném vyskytu larev a dospélcti dvou
sttevnich helmintd (Nematoda) — Aspiculuris spp. a Syphacia spp. Piestoze se jedna o
korelativni porovnani, vysledky naznacuji mozny vliv helminti jak na diverzitu, tak na slozeni
GM zejména u poddruhu M. m. musculus. Diverzita u infikovanych jedinct tohoto poddruhu
byla vyrazné vyssi nez u neinfikovanych a soucasné zde helmintti prosti jedinci vykazovali
zvyseny vyskyt nékterych bakterialnich taxonti. Ukazuje se tak, ze i u populaci hlodavch s
divokym ptivodem by mohla hrat infekce parazity pro hostitele vyznamnou roli (at’ uz pozitivni
¢i negativni).

POSTER

Koevoluéné vzt'ahy medzi hostitel’sky $pecifickymi motolicovcami (Dactylogyrus) a
kaprovitymi rybami v Stredomori

BENOVICS M., SIMKOVA A.

Ustav botaniky a zoologie PFF MU, Brno

V priebehu evolu¢ného ¢asu maju paraziti tendenciu sa viac a viac Specializovat’ na svojich
hostitel'ov. Postupna $pecializacia moze potencionalne viest’ az k vysokej hostitel'skej $pecificite
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parazita, kedy je schopny cudzopasit’ len na jednom hostitel’skom druhu. Uzko spité s tymto
konceptom je aj Fahrenholzovo pravidlo, ktoré predpoklada, Ze paraziti so svojimi hostitel'mi po
dlhé obdobie harmonicky kospeciuju, t.j. vo vysledku by mala fylogenéza parazitickej skupiny
zrkadlit’ fylogenézu ich hostitel'ov. Na podobnom principe pracuje tzv. kofylogeneticky pristup,
pomocou ktorého je mozné studiom evoluénej histérie parazitov vniest’ viac svetla do otazok
tykajucich evolucnej historie ich hostitelov.

Ako vhodny modelovy organizmus sa pre tieto ucely javia motolicovce rodu Dactylogyrus,
ktoré parazituju striktne na kaprovitych rybach a vyznacuji sa vysokou hostitel'skou
$pecificitou.

V ramci tohto vyskumu sme sa rozhodli preskimat kofylogenetické vztahy medzi
vybranymi endemickymi druhmi kaprovitych ryb v juznej Eurdpe a severnej Afrike a ich
$pecifickymi parazitmi rodu Dactylogyrus. V priebehu rokov 2014 az 2019 sme nazbierali
parazitologicky materidl z 34 druhov endemickych ryb patriacich do ¢el'ade Cyprinidae. Na
zaklade morfologie a s podporou DNA sekvencii troch genetickych markrov sme identifikovali
29 druhov Dactylogyrus. Kofylogenetické analyzy odhalili vyznamny koevoluény signal v
tomto systéme parazit-hostitel’ a nasledné testovanie roznych hypotetickych modelov naznacilo,
ze dolezitt tlohu v evolucii Dactylogyrus parazitov hra prave hostitel'sky preskok (host-switch).
Vo vysledku sa zda, ze na sucasnu distribuciu jednotlivych linii ma velky vplyv historicky
vznik kontinentdlnych mostov spdjajucich severnu Afriku s juznou Eurépou. Naviac,
fylogenetické vzt'ahy medzi jednotlivymi liniami naznacuji viacnasobny povod Dactylogyrus
parazitov v juznej Eurdpe.

Vyskum bol financne podporeny projektom GACR 15-1938S a od roku 2020 z GACR 20-13539S.

PREDNASKA

Conservation genetics of pangolins in Congo

BERNATHOVA I. (1), SWIACKA M. (1), JINDRICHOVA M. (1), HULVA P. (2), CERNA BOLFIKOVA B.
()

(1) Faculty of Tropical AgriSciences, CZU, Prague; (2) Faculty of Science, Charles University, Prague

Pangolins (Pholidota) are a unique group of mammals from the superorder Laurasiatheria
with many apomorphies mostly related to myrmecophagy including protective scales, trophic
adaptations and expansion to a semi-fossorial or arboreal niche. Pangolins are often a target of
hunters, poachers and smugglers. They are hunted for their meat, which is considered a delicacy,
and for their scales which are used in the Traditional Chinese Medicine. They are currently
considered the most trafficked mammals in the world. There are eight species of pangolins (four
in Asia and four in Africa), all of them are listed on the IUCN Red List as threatened.
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Monitoring of pangolins using survey methods such as camera traps is difficult since they are
elusive, mostly nocturnal and live either in burrows or treetops. Molecular methods are therefore
a great tool to study them. Our study focuses on two most trafficked pangolin species occurring
in Congo: the White-bellied Tree Pangolin (Phataginus tricuspis) and the Giant Ground
Pangolin (Smutsia gigantea). We used 53 scales, 8 tissues and 3 buccal swabs collected from
hunters and villagers in the area in Odzala-Kokoua National Park in Congo. The analyses were
based on mitochondrial (d-loop) and nuclear markers (beta-fibrinogen, titin). The aim of the
study is to assess and compare the genetic diversity, demographic parameters and
phylogeographic history of the two pangolin species in the Odzala-Kokoua National Park. This
is the first detail population study of these species. Understanding the population biology of the
studied populations may contribute to better conservation management and in the fight with
illegal trade with these endangered animals.

The study is supported by IGA grant 20195012.

POSTER

Mravenec Manica rubida (Hymenoptera: Formicidae) na Ceskomoravské vrchoviné
BEzZDECKOVA K., BEZDECKA P.

Muzeum Vysociny Jihlava

Mravenec Manica rubida (Latreille, 1802) je jediny zastupce holarktického rodu Manica
Jurine, 1807 v Evropé. Typicky se vyskytuje v nadmoiské vysce 500-2000 m, v inverznich
polohéach vyjimeéné i nize. Osidluje oteviené biotopy s nizkou vegetaci, hnizdi v pade, casto
pod velkymi kameny, obvykle vytvari polygynni kolonie s nékolika sty délnic, nezfidka
sdruzované do extenzivnich polykalickych systémt. V Ceské republice je lokalng hojny,
zaznamenan byl ve vétSin€ v pohrani¢nich pohoii, ale naptiklad i v Brdech.

Na Ceskomoravské vrchoving byl dosud zjistén jen na sedmi mistech, z toho pouze na dvou
recentné. Informace o téchto nélezech jsou shrnuty v piedkladaném piispévku. Vzhledem k
tomu, ze jde o napadny, v nasich podminkéch prakticky nezaménitelny druh, na jehoz hledéni
bylo na Ceskomoravské vrchoving vynaloZzeno znaéné usili jiz od 30. let 20. stoleti, neni
pravdépodobné, ze by byl ve vétsi mife piehlizen. Jeho vyskyt je v této oblasti ziejmé skutecné
vzacny, limitovany zptsobem §ifeni, nabidkou stanovist,, pfipadné dal§imi faktory.

POSTER
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Srazenazver.cz: Celostatni databaze mortality Zivoc¢ichii na pozemnich komunikacich a
moznosti analyz téchto dat

BiL M., KUBECEK J., ANDRASIK R., SEDONIK J.

Centrum dopravniho vyzkumu, v. v. i.

V roce 2014 spustilo Centrum dopravniho vyzkumu, v. v. i. (CDV) webovou mapovou
aplikaci, Srazenazver.cz, uréenou pro registraci ptipadd silni¢ni a zelezni¢ni mortality volné
Zijicich a domacich Zivogichti v CR. V prosinci 2018 obsahovala tato databéze téméi 90 000
zaznamu. Naprostd vétSina udaji se tykd obratloved, piedevsim velkych savel, a z nich
prevazné kopytnikil (dominuje srec obecny). Data pochézeji z mnoha zdrojii: od Police CR,
spravcl komunikaci, ale také od vice nez 600 uzivateld.

Aplikace Srazenazver.cz je svétové unikatni, nebot’ obsahuje nejenom prostorovou databazi
udaju (webové mapy), ale také umoziuje online analyzy Casové a prostorové slozky dat. V
prezentaci budou uvedeny, vedle struéného ptedstaveni vlastni aplikace, hlavni moZnosti analyz
tohoto druhu dat. Cilem analyz je pfedevsim spolehliva lokalizace mist, v nichz se stfety s
motorovymi vozidly koncentruji, tzv. hotspoty, k cemuz slouzi statisticka metoda KDE+. Tato
metoda ma hlavni ptfinos v tom, Ze objektivné odlisi hotspot od prostorové nahodnych shlukt
zaznamu. Metoda KDE+ je soucasti stejnojmenného freeware, ktery si lze od CDV vyzadat
(www.kdeplus.cz).

Nové jsme v CDV vyvinuli postup umoznujici zaroven sledovat i ¢asovy vyvoj hotspoti
(metoda STKDE+). Ob& metody nachazeji uplatnéni nejenom v Cesku, ale i za hranicemi mezi
spravci komunikaci a ve vyzkumu (road ecology), jelikoz umoziuji smétovat ndpravna opateni
proti kolizim do relativné kratkych usekli pozemnich komunikaci. Zaroven lze pomoci téchto
metod sledovat Casovy vyvoj nebezpeénych lokalit a nasledné také efektivitu ptipadnych
opatfeni.

PREDNASKA

Diversity of spiders at cattle and sheep pastures
BLazek J., S1pos J., HULA V.

Ustav zoologie, rybdistvi, hydrobiologie a véelarstvi, Mendelu

Grazing is an important conservation tool for grassland management across Europe. Sheep
grazing is an essential way of care of the residues of steppe habitats, whilst cattle grazing is the
main way of maintenance non-forest ecosystems especially in less favoured areas. The impact of
grazing and grassland maintenance on insect orders and spiders has been the subject of many
studies. The vast majority of these studies analysed impact of grazing intensity (non-grazed,
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sparsely grazed, intensively grazed) on arthropod assemblages or compared other maintenance
methods (e.g., mowing x grazing, strip mowing x continual mowing). Main aim of our study
was comparison of spider assemblages on sheep and cattle pastures with similar intensity, in the
same location and with similar abiotic and biotic properties. The hypothesis of our study was
that differences in the way of grazing between cattle and sheep affect diversity and abundance of
spiders. Pitfall traps were used for collecting samples. Many typical species for open habitats
including agrobionts were present, rare species occurred infrequently. Statistical methods
showed that there is no difference in diversity of species between cattle and sheep pasture.
However B-diversity is significantly higher in sheep pastures. It seems that small areas of non-
grazed vegetation in combination with bare ground, as a typical feature of intensive sheep
pasture are the reason for this B-diversity richness. Also the abundance of some species was

higher in favour of sheep pasture.
POSTER

Rozdily v uspésnosti parazitace peirovcu kukacéich (Synodontis multipunctatus) mezi druhy
hostitelskych cichlid a jejich pri¢iny

BLAZEK R., POLACIK M., REICHARD M.

Ustav biologie obratlovcii, Akademie ved CR, Brno

Pefovec kukacéi Synodontis multipunctatus je jedinym neptac¢im obligdtnim hnizdnim
parazitem mezi obratlovci. Tento druh parazituje tanganické cichlidy, které inkubuji své
potomstvo ve vlastni ustni dutiné (tlamovci). Pefovci se pfipoji ke tieni cichlid a nakladou své
vlastni jikry mezi jikry hostitele. Samice hostitele se snazi zabranit predaci vlastni snisky a ve
spéchu posbira spolu s vlastnimi jikrami také jikry pefovcu. Pefovci se v tlamé hostitelské
cichlidy vylihnou dfive nez cichlidy a zacnou pozirat mlad’ata svého hostitele. Na konci obdobi
inkubace, kdy mladé ryby opoustéji bezpe€i ustni dutiny matky, mize byt sniiska hostitele jiz
zcela predovana.

V nasi studii jsme v laboratornich podminkach potvrdili, Ze pfitomnost pefovcu v akvariu
muze skuteén¢ predstavovat snizeni fitness hostitele piimou predaci hostitelskych jiker
dospélymi pefovei béhem tieni. Pefovci jsou co se tyée vybéru hostitele povazovani za
generalisty. Usp&$nost parazitace jsme testovali u ndkolika druht potvrzenych i potencialnich
hostiteltl — sympatrickych i alopatrickych druhti cichlid. Nejvyssi pocty parazitovanych snisek
byly zaznamenany u alopatrickych (a tedy evolucné naivnich) druhti. Sympatrické druhy s
urcitou evolucni zkuSenosti se parazitaci vyhybaly nckolika zplsoby — napiiklad zvySenou
agresivitou vU¢i pefovcim, rozpoznavanim jiker parazita, omezenim tfeni nebo Unikem z

prostoru vhodného pro spolec¢né tfeni hostitele a parazita. Dale jsme testovali, jak rozdilna
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pocetnost petovcd v akvariu ovlivni GispéSnost parazitace. Predpokladali jsme, ze v nadrzich s
vice pefovci bude dochazet k vétsi disturbanci cichlid pfi tieni a tudiz i vyrazné vyssi prevalenci
parazitace. To se nepotvrdilo a mnozstvi parazitovanych snisek bylo pouze pifimo umérné

mnozstvi samic sumcu.

Vyzkum byl podporen projektem GACR 18-00682S.

POSTER

Z parazitoida fytofagem hned nékolikrat? Rozplétani evoluce potravnich strategii u
vosicek Celedi Megastigmidae (Hymenoptera: Chalcidoidea)

BouMovA J. (1), RAspLus J.-Y. (2), CRUAUD A. (2), JANSTA P. (1)
(1) Prirodovedecka fakulta UK, Praha; (2) CBGP, INRA, Montpellier, Francie

Celed Megastigmidae (Hymenoptera: Chalcidoidea), jedna z &eledi blanokiidlych
parazitoidi, je zcela unikatni tim, ze zahrnuje mnoho druhi s fytofagni vyzivou larev. Tato
Celed’ je rozsifena zejména v australské oblasti, ale nékolik rodi/druhovych skupin se vyskytuje
také v jinych oblastech, pfedevsim v orientalni a palearktické. Hlavnim cilem projektu bylo
zmapovat fylogenetické vztahy jednotlivych rodi a objasnit, kolikrat zde vlastné doslo k
piechodu mezi entomofagnim a fytofagnim zplisobem zivota. VéEétSina zastupci riznych rodu je
totiz semenozrava a zastupci rodu Bortesia dokonce maji schopnost vytvaret halky. Hypotézy
byly testovany na zakladé fylogeneze sestavené pomoci jedné z nejnovejsich, nejpiesnéjsich a
casove 1 finanéné nejefektivnéjsich metod — sekvenace tzv. ,,Ultraconserved Elements (UCEs)*
— a to s vyuzitim 100 zastupc v 11 z 12 dosud platnych rodt a s ptihlédnutim k potravnim
strategiim a biogeografii jednotlivych druhti. Vysledky ukazuji, ze celed’ lze rozdélit na tii
hlavni linie. Jedna je pravdépodobné cela tvofena fytofagnimi druhy (véetné linie, u které se
vyvinula halkotvornost). Dalsi zahrnuje pouze zoofagni druhy. V ramci tfeti linie, kterd mimo
jiné obsahuje i nejbohatsi rod Megastigmus, doslo ke vzniku fytofagie nékolikrat nezavisle na
sob¢. Z vysledku je patrné, ze asociace s nahosemennymi rostlinami se objevila pouze jednou v
ramci treti linie, ovSem asociace s krytosemennymi rostlinami vznikla nékolikrat a to na riznych
Celedich. Vysledné fylogenetické hypotézy rovnéz poukazuji na australsky ptivod celé celedi,
nicméné s opakovanym Sifenim do jinych Casti svéta. V neposledni fad¢ je zfejmé, ze cela
skupina vyzaduje taxonomickou revizi rodi a druhovych skupin a celkové prohloubeni o
znalosti o jejich potravni ekologii.

POSTER
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Variabilita biparentalniho inkuba¢niho chovani pénice ¢ernohlavé
BRrAzDIL T., WEIDINGER K.

Katedra zoologie a ornitologicka laborator, Olomouc

Biparentdlni inkubace ptacich snlsek piedstavuje vhodny model pro studium faktord
ovliviiyjicich piispévek samce k rodicovské péci. U pévei se samci podileji na inkubaci v rizné
mife pouze béhem dne, zatimco v noci inkubuji samice. Délka denni aktivity se pfitom méni v
zavislosti na zemépisné §ifce 1 v pribéhu hnizdni sezény. Dosavadni studie, typicky zalozené na
analyze kratkych usekt dne pii nezname délce denni aktivity, nemohou kvantifikovat skute¢ny
piispévek samce k inkubaci. V této studii byly metodou kontinualniho video monitoringu
pofizeny celodenni zdznamy rodicovského chovani na hnizdech pénice ¢ernohlavé v riznych
typech lesniho prostiedi v prubéhu celé hnizdni sezény. Diky vyraznému pohlavnimu
dimorfismu Ize na video zaznamu bezpec¢né rozlisit pohlavi inkubujicich ptaki. Pro celkem 136
hnizd byla ziskana data o délce denni aktivity, délce a poctu inkubaénich smén a celkové
attentiveness béhem 24 h a b&hem aktivni periody. Hodnoceny budou vzorce inkubaéniho
chovani pro samce a samici a podil obou pohlavi na inkubaci v prub&¢hu hnizdni sezony.

Podporeno grantem Univerzity Palackého v Olomouci IGA_PrF 2019 019.

POSTER

When the mountains were underwater. The Kowala biota.
Bropa K.

Institute of Earth Sciences, Faculty of Natural Sciences, University of Silesia in Katowice, Poland

In the central Poland there are Holy Cross Mountains. These rather small and hill-like
elevations are made of rocks representing the time from Cambrian till Permian (ca. 560-254 ma)
in their central part and younger, Mesozoic and Cenozoic deposits in their surroundings. The
sediments building the most elevated, central part of the Mountains consist of (among others)
Upper Devonian shales, marls and limestones. In these deposits, outcropping in the quarry in
Kowala village, a very rich fossil assemblage was found.

370 million years ago, in the lower Famennian the Holy Cross Mountains were a bottom of
a warm and not so deep shelve sea. It was inhabited by numerous brachiopods (both “articulate”
and lingulate, mostly genus of Orbiculoidea) and crustacean like arthropods, representatives of
Phyllocarida, Thylacocephala and Angustidontidae. Diving there, we would also encounter

orthoconic nautiloids and coelacanth fishes. The sea bottom was inhabited by nocalcifying
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algae. The whole palacoecosystem suffered from periodical depletion of the oxygen from the
seawater, even to the euxynic level (lack of oxygen + the presence of hydrogen sulphide).

All of above was the subject of wide investigation held in previous few years (see Broda et
al. 2019). The results of combined palacontological, geochemical and sedimentological studies
allowed the attempt of reconstructing this long-vanished fossil ecosystem. These studies allowed
to broaden our knowledge both on the animals and the environment they were inhabiting and
gave us the opportunity to have a glimpse of the Earth 370 million years ago.

This research was supported by the NCN grant 2015/19/N/ST10/01527.

POSTER

KdyzZ mitochondrialni identifikace druhi selhava - opakované mezidruhové introgrese
mtDNA u drobnych savci v etiopskych horach

BRYJAJ.

Ustav biologie obratlovcii AV CR, Studenec

Mitochondrialni DNA (mtDNA) je nejcastéji pouzivanym genetickym markerem pfi
ur¢ovani druhti (tzv. "DNA barcoding"). Relativné velké mezidruhové (a naopak malé
vnitrodruhové) rozdily v mtDNA sekvencich jsou vysvétlovany koevoluci mezi
mitochondrialnimi a jadernymi geny, které koduji proteiny dychaciho fetézce (tzv. "mitonuclear
compatibility species concept"). Podle této teorie by tedy nemélo dochazet k pfenosim mtDNA
mezi druhy, coz je vSak v rozporu s rostoucimi empirickymi daty. Stale popularnéjsi vyuzivani
jadernych genomickych dat ve studiu biodiverzity vede k relativné pravidelnému objevu
Caste¢né nebo Uplné introgrese mtDNA mezi ptibuznymi druhy.

Etiopskd vysocina je geomorfologicky unikatni misto pro studium evolucnich procest
vzniku biodiverzity. Byla zde popsana kombinace alopatrické speciace (v dusledku fragmentace
horskych ekosystémt vychodoafrickym riftem ¢&i hlubokymi fi¢nimi dolimi), ekologické
speciace (na strmém altitudinalnim gradientu) a sekundarnich kontakti spojenych s hybridizaci
(v dtsledku klimatickych zmén v Pleistocénu, kdy se vyrazné posouvalo rozsifeni jednotlivych
ckosystému). Neni proto piekvapivé, ze jsme zde pfi studiu genetické struktury riiznych
drobnych savcti opakované objevili nesoulad v mitochodridlni a jaderné fylogenezi, coz je
vysvétlitelné pravé hybridizaci s naslednou introgresi mtDNA. Piekvapivé je vSak zjisténi, ze v
pohoti Borena Saynt nelze pouzit mtDNA k uréeni témét zadného druhu drobného savce, ktery
zije v afroalpinskych podminkach (cca 3500 m n.m.), protoze vétSina z nich si pfivlastnila
mtDNA od druhti zijicich v niz§ich nadmofskych vyskach. V piednasce budou predstavena
mozna adaptivni i neadaptivni vysvétleni tohoto jevu a navrzeny postupy pro testovani
jednotlivych hypotéz.
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Studium evoluce etiopskych drobnych savcii je podporovino projektem GA CR, ¢. 18-17398S.

PREDNASKA

Borrelia miyamotoi - ihla v kope sena?

BUBANOVA D. (1), MAJLATH L. (1), VARGOVA B. (2), PIPOVA N. (1), MAJILATHOVA V. (1)

(1) Ustav biologickych a ekologickych vied, PF, UPJS, Kosice; (2) Centrum aplikovaného vyskumu, UVLF,
Kosice

Borrelia miyamotoi, spirochéta patriaca do ¢el'ade Borreliaceae, je v sucasnosti povazovana
za novo sa objavujuci a $iriaci patogén posobiaci na zdravie ¢loveka, u ktorého moze sposobit’
infekciu nazyvani navratna horticka. Toto ochorenie sa vyskytuje v mnohych krajinach
mierneho i tropického pasma. Navzdory narastajicemu poctu pripadov infekcie u ludi v
poslednych rokoch st nase poznatky o distribucii, epidemioldgii a ekoldgii B. miyamotoi znacne
obmedzené. Pre porozumenie toho, ako je tato borélia v Zivotnom prostredi udrZiavana, je
nevyhnutny d’alsi vyskum.

Pocas stadia bolo navlajkovanych vyse 1000 nymf a dospelych jedincov kliestov druhu
Ixodes ricinus z viacerych oblasti vychodného Slovenska, ktoré boli nésledne testované na
pritomnost’ B. miyamotoi vyuzitim metody PCR. Pritomnost’ B. miyamotoi bola identifikovana v
kliestoch zo 6 z 8 Studovanych oblasti. Prevalencia sa pohybovala v rozmedzi od 0,82% do
3,62%. Predbezné vysledky nasho vyskumu teda poukazuju na pritomnost B. miyamotoi na
vychodnom Slovensku. Znalost’ prevalencie patogénu je vyznamna a moéze pomoct definovat
riziko infekcie v danych lokalitdch ako aj umoznit’ zdravotnickym institiicidm stanovit’ vhodné

stratégie a usmernenia pre diagnézu a liecbu navratnej hortacky.

Praca bola financne podporend projektom VEGA 2/0113/18.

POSTER

Interstitial telomeric repeats occur rarely in turtles

CLEMENTE L. (1), MAZZOLENI S. (1), PENSABENE BELLAVIA E. (1), AUGSTENOVA B. (1), PROTIVA
T. (2), PRASCHAG P. (3), AUER M. (4), VELENSKY P. (5), WAGNER P. (6), FriTZ U. (4),
KrATOCHVIL L. (1), ROVATSOS M. (1)

(1) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague, Czech Republic; (2)
landsnail.org, Prague, Czech Republic; (3) Turtle Island, Graz, Austria; (4) Museum of Zoology,
Senckenberg, Dresden, Germany, (5) Prague Zoological Garden, Prague, Czech Republic; (6) Allwetterzoo
Miinster, Miinster, Germany

Telomeres are nucleoprotein complexes protecting the end of chromosomes in most

eukaryotic organisms. In vertebrates, they are composed of tandem repeats of the TTAGGG
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sequence. In addition to terminal topology, accumulations of telomeric-like motifs have been
reported in centromeric, pericentromeric and interstitial chromosome regions forming the
interstitial telomeric repeats (ITRs). ITRs are often remnants of former chromosomal
rearrangements, such as chromosome fusions, fissions or inversions. In the current study, we
mapped the distribution of (TTAGGG)n repeats in the karyotypes of 25 species from 7 families
of turtles (order Testudines), using fluorescence in situ hybridization. All examined species
show the expected terminal topology of the telomeric motifs at the edges of chromosomes. In
addition to terminal topology, four species (Podocnemis unifilis, Chelonoidis duncanensis,
Claudius angustatus and Staurotypus salvini) demonstrate interstitial telomeric repeats.
Summing up with previously published data, ITRs are present in eight out of 51 examined
species of turtles. Therefore, we conclude that in contrast to squamate reptiles (lizards and
snakes), where ITRs were found in more than half of the examined species, and birds, the
presence of ITRs is rather rare in turtles, confirming the expected low rates of chromosomal

rearrangements and karyotype evolution in this group.
POSTER

First year population demographic survey of Nannospalax xanthodon based on mark-
recapture and genotype data

CoLAK F., BAYRAMOGLU B., YANCHUKOV A.

Zonguldak Biilent Ecevit University, Turkey

The Anatolian blind mole rat (Nannospalax xanthodon) is a solitary rodent with unique
adaptations to subterranean lifestyle. Little is known about its demography and internal
population structure. We chose a single population of ABMR in an area of 400x600 m in a
steppe / pasture habitat in North-Western Turkey, with appr. 50 visually identifiable nests. We
aim to study the demographic and spatial distribution of individual animals annually, by
collecting mark-recapture and genotype data. Between May and October 2019, 44 individuals
(16 males, 28 females : 1 juvenile, 6 sub adult) were live-caught, sized and weighted and tissue
samples taken for genotyping. We used hypodermic Passive Integrated Transmitter (PTI) tags
for individual marking. The locations where the animals were caught were mapped with 1 m2
precision. Additional observations, such as the presence of secondary reproductive traits in
females and the presence of juveniles in their mothers’ nests allowed for approximate estimation
of age for some individuals: we combined these information with the distribution of body
weights and the literature data on the growth of a related BMR species (N. galili) in order to
construct a preliminary growth curve model for our population. We estimate that female

individuals are ready for reproduction at the age of two years, and more than half of all females
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did not participate in reproduction. Re-capture data in the following years will allow estimating
the population size, rates of mortality and dispersal. Genotyping the individuals at ~10
microsatellite loci will reveal the degree of relatedness, mating preference and paternity patterns

in this model population.

This study supported Zonguldak Biilent Ecevit University BAP 2019-84906727-01

POSTER

Jak se to dnes ma s v€elinkou ozdobnou (Pagodulina pagodula) (Pagodulinidae;
Gastropoda)

COUFALR.

Ustav botaniky a zoologie, Pif MU

Drobni suchozemsti plzi rodu vcelinka (Pagodulina) byli v minulosti fazeni do celedi
sudovkoviti (Orculidae). Nedavna fylogeneticka studie vSak odhalila, Ze vcelinky nejsou
sudovkam blizce ptibuzné, jak se predpokladalo na zakladé konchologickych znakl. Nové proto
byla zavedena samostatna ¢eled’ v¢elinkoviti (Pagodulinidae). Zastupci této Celedi se vyskytuji
pfedev§im v jizni casti Evropy (vCetné Alp), v Malé Asii a v hornatych oblastech
jihovychodniho Zakavkazska. Rozsifeni veelinky ozdobné (Pagodulina pagodula) neni stale
prili§ dikladné prozkoumané, avsak centrum jejiho aredlu rozsifeni lezi ve stfednim Rakousku a
v severni Italii. Béhem devadesatych let minulého stoleti se povedlo slovenskému malakologovi
Mikulasi Lisickému objevit dvé izolované lokality na Slovensku. Diky velkému mnoZzstvi
zpracovanych fosilnich profilti, za néz vdé¢ime Vojenu Lozkovi, dnes vime, Ze se tento druh na
tizemi Ceské republiky pravidelné vyskytoval v klimaticky pithodnych periodach pleistocénu.
Profil u Louckého pramene v Podyji nam ukdzal, Ze se zde vcelinka vyskytovala dokonce i
béhem holocenniho klimatického optima. Na zaklad¢ zaznamu z tohoto profilu se zdalo, ze po
odeznéni optima vSak druh z naSeho uzemi zmizel. Vojen Lozek ovSem ptedpokladal, ze druhy,
které jsou dolozeny z fosilnich sukcesi druhé poloviny holocénu a dnes se jevi jako vymfelé, se
s vysokou pravdépodobnosti stale jest¢ mohou vyskytovat na izolovanych mistech. Vzhledem k
napadnému vzhledu véelinky a stavu prozkoumanosti nasi malakofauny (V. Lozek spolu s
kolegou Jaroslavem Vasatkem provedli pfimo v Podyji velmi detailni prizkum) se tato hypotéza
pro véelinku jevila jako neplatna. Béhem piednasky se dozvite, zdali se proroctvi nestora Ceské

malakologie pfece jen nakonec nenaplnilo.
PREDNASKA

38



Zoologické dny Olomouc 2020, Sbornik abstraktii z konference 6.-7. unora 2020

Current ecological knowledge about Mus spicilegus (Rodentia) in Slovakia
CSANADY A. (1), STANKO M. (2), MOSANSKY L. (2)

(1) University of Presov, Faculty of Humanities and Natural Sciences, Department of Biology, Presov; (2)
Institute of Parasitology, Slovak Academy of Science, Kosice

The authors summarized long-term studies of ecological research of mound-building mouse
(Mus spicilegus Petényi, 1882) in the years 2002 - 2010 from four orographic units of Slovakia
(Vychodoslovenska rovina plain, KoSicka kotlina basin, Ipel'skd pahorkatina upland and
Hronska pahorkatina upland).

The focus of the research was on winter ecology, mounds morphology and morphometric
analyses. The variability of the overwintering mounds (n = 376) and the nest size (n = 83) were
confirmed between the orographic regions and between the habitat type. Prevalence of juveniles
(x2 = 52.74, p < 0.01) and males were confirmed for the autumn-winter period (2 = 5.47, p <
0.05).

Nine pregnant females were evaluated with 8.3 (6-10) embryos per female. M. spicilegus
males have the largest testes relative to body mass of any Mus species, which is often an
indicator of high sperm competition. We confirmed higher testicular values in M. spicilegus than
in M. musculus. The high phenotypic variance and positive allometry in testicular growth
confirmed the suggestion that males with larger testes and a higher production of testosterone
may be more competitive and more successful in post-copulatory selection.
Twenty-one skull and dental variables were evaluated on 107 skulls of the M. musculus and 80
skulls of the M. spicilegus. The parametric unpaired t-test and discriminant function analysis
showed variations in the cranial variables between the two species. We identified four dental
variables (LaM1, LaM1, LM1 and LOID) suitable for the differentiation. We confirmed
previous results from other part of the Europe, that M. spicilegus population significant
morphologically differ by longer head-and-body length and shorter of tail length from M.
musculus.

Long-term research significantly expanded our knowledge about morphology and ecology
of M. spicilegus at the margin of the species distribution.

Research was supported by the VEGA projects 1/0084/18 and 1/0277/19.

POSTER
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Geographic variation of River Warblers” (Locustella fluviatilis) song: Are there consistent
differences among populations?

CzOCHEROVA . (1), RUBACOVA L. (1), PETRUSEK A. (2), PETRUSKOVA T. (2)

(1) Department of Zoology, Faculty of Natural Sciences, Comenius University in Bratislava; (2) Department
of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague

Geographical variability in birdsong has a potential to clarify many aspects of bird ecology
and evolution. For Oscines, whose vocalisation is learned, it may reflect cultural and sometimes
even genetic among-population differences. Geographic variability in song is apparently a
common phenomenon, as it has been proven in many species regardless of complexity of their
vocalization. In our research, we focused on the River Warbler (Locustella fluviatilis). This
species is a member of Oscines, but its song is extremely simple. Our aim was to find out
whether there are differences between four geographically distant populations (minimum
distance was 95 km, maximum 370 km) even in such simple song. A total of 63 individuals
were recorded (on average 15 individuals per site). Three recording sites were situated along the
whole east-west gradient of Slovakia (Senné, Poiplie, Devinske Jezero), the fourth one in
Moravia (around Uherské Hradisté). In the song of each individual, we measured 6 frequency
and temporal parameters. Discriminant analyses showed a significant variability of song among
the studied populations in three parameters. The success in assignment of individuals into the
correct population was only 57% but there was an obvious trend for differentiation between the
two westerly and two easterly located populations. Therefore, although we confirm that the
geographical variability in the River Warbler song exists, the parameters measured by do not
reliably differentiate the local populations. Possibly, other characteristics would increase the
discrimination success but considering the simplicity of Locustella song, it seems likely that the
observable differences are rather on regional than local level.

POSTER

Mapovani ptaki z lodi na jizni Moravé
CAMLIK G. (1), JANOSKA Z. (1,2)
(1) CSO — Jihomoravska pobocka; (2) Ceska spolecnost ornitologickd

V letech 2018 a 2019 byly na jizni Moravé splouvany pomoci kdnoe vodni toky a mapovani
ptaci. V roce 2018 bylo splaveno 344 km vodnich tokd (Dyje, Morava, Jihlava, Svratka a
Svitava). V roce 2019 byl monitoring zopakovan, pficemz vétSina tokd byla splavena pomoci
kanoe (celkem 490 km). Oproti piedchozimu roku byly navic splaveny napiiklad Oslava,
Kyjovka a horni tseky Dyje a Svratky.
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Druhy, jejichz vyskyt je vazdn na biehy vodnich tokll — lednéacek ticni (Alcedo atthis),
bichule ficni (Riparia ripara), moréak velky (Mergus merganser), kulik fi¢ni (Charadrius
dubius), pisik obecny (Actitis hypoleucos), vodous kropenaty (Tringa ochropus) a skorec vodni
(Cinclus cinclus) — byly cilené vyhledavany a byla zamétena pozornost na pritkaznost hnizdéni;
zapojilo se 10 mapovateli.

Z hlediska hustoty vyskytu bylo zjisténo 0,353 teritorii lediacka fi¢niho, 2,285 part biehule
fi¢ni, 0,014 rodin morc¢akl velkych, 0,019 part kulika fi¢niho, 0,014 parG vodouse kropenatého,
0,006 pard pisika obecného a 0,046 pari skorce vodniho na kilometr vodniho toku.
Krom toho byly zaznamenany zakladni charakteristiky vodnich tokd a vSechny zjisténé druhy
ptakl na typové stejnych tsecich.

Cilové druhy nejsou rozsifené rovnomérné, ale dle ocekavani se statisticky vyznamné
koncentrace cilovych druhti nachézeji na piirodnich tsecich tokd, pfipadné na
renaturalizovanych usecich. V téchto mistech je 4—8krat vyssi hustota sledovanych druhti nez

mimo né. Pfitom se ¢asto jedna o ohrozené biotopy zasluhujici si zvySenou pozornost.

Mapovani bylo podporeno z programu Interreg V-A SR-CR (projekt Zivé biehy, ¢. 304021D168) a ze statniho rozpoctu CR.

PREDNASKA

The life strategies of parasitoids - when koinobiont parasitoid Sinarachna nigricornis
(Holmgren 1860) manipulate its araneid spider host

CERNECKA L. (1), KORENKO S. (2), DORKOVA M. (1), SYKORA J. (2), GAIDOS P. (3)

(1) Institute of Forest Ecology SAS, Zvolen, Slovakia; (2) Czech University of Life Sciences, Prague; (3)
Institute of Landscape Ecology, Nitra, Slovakia

Koinobiontism seems to be connected with high host specificity and unique host utilisation.
This strategy has limits because the preferred host, uncommon in some parts of the season, may
not be available and the parasitoid can fail to reproduce. Wasps from this group belong to
koinobiont ectoparasitoids that are strictly associated with spiders.

We studied the highly specialised koinobiont parasitoid wasps from Polysphincta group of
genera (Ichneumonidae). Spiders of the family Araneidae were studied in the Kraliky locality in
the district of Banska Bystrica (Slovakia) from autumn 2017 to autumn 2018. Spiders were
collected at three sites in the ecotone of coniferous forest. We found that the studied model
organism S. nigricornis is associated only with one spider species. A parasitoid’s phenology is
synchronised with the phenology of its host when the parasitoid larva evidently inhibits its
development for the purpose of hatching in a period when a high number of preferred hosts are

available.
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The study was financially supported by the Ministry of Education Youth and sports of Czech Republic, the grant
LTAUSA19084 and by Ministry of Education of Slovak Republik - the grant VEGA 2/0149/20.

PREDNASKA

Stara faryngealni doména v Nové hlavé obratlovci
CERNY R., MINARIK M., STUNDL J., POSPISILOVA A., HORACKOVA A.

Katedra zoologie PFF UK Praha

My obratlovci se od naSich nejbliz§ich ptibuznych odliSujeme predev$im tim, ze mame
unikatni a znaén¢ komplexni utvar - hlavu. Tato tzv. Nova hlava je vidéna jako naSe zasadni
apomorfie, pfi¢emz soucasné piedstavy zdlraznuji inovativni a organizacni roli bunék neuralni
listy a plakod, které tvofi zdroj témét vSech unikatnich bunéénych typu a tkani, a zakladaji nasi
(kraniofacialni) rozriznénost. Kraniogeneze vedena témito unikatnimi bunéénymi populacemi
tak beze sporu predstavuje hlavni emancipa¢ni udalost evoluce obratlovcl. Nase piedchozi
analyzy odhalily existenci tzv. pfed-ustniho stfeva, tedy faryngealni doménu situovanou v pre-
mandibularni ¢asti hlavy. Srovnévaci analyza také odhalila, ze pied-Ustni stfevo pfedstavuje
znak zdédény od nasich praptedkil, a v tomto piispévku ukdzeme, ze tato faryngealni doména
muze slouzit jako klicovy organizator vyvoje (celé) pfedni ¢asti hlavy obratlovcii. Nova hlava
obratlovct tedy neni Uplné nové, ale zahrnuje ve svém vyvoji stary faryngedlni organizacni

element nasich obratlov¢ich prapiedku.
PREDNASKA

Pi‘ekvapivy pivod nadpocetnych chromozomii u zavije¢e mouc¢ného (Ephestia kuehniella,
Lepidoptera)

DALIKOVA M. (1,2), VOLENIKOVA A. (1,2), VISSER S. (1,2), MARECF. (2)

(1) PFirodovédeckd fakulta, Jihoceskd univerzita, Ceské Budéjovice; (2) Entomologicky tistav, Biologické
centrum AV CR, Ceské Budéjovice

Nadpocetné chromozomy, tzv. B chromozomy, se nachazeji v populacich mnoha
rostlinnych 1 zivo¢isnych druhti. Pfestoze motyli (fad Lepidoptera) patfi mezi druhove
nejpocetnéjsi taxony hmyzu, v literatufe je zaznamenano pouze nékolik malo pripadi vyskytu B
chromozomu u této skupiny a jakakoli detailngjsi studie tohoto fenoménu zatim zcela chybi.
Tato prace se zabyva studiem nadpocetnych chromozomii objevenych v laboratornim kmeni
WT-CO02 zavijeCe moucného Ephestia kuehniella.

Jelikoz prvotni hybridiza¢ni experimenty neprokazaly pfitomnost zadné z pfedpokladanych
sekvenci na B chromozomech zavijeCe, rozhodli jsme se pro odhaleni slozeni tohoto

chromozomu vyuzit celogenomova sekvenacni data. Porovnani sekvenci z jedincti s B
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chromozomem a se standartnim karyotypem pomoci programu RepeatExplorer poukazalo na
piitomnost bakterialnich sekvenci na tomto studovaném B chromozomu. Sekvence homologni
ke genomu bakterie rodu Wolbachia se nasledné podafilo lokalizovat piimo na
chromozomalnich preparatech pomoci fluorescencéni in situ hybridizace. Tato prace tak
predstavuje prvni studii slozeni B chromozomu u zéstupce z fadu Lepidoptera a ptinasi navic
zajimavy ptipad horizontalniho genového pienosu mezi bakterii Wolbachia a hostitelskym

genomem.
PREDNASKA

O mechu, kapradi a nerozi‘eSenych stromech: co vime o evoluci diep¢ikii (Coleoptera:
Chrysomelidae: Alticinae)?

DamASKA AF. (1), FIKACEK M. (1,2)

(1) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Praha; (2) Entomologické oddélent,
Ndarodni muzeum, Praha

Diepcici (dle pojeti podceled Alticinae ¢&i tribus Alticini) predstavuji jednu z
nejdiverzifikovangjSich skupin mandelinkovitych brouki. Pro jejich malé rozméry, slozitou
determinaci i nevyjasnéné piibuzenské vztahy se jimi vS§ak v minulosti zabyvalo a v soucasnosti
zabyva velmi malo badateld. Molekularné fylogenetickych analyz na nich bylo provedeno také
jen nékolik, vétSinou pak obsahovaly predevSsim orientdlni a palearktické rody, coz
neumoziovalo komplexngjsi uvahy o jejich evolucni historii a biogeografii. V nasi studii jsme
do jiz existujicich fylogenetickych datasett pridali fadu neotropickych rodt diepcikd a navic
jsme se zaméfili i na rody, které béznym badatelim nebyly dostupné, protoze jde o uzké a velmi
malo znamé specialisty, zijici v mechu. Béhem analyzy, provedené na zakladé¢ dvou
mitochondrialnich a dvou jadernych genti, jsme sice objevili tiskali v podobé nedostate¢ného
fylogenetického signalu u gend, které byly dosud pro fylogenezi diepcikti pouzivany, piesto
jsme dospéli k zajimavym dil¢im vysledkiim. Analyza ukazala, ze nékteré rody diepcikli mohou
byt Siroce polyfyletické, a odhalila, ze linie s vazbou na mech vznikaji u drepcikt Casto a
opakované. Vysledky navic naznacuji, ze mistem vzniku celé linie by mohla byt Eurasie, coz
koresponduje s nejnovejsimi fosilnimi nalezy.

PREDNASKA
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Mimeze versus termoregulace: experimentalni studie u pestienkovitych (Diptera,
Syrphidae)
DANKOVA K. (1,2), HLAVACEK A. (3), JANOSIK L. (4), HADRAVA J. (1,5), NORDSTROM K. (2)

(1) Katedra zoologie, PFF UK, Praha; (2) Faculty of Medicine and Public Health, Flinders University,
Adelaide, Australie; (3) Cirkevni gymnazium Plzen, Plzen, (4) Katedra botaniky, PiF UK, Praha; (5)
Entomologicky tistav AV CR, Ceské Budéjovice

Batesovska mimeze, napodobovani nebezpe¢ného modelu neskodnym mimetikem, chrani
se vSak velka ¢ast mimetiki svému modelu pfili§ nepodoba. Mezi takové druhy spada mnoho
zastupcti pestfenkovitych (Diptera, Syrphidae), extrémné variabilni celedi napodobujici
zahadlové blanokiidlé (Aculeata). Udrzovani nepfesné mimeze se snazila vysvétlit celd fada
hypotéz, které se vSak obvykle neopiraly o experimentalni vyzkum.

Favorizovanym vysvétlenim je u pestfenek tzv. trade-off hypotéza, ktera tvrdi, ze nepfesna
mimeze je udrzovana protichidnym selekénim tlakem na efektivni termoregulaci. Cilem nasi
studie bylo: a) terénnim méfenim otestovat trade-off hypotézu na Sirokém druhovém spektru, b)
v laboratornich podminkéch zkoumat vztah mezi ptesnosti mimeze a vlivem vyvojové teploty u
presného mimetika Eristalis tenax.

V terénni ¢asti jsme nenalezli korelaci mezi termoregula¢nimi schopnostmi a piesnosti
mimeze. Termoregulace vSak byla vyrazné pohlavné dimorfni. Zatimco samice mély rozdil
teploty téla a okoli niz8i a velmi stabilni, u samcl byl vyssi a silné ovlivnén aktivitou
(letici>sedici) i napodobovanym modelem. Samci byli ¢asto méné piesnymi mimetiky. V
laboratorni ¢asti projektu jsme zjistili, Ze zbarveni pfesného mimetika E. fenax se s vyvojovou
teplotou neméni (nevykazuje termalni melanismus, na rozdil od nepiesného mimetika E.

arbustorum), ale vyvojova teplota ovliviiuje schopnost zustat aktivni v nizkych teplotach.

PREDNASKA

Potvrzeny vyskyt Sidlatky Chalcolestes parvidens (Insecta: Odonata, Lestidae) na
Slovensku

DAvID S. (1), PETROVICOVA K. (2)

(1) Katedra ekologie a environmentalistiky, Fakulta prirodnych vied Univerzity Konstantina Filozofa v
Nitre, Nitra; (2) Katedra environmentalistiky a biologie, Fakulta agrobiolégie a potravinovych zdrojov SPU
v Nitre, Nitra

Rod Chalcolestes (Celed’ Lestidae) designoval Kennedy (1920), typovym materialem rodu je
druh Lestes viridis. Od ostatnich druht rodu Lestes Leach, 1815 se odlisuji Zilnatinou kiidla,

odlisnou morfologii druhotného kopulaéniho organu samct a kratkym prementem (podbradkem)
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larev. Rod je v Evropé zastoupeny dvéma druhy: (i) Chalcolestes viridis (Vander Linden, 1825)
s roz§itenim od Iberského poloostrova po Ukrajinu, Rumunsko, na sever do jizni Skandinavie;
(ii) sidlatka Ch. parvidens (Artobolevskij, 1929) je rozsSifena v jihovychodni Evropé, jizni
Ukrajiné a ve vychodnim Stfedomoii (historickych uzemi tzv. Levanty. Severni hranice
soucasné¢ho znamého vyskytu Ch. parvidens zasahuje do Madarska, Rakouska, Ukrajiny a
Moldavska. Ve stiedni Evropé maji oba druhy syntopicky (spole¢ny) vyskyt, Olias (2005)
publikoval vznik ptechodnych forem v hybridni zoné obou taxont. Vyskyt Ch. viridis ze
Slovenska je nam znamy (databaze S. David) ze 155 lokalit, prvni zaznam je z roku 1983 (24
19, legit V. Straka). Vyskyt pfechodnych forem Chalcolestes viridis a Ch. parvidens publikovali
od Neziderského jezera (Illmitz) Gyulavari et al. (2011). Z uzemi Slovenska byla $idlatka Ch.
parvidens doposud znama z publikovanych udaja. OLIAS (2005) uvadi 2 lokality: (i) feka
Zitava zap. od Hurbanova (13. 9. 2005, 23 12 a 18 hybrid) a (ii) staré rameno Dunaje 10 km
vychodné od Komarna, (13. 9. 2005, 15 a 15 hybrid). Vyzkumem vazek v okoli Nitry jsme
potvrdili vyskyt Ch. parvidens na lokalit¢ Velké Zaluzie, mald vodni nadrz v dubovém lese u
odpocivadla na rychlostni silnici R1, 48°19'27.566"N, 17°56'55.861"E, Nitrianska pahorkatina
(11. 9. 2019, 25 19, legit det. et coll. S. David). Revizi dokladového materialu Ch. viridis ze
slovenskych lokalit, ulozeného v muzejnich sbirkdch ptredpokladame potvrzeni vyskytu Ch.
parvidens nebo piechodnych forem na dalsich lokalitach. Vyskyt Ch. parvidens ocekavame

napf. v Jihoslovenské a Kosické kotling.

Vyskum byl podporen projektem KEGA - 032UKF-4/2018

POSTER

It is not so easy to be asexual: new insights about gametogenesis of interspecific hybrids
from Cobitis taenia complex

DEDUKH D. (1), MARTA A. (1), JANKO K. (1)
Institute of animal physiology and genedics, CAS, Libéchov

Interspecific hybridization is widespread among animals and plants, but phenotypic
outcomes frequently include sterility. Modifications of gametogenesis can rescue animal hybrids
from sterility leading to asexuality. Premeiotic genome duplication of germ cells genomes is the
most widespread mechanisms among asexual vertebrates. Here, we aimed to check whether
genome duplication is indeed stable and efficient in germ cells genomes of asexual vertebrates.
To solve this problem we selected gynogenetic fishes from European spined loaches of the
genus Cobitis. This complex includes C. taenia and C. elongatoides, and their diploid (ET) and
triploid (ETT, EET) hybrids. Hybrid males and female radically have different reproductive
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abilities. Hybrid males are sterile via aberrant pairing while hybrid females reproduce
gynogenetically via premeiotic duplication. To check whether all germ cells are able to
duplicate their genome before meiosis we analysed chromosomes during pachytene and
diplotene of diploid and triploid hybrid females. During the analysis of diplotene chromosomes
in diploid and triploid hybrid, we detected oocytes only with normal pairing and duplicated
numbers of chromosomes. Applying immunostaining of synaptonemal complexes on pachytene
spreads we surprisingly found that only a few pachytene oocytes have duplicated genome.
However, the vast majority of pachytene oocytes exhibited several bivalents and set of
mispaired chromosomes. FISH with chromosome polymorphic markers allowed us to confirm
the absence of duplication in oocytes with mispaired chromosomes. Additionally, we
investigated the genome composition of germ cells. We detected that only few germ cells have
duplicated numbers of chromosomes while the vast majority of cells do not have duplication.
Genome duplication represents complicated events occurring only in a small number of germ
cells contributing to gamete formation in asexually reproducing hybrid fish from Cobitis genus.

PREDNASKA

ManaZment Vtacieho ostrova a hniezdna kolénia vodného vtactva na Oravskej priehrade
(SR)

DEMKO M. (1), KARASKA D. (2), KERTYS S. (2)
(1) SOS/BirdLife Slovensko, Bratislava; (2) SOP SR, Sprava CHKO Hornd Orava, Namestovo

Vtaci ostrov vznikol z prirodzenej vyvyseniny po napusteni Oravskej priehrady v roku 1954
v severnej Casti Slovenska. Do vybudovania priehrady predstavoval mozaiku tizkych poli, luk a
uhorov a vyuzival sa na pol'nohospodarstvo. Od napusteni priehrady do 90-tych rokov minulého
storoCia bol zalesneny a zarasteny krovinami bez osobitného vyznamu pre vodné vtactvo. V
prvej polovici 90-tych rokov boli stromy a kry na vicSej Casti odstranené a nasledne tu vznikla
kolénia ¢ajok smejivych a rybarov riecnych, ktora je aktivna doposial. Ochranarsky manazment
spoc¢iva v pravidelnom koseni a odstrafiovani naletov, vytvarani §trkovych ploch pre rybare
rie¢ne a eliminacii vyruSovania.

V rokoch 2015 — 2019 bolo priamym jednorazovym vyhladavanim hniezd zistovana
pocetnost’ Cajok, rybarov rieénych a kacic v kolonii na VtaCom ostrove. Pocas scitani boli
zistené nasledovné pocty hniezd: kacica diva (4Anas platyrhynchos) 20 — 76, kacica chriplavka
(Mareca strepera) 9 — 28, ¢ajka bielohlava (Larus cachinnans) 433 — 693, Cajka smejiva (Larus
ridibundus) 680 — 1015, ¢ajka Ciernohlava (Larus melanocephalus) 0 — 1 a rybar riecny (Sterna

hirundo) 29 — 52. U kacic bolo zaznamenanych 3 — 11 zmieSanych znaSok kacice divej a kacice
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chriplavky. K pravidelnym hniezdi¢om patri tiez kaluziak ¢ervenonohy (77inga totanus) v pocte
1 -2 pary.

Od roku 2017 sa ochranarske aktivity a monitoring vtactva vykonavaju aj vd’aka projektu
LIFEI5 NAT/SK/000861 ,,Obnova mokradi a ochrana vtakov v CHVU Poiplie, Horna Orava a
Senianske rybniky na Slovensku®, ktory podporila Eurépska komisia a Ministerstvo zivotného
prostredia SR. Planovana je vystavba nového ostrova a umiestnenie plavajucich ostrovov v
odl'ahlejsich castiach Oravskej prichrady, kde by neboli negativne ovplyvnené vyruSovanim a

zaplavami.
POSTER

Diversity and genome-level molecular phylogeny of African giant shrews (Crocidura
olivieri species complex)

DIANAT M. (1), NicOLAS V. (2), BRYJA J. (1,3), DENYS C. (2), KONECNY A. (1)

(1) Vertebrate Research Group, Department of Botany and Zoology, Faculty of Science, Masaryk
University, Brno, Czech Republic, (2) Institut de Systématique, Evolution, Biodiversité (ISYEB), Muséum
national d'Histoire naturelle, CNRS, Sorbonne Université, EPHE , Université des Antielles, CP51, 75005

Paris, France; (3) Institute of Vertebrate Biology of the Czech Academy of Sciences, Research Facility
Studenec, Czech Republic

The African giant white-toothed shrews, Crocidura olivieri species complex (Eulipotyphla,
Soricidae), are one of the most common and abundant insectivorous small terrestrial mammals
in sub-Saharan Africa. They inhabit a wide range of habitats. They have relatively large size,
and are thus predisposed to play an important ecological role in ecosystems. Despite this
importance, their diversity and evolutionary history is only partly understood — especially the
evolutionary relationships among genetic lineages in the complex are not resolved and the
species are not sufficiently delimited. From previous analyses (based primarily on mtDNA and
nDNA) the species C. olivieri seemed to be paraphyletic and the whole species complex
included several other taxa (C. fulvastra, C. goliath, C. somalica and C. viaria) as well as many
synonyms. In our contribution we provide a phylogeny based on reduced-genome SNP data
(produced by ddRAD sequencing over the whole genome), which helps to disentangle the
complex taxonomic situation and provides suggestions for species delimitation and evolutionary
history description taking into account the geographical and temporal context. The results
showed that there are seven well-supported lineages in this complex. They are allopatrically
distributed over sub-Saharan Africa but in west central Africa, there are two sympatrically
occuring lineages. Morphologically distinct C. somalica forms a sister lineage to the rest of C.
olivieri complex, whereas both C. fulvastra and C. goliath are included. Our completely
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resolved C. olivieri species complex phylogeny provides important background for subsequent

research (e.g. taxonomic or biogeographical) of these distinguished mammals.

The research was funded by the French project MNHN — ATM Blanche 2019 and the Czech Science Foundation project No.
18-17398S.

PREDNASKA

Status hrbule Craspedosoma rawlinsii simplex Némec, 1896
DOLEJS P., KOCOUREK P.

Zoologické oddeleni PM, Narodni muzeum, Praha

Bohumil Némec (1873-1966), prosluly ¢esky rostlinny fyziolog, popsal Sest taxond (druht a
poddruhtt) mnohonozek. Dva druhy jsou stale platné [Choneiulus palmatus (Némec, 1895) a
Leptoiulus proximus (Némec, 1896)] a tii druhy byly synonymizovany [Strongylosoma
vejdovskyi Némec, 1895 = Strongylosoma stigmatosum (Eichwald, 1830), Blaniulus armatus
Némec, 1895 = Nopoiulus kochii (Gervais, 1847) a Julus coerulans Némec, 1896 =
Kryphioiulus occultus (Koch, 1847)]. Zbyvajici taxon, poddruh hrbule skvrnénky pestré
Craspedosoma rawlinsii simplex Némec, 1896, nebyl od svého popisu krome uvedeni v jednom
check-listu (Lang 1933) zminén v zadné publikaci. Proto je v praci ,,Pfehled zivocisnych druht
popsanych z uzemi Ceské republiky* (Bezdék 2011) veden jako nomen dubium. Tento poddruh
(resp. varieta) byl popsan na zakladé jedinct (syntypll) pochazejicich z péti lokalit (typovych
lokalit) v Cechéch: Praha — Chuchle, Ohrobec — Kérov, Dolni Btezany — Jarov, Lovosice —
Oparenské udoli a udoli nedaleko vrchu Bradlec. Diferen¢ni diagnéza vychazela z nékolika
znakl na saméich kopulacnich nozkach (gonopodech). V Némcové sbirce ulozené v Narodnim
muzeu v Praze se ale dochovala pouze jedna samice z Jarova. Na zaklad¢ dostupného typového
materialu tedy nebylo mozné rozhodnout, jaky je skuteény status poddruhu této hrbule.
Abychom byli schopni status C. rawlinsii simplex jednozna¢né objasnit, na dvou z typovych
lokalit (Jarov a Karov) jsme nasbirali Cerstvy material (véetné samctll) a za pouziti svételné a
skenovaci elektronové mikroskopie porovnali saméi gonopody. Nasim zavérem je, Zze
Craspedosoma rawlinsii simplex je mlad$im subjektivnim synonymem svého nominalniho
druhu, Craspedosoma rawlinsii Leach, 1814 (Dolej§ & Kocourek 2019).

Predlozend prace vznikla za financni podpory Ministerstva kultury v ramci instituciondalniho financovani dlouhodobého
koncepcniho rozvoje vyzkumné organizace Narodni muzeum (DKRVO 2019-2023/6.1.a, 00023272).

POSTER
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Inheritance of hybrid amphispermy
DOLEZALKOVA-KASTANKOVA M. (1), DIDUKH D. (1), CHOLEVA L. (1,2)

Institute of Animal Physiology and Genetics CAS, v.v.i., Libechov; (2) University of Ostrava, Ostrava

The European Pelophylax esculentus complex involves two parental species P. lessonae and
P. ridibundus (RR) and their hybridogenetic hybrid P. esculentus. Water frog hybrids vary in
their patterns of gamete production and the population type. In one system, hybrids of male sex
only parasitize on P. ridibundus. These populations are known for the phenomenon of hybrid
amphispermy. Here, even a single P. esculentus can form sperm with non-recombined genomes
of two different species, P. ridibundus, and P. lessonae. The phenomenon generally rare in
vertebrates seems to be widespread in these males. The cytogenetic inspection of hybrid male
gonads consistently supported presence of both parental genomes in spermatogenesis. However,
some backcrosses between hybrid males and P. ridibundus females produced only hybrid sons
whereas also expected P. ridibundus daughters were missing. We, therefore, made two- and
three-generation crossing experiments to test the inheritance pattern of male amphispermy.
Results based on comparative genomic in-situ hybridization and microsatellite inheritance are
discussed.

This study was supported by GACR no. 15-19947Y and no. 19-24559S.

POSTER

Odhady realné denzity
DRGOVA M., Pyszko P., PLASEK V., DROZD P.

Katedra biologie a ekologie, PFF OU, Ostrava

Mechorosty poskytuji idealni prostiedi Siroké Skale Clenovcl a predstavuji také zdroj
potravy pro pozoruhodnou guildu bryofagnich bezobratlych. Jelikoz se spravné a nezkreslené
odhady denzity bryofagl nedaji vzhledem k prostiedi, ve kterém Zziji, provést zadnou standardni
metodou sbéru (a to véetné prosivani), hostitelské preference bryofagh byvaji témér vyhradné
odhadovany z pozorovani jedinct na konkrétnich druzich mechu. Zaméfili jsme se na nejvetsi
skupinu bryofagniho hmyzu — Byrrhidae (Coleoptera), abychom zjistili, které mechorosty
preferuji a jakych denzit v nich dosahuji. Na 40 lokalitach jsme ziskali 60 druht mecht z 600
vzorkli o velikosti 0,25 m?. Tyto vzorky jsme diikladné¢ manuédln& rozebrali, ur¢ili veskeré
pfitomné mechorosty, bryofagni hmyz a do skupin zafadili ostatni bezobratlé. Kromé toho jsme
vzorky v nasledujicich tydnech opakované kontrolovali, abychom zapocetli i pribézné

emergujici juvenilni jedince. Data jsme analyzovali pomoci zobecnénych linearnich smiSenych
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modelt a viceuroviiové analyzy vzorki. Nasim cilem bylo zjistit: a) rozdily v hustoté brouki v
ruznych taxonech mecht, b) zda jsou nékteré druhy bryofagnich broukd asociovany
signifikantné s urcitymi taxony mechu. Denzity broukl z ¢eledi Byrrhidae se silné lisily mezi
druhy mecht, nejvyznamnéjsi jsou rozdily na urovni fadi mecht. Pokud vezmeme v tivahu
pouze mechy o plose vétsi nez 2.5 m?, nejvétsich denzit dosahuji brouci na mesich druhii Pohlia
nutans, Polytrichum piliferum, Dicranella heteromalla, Barbula unguiculata, Bryum argenteum,
dosahuji v meSich Hypnum cupressiforme, Dicranodontium denudatum, Thuidium
tamariscinum, Syntrichia ruralis nebo Didymodon rigidulus. U pozorovanych druhd broukt
nebyly zjiStény vyznamné rozdily v preferenci hostitelskych mechorosti. Nase vysledky
pfinaseji na zéklad¢ intenzivniho kvantitativniho vzorkovani prvni detailnéj$i nahled do

hostitelské preference bryofagt.
POSTER

Reprodukéni potencial divokého prasete: kli¢ ke stabilizaci populaci a prevenci Sifeni
AMP

DRrRiMAT J., KAMLER J., MIKULKA O., PLHAL R.

Mendelova univerzita v Brné, Lesnicka a drevarska fakulta

Rist pocetnosti divokého prasete béhem poslednich desetiletich neni zalezitosti pouze
Stfedni Evropy. Hospodafeni se zvéri, vysokd uzivnost prostfedi a vysoka reprodukéni
schopnost tohoto druhu z né&j ucinili jeden z klicovych hract evropské fauny 21. stoleti. V
soucasné dob¢ se nad pocetnosti a vyskytem prasete divokého v zemich Evropské Unie stahuji
mracna v podobé $ificiho se afrického moru prasat (AMP). Rozsifeni tohoto onemocnéni do
profesionalnich chovii domacich prasat muze totiz zpusobit obrovské ekonomické ztraty a
ohrozit potravinovou politiku a sobésta¢nost EU. S ohledem na prevenci $ifeni AMP a jeho
dasledku je proto nezbytné snizit populaéni denzitu volné Zijicich prasat na co nejniz§i moznou
uroven jesté pred tim, nez bude AMP do populace zavleéeno. Mira snizovani denzity pak zavisi
na pocatecni velikosti populace a mife reprodukce, ktera je kromé jiného ovlivnéna také
uzivnosti prostedi, piip. predkladanim umélych zdroji krmiva ze strany lovct.

Tato studie se zabyvala hodnocenim reprodukéniho potencialu populace divokého prasete v
Ceské republice s ohledem na podminky prostredi. Ukazalo se, Ze Zivotni prostiedi mélo
vyznamny vliv na télesnou kondici dospivajicich selat, loncacek i dospélych samic. V prostiedi
s nizsi kvalitou vstupovala selata do puberty dfive, nez v prostfedi s vyssi kvalitou. Gravidita
byla zaznamenana u selat od stafi 7 mésicti. Primérna velikost vrhu byla 4,08 u selat, 5,83 u

loncacek a 7,01 u dospélych samic. Byl prokazan vliv télesné kondice matky na pomér pohlavi
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selat u loncacek i dospélych matek. Pomér pohlavi byl ovlivnén télesnou kondici matky. Se
zvysujici se télesnou kondici matky se pocet samiéich plodi snizoval, zatimco pocet samcich
plodut narustal.

Reprodukéni potencial soucasné stiedoevropské populace divokého prasete je vysoky. Je

nutné ocekavat, ze piiblizné 95% vsech samic bude oplodnéno béhem nevegetaéni sezony.
POSTER

The first telemetry monitoring of brown bear (Ursus arctos) in the Czech Republic

Duca M. (1,2), Boiba M. (2), KUTAL M. (1,2), LABUDA J. (2),TOMASEK V. (3,6), SULGAN F. (3),
ZIEBA F. (4), ZWuACz-KOzICA T. (4), SELVA N. (5)

(1) Department of Forest Ecology, Faculty of Forestry and Wood Technology, Mendel university in Brno;
(2) Friends of the Earth Czech Republic, Olomouc local group; (3) Beskydy Protected Landscape Area
Administration; (4) Polish Tatra National Park Administration, (5) Institute of Nature Conservation, Polish
Academy of Sciences, (6) Department of Ecology, Faculty of Environmental Sciences, Czech University of
Life Sciences Prague

The first radio-collared bear in the Czech Republic was captured on 8 April 2019 near Lysa
hora, the highest peak of the Moravian-Silesian Beskydy. The animal — adult bear female, with
given name Ema, was fitted by GPS/GSM collar scheduled to attempt position every 30 minutes
and two years of supposed monitoring length. After six months of intensive telemetry
monitoring and fieldwork, the backup disconnect mechanism of the collar device was most
likely destroyed by the bear herself, leading to a sudden disconnection of the GPS collar, which
has already been recovered by zoologists. The last information about the bear's movement came
from the forests near the Slovak village of DIhé Pole.

The main aim of this contribution is to present results of the bear management monitoring
project in cooperation of Mendel University in Brno, Beskydy Protected Landscape Area
Administration, Friends of the Earth Czech Republic, the Polish Tatra National Park and

Institute of Nature Conservation Polish Academy of Sciences.
PREDNASKA

Recentni zaznamy koc¢ky divoké (Felis silvestris) na ¢esko-slovenském pomezi
Dura M. (1,2), VANA M. (2), DEKAR P. (3), BoibA M. (2), KUTAL M. (1,2)
(1) Ustav ekologie lesa, Lesnickd a drevarska fakulta, Mendelova univerzita v Brné; (2) Hnuti DUHA
Olomouc, Olomouc; (3) Hnuti DUHA Bilé Karpaty, Radéjov

Kocka divoka byla na uzemi Ceské republiky a zapadniho Slovenska nezvéstna od 60. let
20. stoleti. Rozvoj fotomonitoringu ve vyzkumu (nejen) velkych Selem vedl od roku 2012 k
novym dokladim o vyskytu druhu v Zapadnich Karpatech na cesko-slovenském pomezi. V
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tomto piispévku shrnujeme data ziskana béhem trilet¢ého obdobi (31.8.2016 — 1.9.2019).
Zaznamenali jsme celkem 86 unikatnich navstév kocky divoké, vétsinou pochazejicich z Bilych
Karpat a Javornikd na Slovensku, kde bylo identifikovano 9-10 jedinct a v roce 2019 zde byla
potvrzeno rozmnozovani. Vyskyt kocky divoké byl dolozen také ve Vsetinskych Beskydech a v
Hostynskych vrsich. Na zakladé¢ ziskanych dat a literarni reSerSe odhadujeme, ze vyskyt druhu v
Hostynskych vrsich je nejzapadnéjsim dolozenym zdznamem v ramci karpatské populace. Na
zakladé poctu identifikovanych jedinci a dolozené reprodukce predpokladame, ze stabilni
populace kocky divoké zapadné od feky Vah existuje minimaln¢ v Bilych Karpatech a
Javornikach. Jeji zivotaschopnost na zapadnim okraji arealu distribuce a rozptyl jedincti muze
mit vyznamny dopad na rekolonizaci vhodnych biotopti v Cesku a na Slovensku. Detailnimu
vyzkumu a odhadu popula¢ni hustoty na cesko-slovenském pomezi bude v pfistich letech
vénovana pozornost v ramei preshrani¢niho projektu Interreg V-A Slovenska republika — Ceské
republika ,,Hleda se kocka, pozor, divoka!*.

POSTER

Socialni dominance samic jelena evropského (Cervus elaphus): vliv laktace, véku a
pohlavnich hormonu

DUSEK A. (1), JIRikOVA K. (1,2), ESATTORE B. (1,2), KOTRBA R. (1), KOTT T. (3), BARTOS L. (1,2)

(1) Oddéleni etologie, VUZV, Praha; (2) Katedra etologie a zdjmovych chovi, CZU, Praha; (3) Oddéleni
genetiky a slechteni hospodarskych zvirat, VUZV, Praha

Socialni postaveni ma zasadni vliv na reprodukéni fitness celé fady druhli savet.
Mechanizmy, které ovliviuji socialni postaveni samic, byly doposud vétsinou opomijeny. Proto
jsme v prabehu péti sezén studovali mozny vliv laktace, veéku, télesné hmotnosti a vybranych
pohlavnich hormont (testosteronu [T], estradiolu [E2], progesteronu [P], folitropinu [FSH] a
lutropinu [LH]) na socialni postaveni 33 samic jelena evropského (Cervus elaphus; VUZV
Podlesko). Ziskali jsme zaznamy od 84 kojicich a 15 nekojicich samic. Socialni postaveni
samice bylo stanoveno pomoci tzv. ,.Davidova skore (David 1987, Biometrika 74: 432).
Ptedpokladali jsme, Ze socidlni postaveni bude vyssi: (1) u kojicich nez u nekojicich samic; (2)
u starSich nez u mladsich samic; (3) u t¢z8ich nez u leh¢ich samic; a (4) u samic s vysSimi
hladinami pohlavnich hormonti. Jak jsme oc¢ekavali, (1) kojici samice byly vice dominantni nez
nekojici samice (kojici: 7,53 + 4,68; nekojici: -41,67 + 13,11; p < 0,0001), a (2) socialni
postaveni samic se zvySovalo s jejich vékem (kojici: p < 0,0001; nekojici: p < 0,03). T¢lesna
hmotnost samice neméla vliv (NS). Neprokazali jsme ani ocekavany pozitivni vliv pohlavnich
hormonti: (a) socialni postaveni kojicich samic se zvySovalo se snizujici se hladinou T (p <
0,01); zatimco (b) socialni postaveni nekojicich samic se zvySovalo se snizujici se hladinou LH
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(p < 0,01). Pokles hladin hormonti s rostouci dominanci samic mohl byt zptsoben endokrinni
regulaci motivace k dosazeni vyssiho socialniho postaveni ve skuping. Také jsme zjistili, ze s
rostoucim vékem se hladina T kojicich samic snizovala (p < 0,0001) a hladina LH nekojicich
samic zustala nezménéna (NS). Laktace a v€k tudiz hraji klicovou roli v socialnich vztazich
samic jelena evropského. Obecné uznavany ptedpoklad pozitivniho vlivu pohlavnich hormont,

véetné T, na socialni dominanci samic savcl jsme v§ak nepotvrdili.

(Podpora: Ministerstvo zemédélstvi CR [MZE-RO0720].)

PREDNASKA

Vybér mista kladeni jako klicova adaptace na extrémni mikroklimatické podminky u
saranci (Orthoptera: Gomphocerinae)

DvVORAK T.

Prirodovedecka fakulta Univerzity Karlovy, Praha

Saran¢e podcéeledi Gomphocerinae patii mezi vyznamné obyvatele travnatych biotopd
sttedni Evropy. VétSina z 28 u nas zijicich druht je zna¢né uniformnich co do morfologie,
konzumované potravy, zivotniho cyklu a dalSich parametrii. Kontrastem k této uniformité jsou
mnohdy zna¢né odlisné biotopové naroky jednotlivych druhli co do teploty a vlhkosti. Diky
témto striktnim biotopovym vazbam, snadné detekovatelnosti a determinovatelnosti jsou sarance
hojné vyuzivany jako bioindikatory a jako modelové organismy pfi feSeni ekofyziologickych a
termalné biologickych otazek. Malo pozornosti v§ak bylo dosud vénovano studiu vajicek, ktera
jsou vsak z celého zivotniho cyklu nejzranitelnéjsi a jejich Gispésny vyvoj je plné zavisly na
abiotickych podminkach mista, kam byla nakladena. Lze tedy ocekavat, ze samicky
jednotlivych druhti budou vénovat nalezitou péci vybéru mista kladeni s odpovidajicimi
podminkami vhodnymi pro vyvoj daného druhu (preference-performance hypotéza). Zaroven by
na vajickach mohly byt nejvice patrné klicové adaptace, které umoziuji takto uniformni skupiné
obsazovat tak Sirokou skalu biotopti.

Pro studium téchto problemt bylo vybrano 14 druhti zajmové podceledi. Ty byly chovany v
klecich s oSetfenym gradientem teploty a vlhkosti. Na konci sezony byla odebrana nakladena
vajicka a stanovena preference vlhkosti, teploty, hloubky kladeni a preference drn/volna ptda.
Dospélci, vajicka a nasledné vylihlé nymfy byly také méfeny a vazeny. Nebyl zjistén zadny
vztah mezi obecnou vlhkomilnosti druhu a preferovanou vlhkosti pro kladeni. Pro vétSinu druht
byla zjisténa preference vyssi teploty pudy. Data také Castecné podpofila obecné piijimanou
hypotézu, dle které sarance obyvajici sussi a teplejsi biotopy kladou vajicka do vétsich hloubek.
Nejzajimavéjsim zjisténim byl kvadraticky vztah mezi suchomilnosti druhu a velikosti vajicka
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po nakladeni, kdy druhy na obou okrajich vlhkostni $kaly kladly vajicka vétsi nez druhy
mezofilni a mirné xerofilni.

PREDNASKA

DVORAKOVA D., SIPO$ J., SUCHOMEL J.

Ustav zoologie, rybarstvi, hydrobiologie a vcelarstvi, AF MENDELU, Brno

Jiticka obecné (Delichon urbicum) je dosud pomérné hojnym ptac¢im druhem v nasi krajing.
Piedkladané posterové sdéleni hodnoti preference vyskytu tohoto druhu na tzemi Ceské
republiky, na zakladé dat ziskanych z databaze Ceské spolenosti ornitologické. Uvodni &ast
prezentuje problematiku hnizdnich preferenci druhu dle riznych determinantt, od
environmentalnich podminek stanovist, az po vliv lidského faktoru. Prakticka ¢ast pak hodnoti
12 094 zaznami tykajici se hnizdéni jificky obecné z let 2009 az 2017 v Ceské republice. Data
byla dana do kontextu s tidaji o podminkéch jednotlivych stanovist’ a byla zanalyzovana dvéma
statistickymi metodami, metodou ,,Boosted regression trees“ (BRT) a ,,Generalised least
squares” (GLS). Na zaklad¢ ziskanych vysledkii bylo zjisténo, ze jificka obecna nejvice
preferuje oblasti s vyskytem polnich a moktadnich ekosystému, nejspiSe z divodu vyskytu
dostatecného mnozstvi hmyzu a suburbanni krajinu nizin. Nejvétsi negativni vliv na jificku mély
plochy, které se vyuzivaji jako prumyslové tézebni oblasti.

POSTER

Virulence Heterorhabditis bacteriophora a vliv jejich exkretovanych/sekretovanych
produktii na imunitni systém Galleria mellonella

ELIAS S. (1), HURYCHOVA J. (1), DOBES P. (1), KUNC M. (1), TOUBARRO D. (2), SIMOES N. (2),
HYRSLP. (1)

(1) Oddélent fyziologie a imunologie Zivocichii, Ustav experimentdlni biologie, PFF MU, Brno, (2) CIRN
and Department of Biology, University of Azores, Ponta Delgada, Portugalsko

Entomopatogenni hlistice (EPN) jsou pfirozeni parazit¢ hmyzu. Mezi jejich vyznamné
entomopatogennimi bakteriemi. Nase studie se zaméfuje na virulenci a jeji zmeény v zavislosti
na stafi hlistic. Testovali jsme nakazy H. bacteriophora u larev zavijece voskového, Galleria
mellonella. Byla porovnavana virulence hlistic skladovanych 0, 7, 14, 21, 28 a 35 dni, kde 0 dni
skladované hlistice jsou ty, které se uvolni z hostitele. U 14 a 21dennich hlistic byl pozorovan

signifikantni narust virulence oproti hlisticim skladovanym 0 a 7 dni. Z nasich pozorovani
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vyplyva, ze virulence je zavisla na staii hlistic a konkrétné u druhu H. bacteriophora dosahuje
maxima az po dvou tydnech od uvolnéni z mrtvého hostitele.

Na usmrceni hostitele se podili i exkretované/sekretované produkty (ESP) vylu¢ované
infekénim stadiem hlistic. Jedna se o malé molekuly, napf. proteiny nebo nukleové kyseliny,
které jsou schopné ovliviiovat hostitelsky imunitni systém s vysledkem zvySeni virulence hlistic.
V nasich experimentech jsme testovali vliv ESP produkovanych H. bacteriophora na imunitni
systém larev G. mellonella a zjistili jsme, ze nékteré z jejich slozek inhibuji. Konkrétné
fenoloxidazovou aktivitu, ktera je zodpovédna za melanizaci hmyzu. Aktivni slozky ESP jsme
dale purifikovali ve dvou krocich. Nejprve jsme rozdélenim na zakladé povrchového naboje
molekul ziskali pét frakci, z nichz dvé vykazovaly melanizaci inhibujici aktivitu. Tyto dvé
aktivni frakce byly nasledné rozdéleny na zaklad¢ jejich velikosti a znovu byl otestovan jejich
vliv na fenoloxiddzovou aktivitu. Inhibi¢ni ucinek byl prokazan u frakce obsahujici molekuly o
velikosti 38 kDa, ktera bude v budoucnu podrobena molekularni analyze za ti¢elem identifikace
konkrétni G¢inné molekuly. Imunosupresivni povahu ESP je mozné vyuzit ke zvyseni G¢innosti

biologické kontroly hmyzich Skiideti v zeméd¢lstvi.

Tato prace byla podporena grantem 17 - 03253S.

POSTER

Detection of hybridization in European hedgehogs

ELIASOVA K. (1,2), Lucas LLEDO 1. (3), Loupova M. (1), GRAU J.H. (4), HuLvA P. (1), CERNA
BOLFiKOVA B. (2)

(1) Charles University in Prague, Prague, Czech Republic; (2) Czech University of Life Sciences Prague,
Prague, Czech Republic; (3) Institut Cavanilles de Biodiversitat i Biologia Evolutiva, Valencia; (4) Museum
fiir Naturkunde Berlin, Berlin

Hybridization between divergent lineages has gained considerable attention lately with
expansion of next generation sequencing. It has been reported that ancient hybridization could
accelerate the evolution of adaptive traits. Besides, it is believed that hybridization speeds up the
development of reproductive isolation between diverging species. We used RAD-Seq to study
secondary contact zone of two European hedgehog species, Erinaceus europaeus and E.
roumanicus. Two individuals among 45 studied were identified as recently admixed with ~25
and ~5 % of introgressed genome. Also, we detected a signal of historical introgression in
recently non-admixed individuals, indicating more frequent hybridization in the past. We have
compared genomic sites originating from recent introgression with sites showing signal of
historical introgression. We found an evidence for asymmetric gene flow from Western into

Eastern species. We hypothesize that historical introgression is pre-Glacial and was an important
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factor during the speciation process of the species. Interactions between species were later
shaped by repeated contractions of their area of distribution, followed by re-establishments of
contact zones during multiple glacial periods.

The project is supported by GA UK 538218.

PREDNASKA

First breeding record of a 1-year-old female Eurasian lynx
ENGLEDER T. (1), MINARIKOVA T. (2), VOLFOVA J. (3), WATZL J. (1), WATZL B. (1), GERNGROSS
P. (1), BELOTTIE. (4,5)

(1) Lynx Project Austria Northwest, Haslach an der Miihl, Austria; (2) ALKA Wildlife, Lidérovice; (3) Hnuti
DUHA Olomouc, Olomouc; (4) Sprava Narodniho parku Sumava, Vimperk; (5) Fakulta lesnickd a
dievariska Ceské zemédélské univerzity, Praha

According to the literature, Eurasian lynx start to breed at the age of two. The proportion of
2-year-old lynx females that give birth is generally lower than that of older females, and this
proportion varies significantly between lynx populations, which might be an effect of prey
availability resulting in different growth rates. In this paper, we describe the first case of a 1-
year-old breeding female Eurasian lynx ever recorded in the wild. Although such a case was
documented in other lynx species, it has never been found in Eurasian lynx. This case was
documented in the Bohemian-Bavarian-Austrian lynx population, which is systematically
monitored by camera traps. A young female (Svit), born in 2016 to a female called Jiskra, was
repeatedly camera trapped during the 2017 lynx year (1 May 2017-30 April 2018) with its male
kitten Stello. Altogether, 31 events with the Svit family group were recorded. The social
consequences of this early reproduction are that Svit did not leave her mother’s territory, which
would be usual for a subadult young female, but stayed in the area where she was born and
which was still inhabited by her mother.

PREDNASKA

Niche divergence in a postglacial colonizer, the bank vole Clethrionomys glareolus
ESCALANTE M. A. (1), HORNIKOVA M. (1,2), MARKOVA S. (1), KOTLIK P. (1)
(1) Laboratory of Molecular Ecology, Institute of Animal Physiology and Genetics of the Czech Academy of
Sciences, Libéchov; (2) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University, Prague

Ecological Niche Modeling (ENM) is a common approach to identify conditions suitable for
the persistence of species. Thus, their integration with phylogenetic information might help to
understand the influence of environmental heterogeneity on the origin and divergence of distinct
lineages. We used ENM constructing separate niche models for the bank vole and its different
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lineages projecting their distributions under different climatic conditions and paleoclimate
scenarios (i.e. Last Glacial Maximum and Holocene). Niche divergence between lincages was
tested trough niche identity and similarity tests. We found that niches were significantly
different between all pairs of lineages, which cannot be explained by habitat availability within
their respective ranges, supporting the importance of functional intraspecific differentiation for
the response of the bank vole to the end-glacial climate warming and for explaining the present-
day distributional patterns. Furthermore, past projections suggested broad LGM habitats for
three of the bank vole lineages, supporting the survival of the species in cryptic refugia scattered
across broad areas in central and eastern Europe. This work represent one of the first studies
assessing current and past distributions at different genetic levels and under distinct
paleoclimate scenarios by ENM. The results demonstrate that treating species as an
undifferentiated entity may neglect important evolutionary processes at intraspecific level.

PREDNASKA

Pocetnost’ vlka dravého (Canis lupus) v oblasti Malej Fatry pocas piatich zim (2016-2020)
FLAJST.

Statna ochrana prirody SR, Sprava NP Mald Fatra

Monitoring vlka dravého v oblasti Malej Fatry bol v minulosti vykonavany len ¢iastocne bez
blizsiecho odhadu poctu jedincov. Z tzemia nebol blizSie popisany pocet vi¢ich rodin, pocet
jedincov, reprodukcia druhu, ¢o mohlo byt spésobené aj nizkou populac¢nou hustotou druhu s
pomerne rozsiahlymi teritériami. V1k ako vrcholovy predator je ohrozeny antropogénne najmi
formou nelegalneho lovu doplnenou mortalitou jedincov na cestnych komunikaciach. Z tychto
dovodov je vel'mi ddlezity monitoring druhu v priebehu celého roka pri ziskani potrebnych dat o
pocte jedincov, reprodukcii druhu, zdravotnom stave jedincov a pod. ZvySena pozornost’ o druh
v Gizemi s monitorovanim len Ciastkové izemia pocas zimného obdobia vyvrcholila vo forme
celoplosného monitoringu za ucasti desiatok os6b v roku 2016. Od tohto roku prebicha
celoplosny zimny monitoring zamerany na zistenie pobytovnych znakov druhu na Uzemi
Narodného parku Mala Fatra a jeho ochranné pasma (celkom 46 000 ha). Na zéklade ziskanych
dat o pocetnosti druhu, pohybu zvierat a d’alSich zistenych informaciach boli na Gzemi
Narodného parku identifikované dve viICie rodiny. V oblasti ochranného pasma boli
identifikované stabilne tiez dve viCie rodiny s ojedinele sa vyskytujucimi susednymi vi¢imi
rodinami z dalSich uzemi, ktoré do sledovanej oblasti ojedinele zabehnu. Viac poznatkov
prinesie dopliiujuici geneticky vyskum zo zozbieranych vzoriek z celého sledovaného uzemia a

odchyt a nasledna telemetria jedincov.

PREDNASKA
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The interspecific variability of ladybird immunity
FLORIAN V. (1), RERICHA M. (2), KNAPP M. (2), DOBES P. (1)

(1) Department of Experimental Biology, Faculty of Science, Masaryk University, Brno,; (2) Department of
Ecology, Faculty of Environmental Sciences, Czech University of Life Sciences Prague

The ladybird family (Coccinellidae) consists of more than 6,000 species living worldwide.
Species differ in body size, colour, invasiveness and preferred food sources. Previous studies
indicate the existence of interspecific difference in the effectivity of ladybird immune systems,
however only very limited number of species has been compared. The aim of our study is to
compare immune reactions of 24 ladybird species which occur especially in European region.
The determined immune parameters, specifically the concentration of circulating haemocytes,
antimicrobial activity against Gram-negative (Escherichia coli) and Gram-positive
(Micrococcus luteus) bacteria, were compared with fundamental physiological parameter, the
total concentration of proteins in haemolymph. Differences among ladybird species are
discussed with respect to species life history, invasiveness and phylogeny. We observed that the
haemolymph of species from genera Harmonia, Ceratomegilla and Hippodamia, which belong
to one common clade, has very strong antimicrobial activity. The haemolymph of other species
like seven-spot ladybird (Coccinella septempunctata) or orange ladybird (Halyzia
sedecimguttata) showed intermediate level of activity; however, in many other species the
antimicrobial activity against tested bacteria was not detectable. Species with a stronger immune
system could have the advantage in colonization of new habitats and they are predicted to be
invasive, however our results does not completely support this hypothesis. Interestingly, the
three above-mentioned genera of ladybirds with strong immune activity had the lower
concentration of proteins in haemolymph (50-80 mg/ml) than the most of other species in which
the protein concentration ranged among 100-250 mg/ml. The results suggest that non-protein
components present in haemolymph of Harmonia and related species act on a large scale in a
fight against the pathogens.

POSTER

Inkubacéni chovani kosa ¢erného v lesnim a urbannim prosti-edi
FoJTLOVA M., WEIDINGER K.

Katedra zoologie a ornitologicka laborator, PFF UP, Olomouc

Kos ¢erny byl puvodné plachym obyvatelem lesu, ktery vSak od pocatku 19. stoleti zacal

kolonizovat urbanni prostiedi, kde se stal jednim z nejbéznéjsich druht ptaki. Lesni a urbanni
prostiedi se lisi v mnoha parametrech, coz mize mit vliv na ekologické a behavioralni
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charakteristiky urbannich populaci, véetné inkuba¢niho chovéni. Inkubace kosa cerného je
typicky uniparentalni v délce 12 dnt. Vyssi Groven ruSeni v urbannim prostfedi predikuje
zkraceni inkubaénich smén (rychlejsi inkubacni rytmus), zatimco svételné zne€isténi predikuje
prodlouzeni denni aktivity. Piekvapivé dosud nejsou k dispozici detailni analyzy inkubaéniho
chovani zalozené na celodennich snimcich reprezentativniho souboru hnizd. Cilem této prace je
porovnani riznych parametri inkubac¢niho chovani (délka a pocet smén, attentiveness, délka
denni aktivity, inkubaéni krmeni) kosa ¢erného v urbannim (mésto Olomouc) a lesnim prostiedi
(3 lokality reprezentujici rizné typy lesa). Vyhodnoceny byly 24h video zaznamy celkem 134
hnizd. Predbézné vysledky ukazuji vyznamné prodlouzeni denni aktivity, zkraceni inkubacnich

smén a podobnou celkovou attentiveness v urbannim prostiedi.

Podporeno grantem Univerzity Palackého v Olomouci IGA_PrF_2019_019.

POSTER

Evidnce of Lymphocytic choriomeningitis virus (LCMYV) in Czech Republic: New insight
on LCMYV evolution

FORNUSKOVA A., GOUY DE BELLOCQ J.

Ustav biologie obratloveii AV CR, Studenec

Globalization increases the risk of transmission of emerging infectious diseases.
Mammarenaviruses represent one of the most risky virus groups to human health as they are
transmitted by synanthropic rodents. Lymphocytic choriomeningitis virus (LCMV) is due to its
unique properties a prototype of these viruses. LCMV can cause fatal disease for human (in
immunosuppressed people or foetuses) and some other primates (family Callitrichdae). Its main
reservoir host being the house mouse (Mus musculus), LCMV is spreads worldwide. Up to date,
three highly diverse LCMV lineages are known to be associated with Mus musculus.

In this project, we studied the occurrence and genetic diversity of LCMV across a Czech-
German transect of the house mouse hybrid zone (HMHZ) of two mouse subspecies: Mus
musculus musculus and Mus m. domesticus. We tested 472 tissue samples during the period
2009-2013 by nested PCR for LCMV presence. In total, we find 5 positive samples, all from
Mus m. musculus. Two of these samples from two different localities were whole genome
sequenced. All obtained sequences clustered with LCMYV lineage II located in Southeast Europe.
This is the first evidence of LCMV in Czech Republic. We also suggest that the circulation of
LCMV strains is not random as previously described, but corresponds to the geographic

distribution and dispersal of different mouse subspecies.
PREDNASKA
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Evoluce a systém C-P komplexu krevet ¢eledi Palaemonidae
FROLOVA P., HORKA ., DURIS Z.

Katedra biologie a ekologie, PFF, Ostravska univerzita, Ostrava

Koexistence neptibuznych organismt je pomérné¢ Castd v motském prostiedi. Krevety
infratadu Caridea asociuji s hostiteli z riznych zivoc¢isSnych kment a nejvice téchto interakei se
vyskytuje uvnitt celedi Palaemonidae v prostiedi tropickych kordlovych utest. Pfedmétem
naseho vyzkumu jsou krevety komplexu rodi zastoupeného zejména rody Cuapetes a

«

Palaemonella. Tento tzv. ,,C-P komplex* ¢ita celkem 11 rodl rozsifenych prevazné v Indo-
Tichomoti, s n€kolika druhy pfitomnymi i v Atlantiku. Studovany komplex zaujima sesterskou
pozici vici vétsiné symbiotickych krevet Celedi. Zahrnuje pfevazné volné zijici formy, ale i
mensi pocet fakultativnich az obligatnich symbiontl zijici hlavné na zahavcich. V ramci této
skupiny dochazi k ptechodu od volného Zivota, pfes primarni asociace, az k plné etablovanym
ektosymbidézam. Tento komplex je modelovou skupinou pro studium piechodu volnézijicich
forem k symbi6zdm v moiskych ekosystémech. Fylogenetickd analyza umoznuje sledovat
evoluéni jevy disperzi a vikarianci, a poukazuje na puvod, smér i dataci jejiho historického
Sifeni mezi oceany.

Revize byla provedena na zakladé molekularnich metod s pouzitim mitochondrialnich a
jadernych genti a fylogeneticka rekonstrukce vztahti pomoci ML a BI. Molekularni hodiny byly
provedeny v programu Beast a ancestralni analyzy pomoci Mesquit a S-DIVA.

Vysledny fylogeneticky strom naznauje afylii druhové nejbohatSich rodu, jez vyzaduji
hlubsi systematickou revizi. Fylogenetickd analyza poukazuje na volné zijici zplsob zivota
predkové formy studované skupiny, na nasledny vicenasobny vznik primarnich symbidz, ale i
na zformovani az rodovych komplexti fakultativnich symbiontli zahavct. Na zaklad¢ analyz
mizeme piedpokladat speciacni procesy v disledku disperzi studovaného komplexu v oblasti
Indo-Tichomoii, pozd¢jsi vikarianci v prostoru vychodniho Tichomofi a nésledny prunik
novych forem do zépadniho Atlantiku jesté pied uzavienim Panamské §ije. Zde se studovana

skupina rozsifila az do vychodniho Atlantiku.
POSTER
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Determinate growth is ancestral within squamates

FRYDLOVA P. (1,2), MRZILKOVA J. (2), SEREMETA M. (2), KREMEN J. (2), DUDAK J. (3), ZEMLICKA
J. (3), KVERKOVA K. (1), NEMEC P. (1), ZACH P. (2), FRYNTA D. (1)

(1) Univerzita Karlova, Pﬁryodove’deckdfakulta, Katedra zoologie;y (2) Univerzita Karlova, 3. Lékarska
fakulta, Ustav anatomie; (3) Ceské vysoké uceni technické v Praze, Ustav technické a experimentalni fyziky

Body growth is typically indeterminate among cold-blooded vertebrates. This growth
pattern was considered universal, although this view has been currently questioned. Previously
we examined growth plate cartilage (GPC) of long bones in two advanced clades of lizards
(Iguania and Anguimorpha). Within both these clades, we reported specimens exhibiting no
signs of GPC resorption in adulthood. In contrast, multiple species showed complete resorption
suggesting irreversible arrest of the growth. This clearly rejects the universality of indeterminate
growth in lizards but raises the question about the ancestral state of the growth pattern. In this
study, we trace the evolution of determinate growth on the phylogenetic tree of Lepidosauria.
We examined GPCs in principal clades of lizards (Gekkota, Scincoidea, and Lacertoidea)
covering the first three branchings of the squamate phylogenetic tree. The loss of GPC
indicating skeletal growth arrest was a predominant pattern. The reconstruction of character
states clearly suggests that the determinate growth is ancestral for entire Lepidosauria. Thus,
indeterminate growth is neither universal nor ancestral in lizards.

PREDNASKA

Epigeické spolocenstva paviikov Prirodnej pamiatky Tomasikovsky presyp
GAIDOS P. (1), PURGAT P. (2), DAvVID S. (1)

(1) Ustav krajinnej ekolégie SAV Bratislava, Pobocka Nitra, Nitra, (2) Katedra ekolégie a
environmentalistiky, Univerzita Konstantina Filozofa v Nitre, Nitra

Prirodzené nelesné spolocenstva na pieskovych dunach patria k najohrozenej$im typom
biotopov nielen na Slovensku, ale aj v celej Eurdpe. Jedine¢né prirodné podmienky, ktoré
umoznili vznik tychto biotopov, podmienuji vyskyt vzacnych a vynimoénych rastlinnych a
zivoCisnych spolocenstiev. Napriek tomu, Ze su tieto biotopy uvadzané ako prioritné z hl'adiska
ochrany prirody, su Casto poznatky o nich nedostatocné, ¢oho dokazom je pavucia fauna
pieskovych biotopov, ktora sa na izemi Slovenska javi ako vel'mi malo preskimana.

V ramci nasho vyskumu sme Studovali epigeické pavucie spolocenstva, zijuce na vytazenej
piesocnej dune pri obci Tomasikovo (juzné Slovensko). Jedna sa o izemie znacne degradované
Pudskou ¢innost'ou, ale so zachovalymi pieskovymi okrajmi, ktoré st vyznamné z dévodu
zachovania typickych spolocenstiev pieskomilnych a suchomilnych druhov rastlin a zivo¢ichov.
Vyskum sme realizovali od 14. februara do 8. novembra roku 2019 pomocou metdody zemnych
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pasci. V ramci lokality sme vytycili dve linie pasci, umiestnené v jej charakteristickych
biotopoch. Linia zemnych pasci T1 bola situovana na ploche zarastenej stromovou vegetaciou,
predstavujucou pozostatok byvalého ovocného sadu. Linia zemnych pasci T2 bola situovana na
ploche reprezentujucej otvorené xerotermné travinnobylinné porasty s niekol'kymi pieso¢nymi
odkryvmi. Pocas obdobia trvania vyskumu sme odchytili 1 115 jedincov pavikov, patriacich k
81 taxonom a zaradenych do 22 celadi. Dokumentovali sme vyskyt 14 ekosozologicky
vyznamnych druhov a tiez vyskyt nového druhu pre slovenski araneofaunu. Napriek nizkemu
poctu druhov viazanych na pieskové stanovistia je Prirodna pamiatka TomasSikovsky presyp
vyznamna vyskytom vzacnych a ohrozenych druhov a pomerne vysokou druhovou bohatost'ou
epigeickych pavikov.

Podakovanie Vskum bol podporeny grantovou agentiirou VEGA, projektom VEGA 2/0149/20 - Ekologické vztahy v
systéme hostitel-parazitoid v ramci Vedeckej grantovej agentiiry SAV.

POSTER

Peeking into Pandora’s box: community metabarcoding uncovers cryptic diversity of
aquatic invertebrates in the Carpathian spring fens

GAJDOSOVA M. (1), BEERMANN A. (2), BOJKOVA J. (3), POLASKOVA V. (3), SCHENKOVA J. (3),
SYROVATKA V. (3), ZHAI M. (3), HORSAK M. (3), LEESE F. (2), PETRUSEK A. (1)

(1) Katedra ekologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Praha, (2) Fakultdt fiir Biologie,
Universitdt Duisburg-Essen, Essen; (3) Ustav botaniky a zoologie, Prirodovédecka fakulta, Masarykova
univerzita, Brno

Based on the hypothesis that the Western Carpathians have served as an important glacial
refugium, a considerably high molecular diversity can be expected in this biogeographic region.
In the project of which we present the first results, we aimed to uncover and characterize
molecular diversity of benthic macroinvertebrate fauna of spring fens, a well studied and hence
convenient model habitat. Using a DNA metabarcoding approach, we sequenced a fragment of
the COI gene of pooled spring fen invertebrate communities from 21 localities in the Western
Carpathians. The analysis of the sequences revealed an excessive amount of operational
taxonomic units (OTUs), when compared to the number of taxa observed in already well-studied
morphology-based community composition. The fact that a substantial part of the OTUs lack
reference sequences in reference databases (Barcoding of Life Database, GenBank) indicates
that the Western Carpathian region is not yet sufficiently covered by barcoding efforts, and
suggests that there indeed is a considerable unrecognized diversity of macrozoobenthos, even in
some well-studied groups used in aquatic biomonitoring. However, most newly uncovered
diversity is concentrated in a few taxa such as the dipteran families Tabanidae and
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Ceratopogonidae, or the amphipod genus Gammarus. In future research, we plan to compare the

observed Carpathian diversity with comparable habitats in the Bohemian Massif.
POSTER

Ant-eating predator maintains specialist diet throughout ontogeny
GAISKID., PEKAR S., DUSATKOVA L.

Masaryk University, Brno

Predators are in constant need of nutrients through their lifetime in order to maximize their
fitness. They should obtain those nutrients by catching the most profitable prey. As predators
grow in size, they often shift their preferences to larger prey during the course of development.
Alike generalist predators, specialized predators should also shift to larger prey within the pool
of focal prey. Here we have studied the natural diet of a specialized ant-eating spider Zodarion
rubidum by means of molecular methods. We tested the hypothesis of a trophic shift during
postembryonic ontogenesis and if there is a difference in the diet between sexes due to sexual
dimorphism. In addition, a feeding trial was performed to estimate the time at which prey-DNA
can be detected. The diet of all stages consisted solely of ants (nine genera), thus confirming
their strict ant specialization. There was no shift in prey size or prey type during ontogenetic
development, but the diversity of prey declined with age. In adult males very few prey were
detected. The feeding trial showed that prey DNA can be detected inside the spider’s gut up to

two weeks after feeding.
PREDNASKA

Krivak poto¢ny (Gammarus fossarum) v roli ekosystémového inZiniera

GEORGIEVOVA B., BOIKOVA J., SORFOVA V., SYROVATKA V., POLASKOVA V., SCHENKOVA J.,
ZHAI M., HORSAK M.

Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno

Roznonozce predstavuju vyznamny funkény prvok v mnohych eurdpskych sladkovodnych a
brakickych vodnych ekosystémoch. Na niektorych typoch stanovisk tvoria dominantni cast’
spolocenstiev, prispievaju k rozkladu odumretej biomasy a k toku energie. Gammarus fossarum
Koch in Panzer, 1836 je povazovany za jedného z najrozsirenejsich sladkovodnych rdéznonozcov
v strednej a juhovychodnej Eurdpe. Najéastejsie sa s nim stretdvame v hornych Castiach potokov
blizko prameniska. Tento typ prostredia sa vyznacuje vysokou rychlostou pridu, vysokym
obsahom kyslika a casto zasaditou vodou s nizkym obsahom zivin. Kedze G. fossarum tvori

vyznamnu zlozku komunit obyvajucich prameniskd a dominuje v nich hlavne z hladiska
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biomasy, je Casto oznacovany aj ako ekosystémovy inzinier. Po dlhu dobu bol zaradovany v
ramci funkénych potravnych skupin ku kiiskovacom. Predpokladalo sa teda, ze hlavnou zlozkou
jeho vyzivy je listovy opad, ktory tieto Zivocichy spracovavaju a tak nielenze z neho ony samy
ziskavaju ziviny, ale zaroven ho premenia na pristupny potravny zdroj pre dalSie bezstavovce.
Stale viac laboratornych experimentov ale poukazuje na skutocnost’, ze G. fossarum sa sprava aj
ako vel’'mi uspesny predator. Dospelé jedince sa Casto agresivne prejavuju voéi jedincom svojho
druhu, ale aj jedincom velkej skaly inych bezstavovcov zijucich v rovnakych ekologickych
podmienkach. Naskyta sa nam tu teda otazka: Pokial’ je G. fossarum skuto¢ne takym uspesnym
predatorom, ako nam to ukazuju laboratorne Studie, aky je jeho vplyv na celkové zlozenie
spoloCenstva bezstavovcov, zijucich na rovnakej lokalite? Vo svojej prednaske predstavim
vysledky terénneho vyskumu zameraného na sledovanie vztahu abundancie G. fossarum a
pocetnosti ostatnych bezstavovcov zijucich na jednom pramenisku (Liptovska Teplicka). Tato
lokalita sa pysi hojnou populdciou G. fossarum, ale tiez druhovo a funkéne rozmanitym
spoloCenstvom bezstavovcov, ktoré je priestorovo silne variabilné. Je za tato rdznorodost
zodpovedny krivak potocny?

PREDNASKA

Testovani vybranych rostlinnych extraktii a insekticida pro atraktanci/repelenci pavouki
zapiednic (Araneae: Cheiracanthium)

GLORIKOVA N., ROTHOVA H., REZAC M.

Vyzkumny ustav rostlinné vyroby, v. v. i., Praha 6 — Ruzyné

V poslednich letech, patrné i diky globalnimu oteplovéni, jsou v Ceské republice ¢im dél tim
Cast&jsi nekteré druhy zapiednic rodu Cheiracanthium. Vzhledem k tomu, Ze se jedna o druhy
znamé tim, ze jejich kousnuti mize zplsobit zdravotni komplikace, vyvolava jejich Sifeni obavy
ve spolecnosti. Zaptednice jedovata (Cheiracanthium punctorium) je schopna prokousnout
lidskou kazi a jeji jed ma lokalni toxické cinky. Ty jsou vsak, také plisobenim bulvarnich
médii, pfeceniovany. Zapiednice Mildeova (Ch. mildei) osidluje lidska obydli, kde vétsinou neni
kvili blizké pfibuznosti se zapiednici jedovatou (Ch. punctorium) vitana. V nasi studii jsme
testovali, zda extrakty vybranych aromatickych rostlin a vybrané insekticidy maji na tento druh
repelentni Gcinek. U nekterych z téchto extrakti byla prokazana repelence hmyzu. Evolucni
linie pavoukt je vSak od hmyzu zna¢né vzdalend, disponuje tedy jiz odlisnou fyziologii, proto
latky repelentni pro hmyz mohou na pavouky ucinkovat odlisné. Testovana byla rezidua 15
komer¢né dostupnych rostlinnych extraktli a nckterych v zemédélstvi bézné pouzivanych
insekticidll na vice nez 500 subadultnich jedincich studovaného druhu. U néekterych piipravkt

jsme prokazali repelentni UCinky, jiné naopak pavouky signifikantné ptitahovaly. Nékteré
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extrakty nejen pavouky odpuzovaly, ale dokonce jim zamezily vytvafet pro zapadnice

charakteristické pavuéinové zamotky.
POSTER

Masova zimovisté netopyri komplexu P. pipistrellus a fylogeograficka struktura
mezidruhovych a vnitrodruhovych rozhrani

HABALOVA K. (1), DEMJANOVICOVA K. (2), DEMJIANOVIC J. (2), NUSOVA G. (3), UHRIN M. (3),
KANUCHP. (3,4), HuLvA P. (1,2)

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University, Prague; (2) Department of Biology and
VEcology, University of Ostrava, Ostrava, (3) Institute of Biology and Ecology, Faculty of Science, P. J.
Safarik University in Kosice, KoSice, (4) Institute of Forest Ecology, Slovak Academy of Sciences, Zvolen

Masova zimovisté netopyra hvizdavého (Pipistrellus pipistrellus) maji v Evropé zhruba
linearni distribuci zahrnujici i Karpaty i Cesky masiv. Jejich role v prostorové ekologii a
reprodukéni biologii tohoto druhu ani jejich vztahy k biologii kryptického druhu netopyra
nejmensiho (P. pymaeus) nejsou zcela objasnény. V této studii byly pouzity mitochondrilni a
mikrosatelitové markery pro analyzu populaénich vzorkil étyf velkych zimovist z Ceské
Republiky, Slovenska a Rumunska. Poprvé byla pomoci genetickych nastroji potvrzena dvé
hibernakula s vyluénym ¢i podstatnym masovym zastoupenim netopyra nejmensiho. Nebyl
odhalen zadny cytonuklearni konflikt ani hybridni jaderny genotyp, tedy nebyla potvrzena rana
stadia hybridizace mezi obéma druhy. Podobna geneticka struktura v obou typech markert
naznacuje znacny piekryv mezi populacemi pfi swarmingu a hibernaci. Oproti P. pygmaeus byla
u P. pipistrellus zjisténa vys$$i genetickd variabilita, coz odpovida ptedchozim studiim. Tomu by
odpovidalo 1 zjisténi genetickych signatur silného popula¢niho ristu pravé u jedné z populaci P.
pyvgmaeus. Co se tyCe geografické distribuce mitochondrialni variability, zatimco P. pygmaeus
vykazuje homogenni populacni strukturu v ramci témét celé Evropy (a zkoumané hibernujici
populace znacnou podobnost s vétSinou Evropy s vyjimkou malé distance od apeninské a
francouzské populace), P. pipistrellus vykazuje uréitou geografickou strukturu a izolovanost
geografickou vzdalenosti. Analyza jaderné DNA potvrdila panmixii u obou druhd, prokazanou
béhem vegetaéni sezony, coz naznacuje prevahu samciho genového toku nad samiéi filopatrii u
obou druhii. Zkoumani hibernujici jedinci P. pipistrellus spadaji do stiedoevropského klastru, s
vyjimkou dvou jedinct z keltské a jednoho jedince ze zapadoevropské haploskupiny, zjisténych
ve Stiedoceské pahorkating. Toto zimovisté se tedy zifejme nachdzi v oblasti umoznujici kontakt

vyse zminénych haploskupin a také potencialné na rekoloniza¢nim a migra¢nim rozhrani.

PREDNASKA
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Evoluce mimeze u pestienek rodu Temnostoma

HADRAVAJ. (1,2), MENGUAL X. (3), SKEVINGTON J.H. (4), MORAN K. (4), KELSO S. (4),
ETzBAUER C. (3), KLECKA J. (1)

(1) Entomologicky tistav. AVCR, Ceské Budéjovice; (2) Katedra zoologie, Piirodovédecka fakulta UK,
Praha; (3) Zoologisches Forschungsmuseum Alexander Koenig, Leibniz-Institut fiir Biodiversitdt der Tiere,
Bonn, Nemecko, (4) Canadian National Collection of Insects, Arachnids and Nematodes, Agriculture and
Agri-Food Canada, Ottawa, Kanada

Pestienky (Syrphidae) jsou jednou z nejrozmanitéjsich skupin dvouktidlého hmyzu
(Diptera). Zndmé jsou zejména diky své batesovské mimezi zahadlovych blanokiidlych
(Hymenoptera: Aculeata), a mohou tak byt dobrou modelovou skupinou pro studium evoluce
mimeze. Presto dosud neni uspokojiveé znama fylogeneze této celedi. K poznani evoluce mimeze
u pestitenek jsme se proto rozhodli pfispét rekonstrukci fylogenetickych vztahti rodu
Temnostoma, do n¢hoz spadaji velmi presvéd¢ivi mimetici vos, znami imitaci vosich tykadel
pomoci prednich nozic¢ek. Fylogenezi jsme rekonstruovali pomoci bayesovského modelu na
zaklad¢ sekvenci Sesti genl. Predbézné vysledky naznacuji konvergentni a ptekvapivé rychlou
evoluci znakd spojenych s mimezi a oteviraji nékolik taxonomickych otazek.

PREDNASKA

Geoglomeris subterranea (Diplopoda, Glomerida) v strednej Eurépe: na stope unikatnej
autekologie

HALKOVA B. (1), GREGO J. (2), ZUROVCOVA M. (3), TAIOVSKY K. (4), MOCK A. (1)

(1) Prirodovedecka fakulta UPJS'VV Kgiiciach; (2) Hornd Micind, Banskd Bystrica; (3)
Entomologicky tistav, Biologické centrum AVCR, Ceské Budéjovice; (4) Ustav piidni biologie, Biologické
centrum AVCR, Ceské Budéjovice

Geoglomeris subterranea Verhoeff, 1908 je drobny (2-3 mm), slepy, depigmentovany
zastupca radu zvinavcov (svinuli), s prevazne zapadoeuropskym arealom (vratane Britskych
ostrovov). Smerom do centra Eurépy (Cesko, Rakusko) st nalezy tohto druhu len sporadické a
vyskyt je dolozeny len malym poctom jedincov (pddne vzorky, pasce, individualne zbery).
Tento druh je povazovany za hemi- az euedaficky so silnou preferenciou huméznych pod na
vapencovom podlozi. Niektoré nalezy pochadzaju z krasovych jaskyi.

V nedavnom obdobi sa nam podarilo tento druh dolozit’ aj v troch orografickych celkoch na
Slovensku, vzdy na vapencovom podlozi (Slovenské stredohorie, Slovensky kras a Pieniny). Aj
ked vyskyt v Karpatoch sa zdal malo pravdepodobny, samotné faunistické daje nie st tym
najzaujimavejSim na novych nalezoch. Vel'mi prekvapivé boli okolnosti nalezov: na prvych
dvoch lokalitdich sa jednalo o zber z dna krasovych pramenov (zivé jedince), spolu so
stygobiontnou faunou. To je v rdmci celého radu Glomerida zrejme celosvetovy precedens.
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Mnohondzky su terestrické ¢lankonozce, len vzacne boli zistené aj druhy semiakvatické (v
balkanskych a kaukazskych jaskyniach a zaplavovom tizemi rieky Amazon), tieto vynimky sa
ale tykaju ,,Cervovitych® radov Polydesmida a Julida. Pri ndslednom detailnejSom $tudiu lokalit
a snahe doplnit’ prvé nalezy d’al§imi jedincami sme vylu¢ovacou metddou (testovanie réznych
prostredi a substratov na nalezovych lokalitach) zistili tesnil viazbu (vyluény a pocetny vyskyt)
tohto druhu na rhizosféru vo vlhkom az zamokrenom prostredi (vratane submerznej Casti
korenovych systémov). A toto je precedens pravdepodobne pre celu triedu Diplopoda.
Podrobnou morfologickou §tiidiou (vratane vyuzitia skenovace] elektronovej mikroskopie)
sme testovali taxonémiu novych nalezov a pripadné adaptacie na vodné prostredie (vratane
modifikacie Ustnych organov). Morfologicky pohlad sme verifikovali analyzou
mitochondrialneho génu COI a detekovanim potencidlneho vyskytu vnutrobunkového parazita-
endosymbionta z rodu Wolbachia (negativne). Aj genetickd analyza potvrdila identitu s druhom
G. subterranea zo zapadnej Eurdpy. Fragmentovany vyskyt partenogenetickych samiciek teda
zrejme zakonzervoval proces naslednej speciacie. Druh viazany na prostredie so stabilnou
vysokou vlhkostou a miernymi sezonnymi vykyvmi teploty a vlhkosti (prioceanske podnebie) v
subkontinentalnej klime strednej Eurdpy preziva v Specifickych refugiach, ktoré tieto vlastnosti
napliaji a mohol by tu predstavovat’ reliktného zastupcu z vlhkého miernej fazy postglacialu.
Mozeme sa tesit’ na poznatky, ktoré o tomto druhu nasledne prinesu etologické pozorovania a

fyziologické experimenty.

Stiidia je podporend grantmi VEGA 1/0346/18 and APVV~17-0477.

POSTER

Selektivni efekt rybochovnych aktivit na spole¢enstva vodnich Zivo¢ichi
HARABIS F., HRONKOVA J., SiPKOVA H., HOLER T.
Katedra ekologie, FZP, CZU, Praha

V poslednich dekadach byl zaznamenan vyrazny pokles biodiverzity sladkovodnich
ekosystémt. Pficinou nejsou jen snizujici se kvalita samotného vodniho prostiedi, ale i fakt ze
sladkovodni ekosystémy jsou uzce napojené na terestrické prostiedi a velmi vyrazné odrazi
celkovy stav prostfedi. Rybniky, a¢ uméle vytvofené, jsou v nékterych oblastech Evropy
dominantnim typem stojatych vod a jejich vyznam pro biodiverzitu je nezpochybnitelny.
Bohuzel se v posledni dobé setkavame s vyraznym poklesem kvality prostiedi rybniki, ktera
souvisi nejen se zvySujici se rybi obsadkou, ale i dalsimi jevy, které ¢asto s chovem ryb pfimo
nesouvisi. Pochopit vyznam jednotlivych mechanismt tak mize byt velmi slozité.
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V na$i studii jsme se zaméfili na srovnani diverzity vodniho hmyzu a obojzivelnikd v
souvislosti s intenzitou obhospodafovani. Vyzkum probihal na 30-ti rybnicich v riznych
oblastech Ceské republiky. Predpokladali jsme, e rybochovné aktivity a s nimi spojené jevy
pusobi selektivné ve prospéch druhi s uréitymi vlastnostmi.

Zjistili jsme, ze rybochovné aktivity vyrazné pisobi ve prospéch generalistti a druhd, které
jsou schopné odolavat vysokému predac¢nimu tlaku rybi obsadky. Objevuji se vsak také rozdily
v odpoveédi napfi¢ jednotlivymi zkoumanymi skupinami organisma.

POSTER

Asociace genotypu netopyra velkého (Myotis myotis) s hiberna¢ni strategii a kondici béhem
hibernace

HarAZIM M. (1,2), BACHOREC E. (2), BARTONICKA T. (2), KOKUREWICZ T. (3), PIALEK L. (1,4),
PIkULA J. (5), SEIDLOVA V. (5), ZUKALJ. (1,2), MARTINKOVA N. (1,6)

(1) Ustav biologie obratloveri, Akademie véd Ceské Republiky, v.v.i, Brno; (2) Ustav botaniky a zoologie,
Prirodovédecka fakulta, Masarykova univerzita, Brno, (3) Institute of Biology, Department of Vertebrate
Ecology and Palaeontology, Wroctaw University of Environmental and Life Sciences, Wroctaw, Polsko, (4)
Katedra zoologie, Jihoceskd univerzita v Ceskych Budéjovicich, Branisovska 1760, 37005 Ceské
Budéjovice; (5) Ustav ekologie a chorob zvéFe, ryb a véel, Veterindrni a farmaceutické Univerzita Brno,
Brno; (6) RECETOX, Masarykova univerzita, Brno

Hibernace je adaptaci energetického metabolismu na obdobi nedostatku potravy. Netopyti
pfizptisobuji misto hibernace, ale i svou télesnou teplotu a dalsi fyziologické funkce pro Gisporné
hospodateni s energetickymi zasobami. Optimalni hibernac¢ni strategie nemusi byt dostupna
jedincim v celém arealu vyskytu druhu, proto populace Zzijici v suboptiméalnich podminkach
mohou vykazovat znamky selek¢niho tlaku, ktery mizeme detekovat napfic jejich genomem.
Predpokladali jsme, ze netopyii jsou geneticky pfizptisobeni na rtizné podminky hibernace a
netopyfi hibernujici v suboptimalnich podminkach budou vykazovat fyziologické zmény
poukazujici na zhorSenou kondici béhem hibernace.

Pro ovéteni hypotézy jsme sekvenovali 130 jedinct Myotis myotis pomoci metody ddRAD.
U 22 922 ziskanych jendonukleotidovych polymorfismti (SNPi) s vysokym pokrytim jsme
testovali asociaci s preferovanymi makroklimatickymi podminkami zimovist netopyri a s
biochemickymi a hematologickymi parametry krve poukazujicimi na celkovy zdravotni stav
zvitat. Béhem testovani jsme pouzili metody, které upravuji data s ohledem na fylogenetické
vztahy v ramci sledovaného vzorku k eliminaci falesné pozitivnich asociaci zpisobenych
rozdily v genetické vzdalenosti mezi jedinci. Zjistili jsme, Ze asociace SNPu s
makroklimatickymi podminkami hibernace jsou silné zavislé na populacni struktuie ve
sledované populaci netopyru.

POSTER
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Seasonal changes in diversity of Australian songbirds
HARMACKOVA L. (1,2), REMES V. (1), FrITZ S. (2,3)

(1) Department of Zoology and Laboratory of Ornithology, Palacky University, Olomouc, Czechia; (2)
Senckenberg Biodiversity and Climate Research Centre (SBiK-F), Frankfurt am Main, Germany; (3)
Department of Biological Sciences, Goethe University, Frankfurt am Main, Germany

Macroecological studies focusing on patterns of avian diversity usually do not take
seasonality into account and work only with breeding ranges or focus on differences between
summer and winter in highly seasonal areas with large proportion of migratory species. Such
studies also often lack details on exact species distributions on fine spatial scales and
information about species’ abundances, both important for studying community assembly, and
coexistence of species. We studied seasonal (intra-annual) changes in species richness and
phylogenetic and functional diversity in Australian songbirds. Although this system is composed
of mainly sedentary species, we expected to find seasonal movement tied to changes in water
availability, which shapes avian diversity on this arid continent, and to temperature and
vegetation complexity. Finally, we focused on assemblage composition changes in functional
traits of species present in different seasons too see how is niche filled in response to different
resource availability. We found that seasonal variability in species richness and phylogenetic
and functional diversity is present in Australian songbirds but is not very profound. Diversity
increased with increasing vegetation complexity and rainfall, but surprisingly decreased in areas
with high rainfall. Functional space was mainly determined by body mass in case of
morphological traits and by foraging on ground, on flowers and feeding on insect in ecological
traits. The centroid of these functional spaces showed a slight seasonal movement, pointing to
changes in assemblage composition throughout the year. Overall, we were able to find seasonal
changes in all three aspects of avian diversity and linked them to changes in environmental

conditions, yet the biological significance of such changes is still needed to be evaluated.
POSTER

Vliv tvaru potravnich zdroji na spolecenstva afrického koprofilniho hmyzu
HELCLOVA M.

Katedra zoologie PiF, Jihoceskd univerzita v Ceskych Budéjovicich

Velikost habitatu je jednou ze zékladnich charakteristik rozdélujici lokalni spolecenstvo.
Bylo jiz prokazano, ze se zvétsujici se velikosti habitatu roste abundance. Rozdilné povrchy by
mély vést k jinému slozeni spoleCenstva a potravni habitaty s velkym povrchem by mohly
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slouzit jako refugia pro kompeti¢né slabsi druhy. Odlisné tvary jednotlivych potravnich zdroju
by mohly mit vliv na relokaci dominantnich druht.

Cilem této prace je otestovat rozdilnost spolecenstev vyskytujicich se v potravnich zdrojich
o stejném objemu, ale rozdilném povrchu. Data byla sbirana v Jihoafrické republice v provincii
Limpopo ve formé dennich a no¢nich sbéri. Jako habitat byl pouzit kravi trus. Koprofilni hmyz
byl sbiran v ¢asovych intervalech 3 a 12 hodin.

Vysledky prace dokazuji, Zze je signifikantni rozdil mezi normalnim a Sirokym povrchem,
kdy byl Siroky povrch monopolizovan vétsim poctem jedincit v noci, neZ povrch normalni.
Analyza taktéz ukazuje, ze je rovnéz rozdil v denni a noc¢ni aktivit¢ hmyzu. Tyto vysledky
potvrzuji, ze v tropech je spoleCenstvo vice aktivni v noci, nez pfes den a také, ze habitaty s
vétsim povrchem jsou vyhledavanéj$im potravnim zdrojem. Méné konkurencéné schopni jedinci
se vyskytuji pfevazné v habitatu se Sirokym povrchem.

PREDNASKA

True bugs (Hemiptera: Heteroptera) of the Karancs-Medves Protected Landscape Area
(Northern Hungary) - preliminary results

HEMALA V.

Department of Botany and Zoology, Faculty of Science, Masaryk University, Brno

The Karancs-Medves PLA is situated at the northern part of the Nograd County in Hungary
near the Slovak state border. The area is divided into two parts: 1) Karancs, the western part
bordered by the state border and semicircle connecting villages Karancsberény, Karancslapujto
and Karancsalja with the northern part of Salgétarjan town and western part of Somoskéujfalu
village; 2) Medves, the eastern part bordered by the state border and the line along the parts of
villages Somoskoujfalu, Salgdpuszta, Zagyvarona, SzOréspuszta and Barna (Horvath &amp;
Gaalova in Kiss et al. 2010: Biikki Nemzeti Park Igazgatosag, Eger &amp; Rim. Sobota: 9-10).
The fauna of Heteroptera is very poorly known in the area with only two published records:
Empicoris culiciformis (De Geer, 1773) (Reduviidae) from Karancs before 1897 (Horvath 1897:
Fauna Regni Hungariae) and Podops (Opocrates) curvidens A. Costa, 1843 (Pentatomidae)
from Karancslapujté on 3.iv.1974 (Foldessy 1988: Fol. Hist.-nat. Mus. Matr. 13: 65-69). Istvan
Lantos (Biikk National Park) personaly communicated us that he observed one specimen of
Nagusta goedelii (Kolenati, 1857) (Reduviidae) in Salgoétarjan—Kdévaralja during late October
2018. He observed also a large number of specimens of Halyomorpha halys Stal, 1855
(Pentatomidae) at the same place during autumn 2019. In my post, I will present the preliminary
results of the survey in this area which is a part of the large entomological research ongoing in

the Cerova vrchovina Upland (Slovakia) and Karancs-Medves PLA (Hungary) under the
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leadership of Attila Balazs. With regard to the low number of known records and several very

interesting species, the Karancs-Medves PLA will require more attention in the future.

1 am very grateful to Attila Balazs (Mendel University, Brno) and Valerian Franc (Matej Bel University, Banska Bystrica)
Jfor help with data collection and to Istvan Lantos (Biikk National Park, Nograd-Ipoly Region, Office in Salgotarjan) for
information about his observations.

POSTER

Uspésny vyvoj lumka Polysphincta boops v hnizdé kutilky Sceliphron curvatum
HoLry K. (1), BLAZEJ L. (2), KORENKO S. (3), VONICKA P. (4)

(1) Vyzkumny uistav rostlinné vyroby, Praha; (2) Vlastivédné muzeum a galerie v Ceské Lipé, Ceskd Lipa;
(3) Katedra agroekologie a rostlinné produkce, FAPPZ, CZU, Praha; (4) Severoceské muzeum v Liberci,
Liberec

Pti prizkumu hnizd invazni kutilky Sceliphron curvatum v severo¢eském regionu byli ve
dvou hnizdech odebranych na lokalité¢ Liberec — Staré Mésto, zjisténi lumci Polysphincta boops.
P. boops je ektoparazitoid pavoukt Araniella cucurbitina a A. ophistographa a do hnizda S.
curvatum byl pifinesen samici kutilky ve fazi vajicka nebo larvy spolu s paralyzovanym
pavoukem. V obou hnizdech nebyla ptfitomna larva kutilky, proto mohli lumci dokon¢it vyvoj az
do dospélce. V opacném piipadé by doslo nejspise k jejich sezrani larvou kutilky, ktera
postupné zkonzumuje vSechny pavouky v hnizdé. Vyvoj lumkid neovlivnila ani paralyza
pavoukt samici kutilky.

Ptesto, ze studiu potravy v hnizdech S. curvatum se vénovalo vice autord v riznych ¢astech
zapadniho Palearktu, tak o vyskytu lumkd, vyvijejicich se na pavoucich, se zmifiuje pouze jedna
prace. V té je uvedeno, Ze se v buiice mohou vyskytovat i larvy lumki, parazitujici pavouky, bez
uvedeni dalSich podrobnosti. Domnivame se tedy, ze k dokonceni vyvoje lumki do dospélce
uvnité hnizd kutilek dochazi vzacné. Musi byt splnéna podminka piineseni parazitovaného
pavouka a soucasné nesmi byt v hnizdé€ larva kutilky. Vyuziti stejnych druhti pavoukt k vyvoji
larev lumkd i kutilek je pomérné bézné, 1ze tedy ocCekavat uspésné dokonceni vyvoje lumki,
parazitujicich pavouky, i v hnizdech jinych druhti kutilek, pfipadné hrabalek. Lumek v
hlinénych hnizdech je vSak uvéznén a mezi zasobou ostatnich pavoukt pravdépodobné

odsouzen k smirti.

Vyzkum vznikl za podpory projektit MZe RO0418 a MSMR LTAUSAI9084.

POSTER
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Historie rodu Myotis (Mammalia, Chiroptera): molekuldrni fylogenetika vs. fosilni ziznam
HORACEK 1., TRAVNICKOVA E.

Katedra zoologie PiF UK, Praha

Rod Myotis je nejbohatSsim rodem fadu Chiroptera a jednim ze dvou sav¢ich rodi s
kosmopolitnim rozsitenim, jeho taxonomie a fylogeneticka historie ptedstavuji tradi¢né jedno z
nejkomplikovangjsich témat systematiky fadu. Velmi aktualnim problémem jsou zde znacné
kontroverse stran stafi rodu a jeho hlubokych divergenci - dle molekularnich dat spadaji do
sttedniho az svrchniho miocenu, fosilni zaznam nyni ukazuje pies provedené revize
spodnomiocennich forem (Horacek 2000) piitomnost rodu na pfelomu eocénu a oligocénu
(Gunnell et al. 2017). Nase analyza rozebira hypotézu o oligocenni radiaci sesterskych linii rodu
Myotis a souvisejici interpretace forem rodu ve spodnomiocennim fosilnim zaznamu.
Jako doklad relevance molekularné fylogenetického obrazu diskutujeme problematiku skupiny
"Myotis Clade III" (Ruedi et al. 2013, 2015) zahrnujici vedle reliktnich asijskych forem (frater,
soror, longicaudatus, sicarius, bucharensis) zapadopaleoarktické druhy Myotis daubentonii a M.
bechsteinii. Aktualni analyza pliocennich soubort stfedni Evropy prokazala vedle nalezii
asijskych forem skupiny M. frater ptitomnost robustni formy (Myotis gerhardstorchi Horacek et
Travnickova, 2019) dobte odpovidajici predstavam o kmenové linii diskutované fylogenetické
jednotky. Tyto poznatky naznacuji nezanedbatelnou roli zapadniho palearktu v historii rodu a

mozny palearkticky ptvod linie Clade III.
PREDNASKA

Bazalni paprskoploutvé ryby a evolu¢ni ptivod neurokrania
HORACKOVA A., POSPISILOVA A., CERNY R.

Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy, Praha

Lebka obratlovet je unikatni a komplikovana struktura, kterd se embryonalné zaklada jako
soustava chrupavcCitych elementl. Zaklad pfedni c¢asti mozkovny tvoii trabeculae cranii,
chrupavc¢ité tyCinky s enigmatickym evolu¢nim ptivodem. Podle soucasného stavu poznani
vznikla predni cast lebky spolu s rozvojem prosencephalonu, bunék neuralni listy a
ektodermalnich plakod a predstavuje tedy novotvar (srv. Nova hlava) fizeny predevsim
ektodermalnimi mechanismy. Oproti tomu vyvojovée signalni vliv endodermu byva spojovan s
posteriorni, faryngealni oblasti, kde interaguje s bunitkami neuralni liSty za vzniku Zabernich
obloukti. Na zastupcich bazalnich paprskoploutvych ryb (u bichira Polypterus senegalus,
jesetera Acipenser ruthenus, a Kostlina Atractosteus tropicus) byla v nasi laboratofi popsana
endodermalni struktura zasahujici az do nejpfednéjsi casti hlavy, kterd pravdépodobné
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predstavuje ancestralni znak obratlovet. V této praci bude popsan blizky vztah tohoto tzv.
predustniho stieva a elementd piedni ¢asti lebky, trabeculae cranii, a bude dale testovano, ze v
predni ¢asti hlavy obratlovc se uplatiiuje endodermem tizeny vyvojovy mechanismus, ktery byl
dosud znam pouze z faryngealni oblasti.

POSTER

Srovnani rozsifeni a biotopovych preferenci kavky obecné (Corvus monedula) v
Jihomoravském kraji po dvou dekadach
HorAK K. (1,2), SYCHRAJ. (1,2)

(1) Ustav botaniky a zoologie Pif, MU; (2) Jihomoravskd pobocka CSO

Kavka obecna (Corvus monedula) byla diive relativné hojnym druhem oteviené krajiny. Na
konci 20. stoleti vSak celorepublikova populace zaznamenala vyrazny pokles pocetnosti,
pravdépodobné v souvislosti se zménami hospodateni v krajin¢ a ubytkem vhodnych doupnych
stromt. Klesajici trend se v poslednich letech obraci a predev§sim diky postupujici
synantropizaci se pocetnost kavek postupné zvySuje. Ptaci obyvajici lidska sidla tvoii v
soucasnosti vétsinu nasi populace.

V roce 2019 bylo Jihomoravskou pobotkou CSO iniciovano mapovani hnizdniho vyskytu
kavky obecné na uzemi Jihomoravského kraje, do kterého se zapojilo pies 20 dobrovolniki.
Akce navazala na mapovani hnizdniho vyskytu, které probihalo pfed necelymi dvaceti lety (v 1.
2001, Horal et al. 2002) v obdobném rozsahu. Vysledky tak ptinasi zajimavé srovnani hnizdniho
roz§ifeni po vice nez 18 letech. Ukazuje se celkovy narlst populace a predevsim silici
synantropizace tohoto druhu. Napfiklad v Brné, kde byla situace podrobné zkoumana, doslo
prakticky k desetindsobnému nartstu poctu hnizdicich part. Kavky se zde navic vynalézave
osidluji nové hnizdni prostory ve fasadach zateplenych domt a postupné pronikaji i do

samotného centra mésta.

PREDNASKA

Charakter fragmentii stromové vegetace ovlivituje distribuci stievliki v zemédélské
krajiné
HORNAK O., SARAPATKA B., TUF L.H.

Katedra ekologie a zivotniho prostredi, Olomouc

Velkymi proménami prochazela po staleti zemédélska krajina spolu s remizky a malymi
lesnimi fragmenty, které zde maji dilezitou ptidoochrannou funkci a pulsobi také jako

nenahraditelné zdroje biodiverzity nejen bezobratlych. Zmény spjaté zejména s intenzifikaci
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zemedé€lstvi ve druhé poloving 20. stoleti negativnim zptisobem ovlivitovaly kvalitu pidy a
lesnich fragmentut, které byly Casto silné naruseny nebo zcela odstranény, coz vedlo také k
poklesu biodiverzity bezobratlych. Stievlikoviti (Carabidae) pfedstavuji vyznamnou ¢East
epigeonu podilejici se na mnohych ekosystémovych funkcich. Casto se vyuziva také jejich
bioindikacniho potencialu, jelikoz citlivé reaguji na zmény podminek prostiedi. Cilem nasi
prace bylo vyhodnotit, jakym zptisobem ovliviiuji vybrané environmentalni faktory prostredi
(velikost plochy stromové vegetace, zapoj korunového patra, pokryvnost bylinného patra a jeho
slozeni, tloustka listové hrabanky, vlhkost pidy, diverzita dfevin) distribuci stfevlikovitych v
ramci remizkd a jinych fragmentl stromové vegetace. Z nasich vysledkl je patrné, ze druhova
bohatost i pocetnost stievlikt klesala s rostouci plochou konkrétniho fragmentu, vlhkosti pady i
se zastoupenim travin v bylinném patie. Listova hrabanka méla vliv pouze na druhovou bohatost
stievlikl, ktefi preferovali spiSe jeji tenci vrstvy. U ostatni faktor prostiedi se vyznamny vliv
na stievliky neprokazal. Zavéry tohoto vyzkumu maji pfispét ke snaham o obnovu a zachovani
remizkll a lesnich fragmentl, které prostfednictvim svych ekosystémovych, ekologickych a
ochrannych funkei napomahaji k pfirozené ochrané¢ pady.

POSTER

Individualni variabilita vokalizace kalouse usatého (4sio otus)
HORNATOVA L., PRUCHOVA A.

Jihoceska univerzita v Ceskych Budéjovicich

Vnitrodruhova vokalni individudlni variabilita byla prokazana u mnoha ptacich druhti. Na
rozdil od pévcu, jejichz zpévy jsou velmi plastické a mohou se vlivem uceni zménit, je
vokalizace sov mnohem stabilngjsi a individualni rozdily tak mohou poslouzit k jejich
dlouhodobému akustickému monitoringu.

Urbanni populace kalouse ugatého v Ceskych Budg&jovicich je vhodna pro studium vokélni
variability diky snadné pfistupnosti hnizdist, ktera zaroven s habituaci na pfitomnost ¢lovéka
umoziiuje nahravani z tésné blizkosti (3-8 m). Dale se jedna o teritorialni druh s vysokou
vokalni aktivitou zejména od ledna do dubna, kdy hojné vokalizuji ob& pohlavi. Kalousi hnizdi
v opusténych stracich hnizdech a potencialni hnizdisté lze vytipovat jesteé pred zacatkem
hnizdéni.

Nahravky jsme pofizovali béhem dvou sezén v roce 2018 a 2019 v obdobi od ledna do
dubna. Kazdému nahravani pfedchdzel monitoring a urceni teritoria hnizdicitho paru. K
nahravani jsme pouzili nahrava¢ Marantz a smérovy mikrofon Sennheiser ME67. Za sezénu
2018 jsme zaznamenali 4 samce a 4 samice, za sezénu 2019 jsme zaznamenali 8 samcl a 5

samic. Vzdy se jedna o nahravky spontanniho houkani bez pfedchozi provokace playbackem.
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Nahravky byly podrobeny akustickym analyzam v programu Avisoft SASLab Pro pomoci
automatického méreni parametri. U jednotlivych houktl jsme méfili jejich délku, dale pak 6
frekvencnich parametri — peakovou, maximalni a minimalni frekvenci, 25%, 50% a 75%
kvartily spektra. VSechny frekvenéni parametry byly méfeny ¢tytikrat v ramcei celého houku —
na zacatku, uprostfed, na konci a primér celého houku. Statisticka analyza byla provedena v R
Project pomoci diskriminac¢ni analyzy (LDA). Diskriminaéni analyza ukazala rozdily mezi
jedinci na zaklad¢é zméfenych parametrti.

POSTER

Velka mala refugia: role severnich refugii v postglacialni kolonizaci kontinentalni Evropy
u nornika rudého

HORNIKOVA M. (1,2), MARKOVA S. (1), SEARLE J.B. (3), KOTLiK P. (1)

(1) Laborator molekuldrni ekologie, UZFG AV CR, Libéchov; (2) Katedra zoologie PFF UK, Praha; (3)
Department of Ecology and Evolutionary Biology, Cornell University, Ithaca, USA

Rekolonizace Evropy po posledni dob¢é ledové byla tradi¢né vniméana jako selekéné
neutralni proces, kdy se populace z jiznich refugii po ustupu ledovce rozsitily smérem na sever
do oblasti dfive neosidlenych. Pro mnoho temperatnich druhi vsak tento zjednoduSeny model
neplati. Jednim z nich je nornik rudy (Clethrionomys glareolus), drobny lesni hlodavec se
Sirokym palearktickym rozsifenim. Studie zabyvajici se rekolonizaci okraji arealu rozsifeni
nornika (Velké Britanie a Skandinavie) ukazuji, Ze tyto oblasti byly kolonizovany populacemi
pochazejicimi z riznych glacialnich refugii ve vice vlnach, pfi¢emz praveé populace ze severnich
refugii v oblasti Karpat hraly pfi znovuosidleni téchto oblasti klicovou roli jako prvni kolonisté,
ktefi byli pozdéji v nékterych oblastech nahrazeni funkéné odliSnymi populacemi z refugii v
podhati Alp. Tyto pozd€ji ptichozi populace se od prvnich kolonistd lisi funkéni
aminokyselinovou zaménou serinu za cystein na dvou paralognich genech koédujicich beta
globin. Pfitomnost cysteinu v hemoglobinu poskytuje ¢ervenym krvinkdm jeho nositelil vyssi
antioxida¢ni kapacitu a mohla tak byt jednim z faktord, ktery poskytl druhé kolonizujici
populaci adaptivni vyhodu nad prvnim kolonistou. Ve svém pfispévku se budu zabyvat
kolonizaci kontinentalni Evropy, odkud populace kolonizujici okrajové arealy pochazely. Jak
naznacuji analyzy populacni struktury, fylogenetickych vztahti na trovni mtDNA i jaderného
genomu a mozné kolonizacni scénaie, situace na kontinentu je kvili nepferusenému genovému
toku v mnoha oblastech velmi komplexni. Zda se, ze i pii znovuosidleni kontinentu sehraly
populace ze severnich refugii zasadné&j$i ulohu nez populace z tradi¢nich jiznich refugii.
Zaroven naSe vysledky ukazuji, ze i na kontinentu doslo k nahrazeni populaci mezi riznymi

vlnami kolonisti a rozsifeni hemoglobinu obsahujiciho cystein v kontinentalni Evropé navic

75



Abstrakta prednasek a posterii

napovidd, ze funkéni rozdily mezi kolonisty a tedy selekce v tomto procesu mohly hrat

vyznamnou roli.

PREDNASKA

Schranky mékkysu promlouvaji
HORSAK M.
Ustav botaniky a zoologie PFF MU, Brno

Ulity meékkyst predstavuji informacemi nadupany archiv. Lze se v ném docist mnohé o
soucasné, ale i minulé pfirod¢. To druhé je pochopitelné mnohem lakavéjsi. Schranky vétSiny
druhti jsou druhové specifické, umoznujici spolehlivé uréeni do druhu. Mnohdy k urceni staci
pouze tlomek ulity, coz je uzitecné zejména pii analyze schranek subfosilnich mékkysu, které
se pii ukladani ne vzdy zachovavaji neposkozené. Schranka nebo jeji specificka Cast zaroven
predstavuje pouze jednoho jedince. Muzeme tedy hodnotit zmény pocetnosti populaci v
zavislosti na ménicich se podminkach. Vzhledem k malé pohyblivosti mékkyst dokladaji ulity
pfitomnost svych byvalych majiteld v daném casoprostoru. Pomoci schranek mtzeme také
stanovit staii vrstev na zaklad¢ radiokarbonového datovani. Metodou AMS lze dnes datovat
jedinou schranku tfeba dva milimetry velkého plze. Analyzou stabilnich izotopt kysliku a
uhliku ze schranek lze stanovit zmény teploty a vlhkosti v minulosti. Samotné druhové slozeni
subfosilniho spolec¢enstva nese mnoho informaci o lokalnim prostiedi, véetné klimatu. Ve svétle
uvedenych skuteénosti proto neni oznaceni mékkysu jako pamétovych bunck krajiny

nadnesenou metaforou. Pravé naopak, je pomérné vystiznym popisem skute¢nosti.

Podporeno projektem GACR P504-20-18827S.

PREDNASKA

Mimeticky vztah stepniki a slunécek z pohledu ptacich predatori
HoTtovA SVADOVA K., RASKA J., EXNEROVA A.

Katedra zoologie PFF UK, Praha

Samci vSech stfedoevropskych druht stepnikii (Eresus spp.) sdileji charakteristické a
napadné zbarveni, které s nejvétsi pravdépodobnosti slouzi k odrazovani predatori. V
soucasnosti jsou tito pavouci povazovani za batesovské (tzn. nechranéné) mimetiky jednoho
nebo vice proti predatorim chranénych modeld. Klicovym modelem je podle dostupnych dat
slunécko sedmitecné (Coccinella septempunctata). Po pokusech s kudlankami jakozto predatory
byly pro dalsi experimenty pouziti ptaci, konkrétné sykory konadry (Parus major), druh bézné
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pouzivany k ovéfovani ucinnosti antipredacni obrany hmyzu. Sykory byly pouzity jednak
naivni, odchované v zajeti, jednak dospéli ptaci odchyceni v ptirodé.

Skoro vsichni naivni ptaci se stepniky manipulovali, tyto manipulace pak vétsinou koncily
zabitim a konzumaci pavouka. Tyto vysledky vyrazné kontrastovaly s pta¢imi reakcemi na
slunécka. S témi sice naivni ptaci také manipulovali, ale zabijeli je jen vyjimecné a konzumace
nebyla zaznamenana; pii opakovanych pokusech se navic manipulace zpravidla neopakovala.
Pokud ale byl ptakim byli pfed pokusy se slunécky piedkladani stepnici, vysledky se
dramaticky lisily: vSichni ptaci manipulovali se slunéckem opakované, mortalita byla relativné
vysoka a v n¢kolika ptipadech dokonce doslo ke konzumaci slunécka. Témito pokusy byla nejen
ovétena slaba obrana stepnikii-mimetiktl ve srovnani se slunécky-modely, ale navic byl potvrzen
teoreticky predpoklad negativniho vlivu batesovského, nechranéného mimetika na efektivitu
antipredacni signalizace modelu.

U dospélych ptaki se potvrdil predpoklad naucené averze vic¢i aposematické kofisti z
piirody a sykory se uz pfi prvnim piedlozeni slunéckim vyhybaly. Byly ale schopny rozeznat
odlisnost stepnikii od bézné aposematické kofisti a témét ve vSech piipadech je konzumovaly.
Netcinnost mimese mohla v tomto piipadé byt zplisobena zjednodusenym a oproti ptirozenému
prostiedi prili§ ptehlednym prostiedim experimentalni klece.

PREDNASKA

Seznam luméikii Ceské republiky a Slovenska
Hovorka T., HoLY K.

Vyzkumny ustav rostlinné vyroby, v. v. i.

Lumc¢ici (Hymenoptera: Braconidae) jsou jednou z ekologicky nejvyznamnéjsich skupin
blanokiidlych parazitoidd. Mezi jejich hlavni hostitelské skupiny patii predevsim motyli
(Lepidoptera), brouci (Coleoptera), dvoukiidli (Diptera), polokiidli (Hemiptera) a nékteré dalsi
druhy blanokiidlého (Hymenoptera) hmyzu. V piirodé€ i v kulturni krajiné patii lum¢ici mezi
vyznamné regulac¢ni mechanismy $kodlivého hmyzu a fada druht je vyuZivana pro biologickou
ochranu (napt. Aphidius colemani).
tizemi znamo 32 podéeledi, z nichz 31 se vyskytuje v Ceské republice a na Slovensku. Vyskyt
podceledi Dirrhopinae je pravdépodobny — jediny evropsky druh Dirrhope rufa se vyskytuje v
okolnich statech (SRN, Mad’arsko).

V Ceské republice bylo dosud zjisténo 856 a na Slovensku 986 druhti z 3 501 druhd
vyskytujicich se v Evropé. Z druhové pocetnych podceledi jsou dobie zpracovany pouze
Aphidiinae diky praci Petra Staré¢ho. U ostatnich podceledi pfibudou po determinaci muzejnich
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sbirek a intenzivnim faunistickém priizkumu desitky druhti, a to pfedevsim v druhové pocetnych
podceledich Alysiinae, Braconinae, Euphorinae, Cheloninae, Microgastrinac a Opiinae.
Vzhledem k poétu druhti v okolnich statech 1ze u néas ocekavat vice nez 1 500 druht luméika.

Vyzkum vznikl za podpory projektu MZe RO0418.

POSTER

e

Nejdelsi migrace v ptaci ¥isi - vliv vétrii a uZivnosti oceanu
HROMADKOVA T. (1,2), PAVEL V. (2), FLOUSEK J. (3), BRIEDIS M. (4,5)

(1) Katedra Zoologie, Prirodovédeckd fakulta, Jihoceskd univerzita v Ceskych Budéjovicich, Ceské
Budéjovice; (2) Centrum poldrni ekologie, Prirodovédeckd fakulta, Jihoceskd univerzita v Ceskych
Budéjovicich, Ceské Budéjovice; (3) Sprava Krkonosského ndarodniho parku, Vrchlabi; (4) Katedra
zoologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Palackého v Olomouci, Olomouc; (5) Swiss Ornithological
Institute, Seerose 1, CH-6204, Sempach, Svycarsko

Migrujici ptaci musi ptizpusobit své migra¢ni chovani rozmanitym ekologickym vlivim v
prubéhu cesty tak, aby snizili energetické naklady a zvysili Sanci na preziti. V ramci této studie
jsme pomoci geolokatoru sledovali migraci rybaka dlouhoocasé¢ho (Sterna paradisaea), jehoz
migraéni trasa je nejdelSi ze vSech ptaki. Zaméfili jsme se na jednu z jeho nejsevernéjsich
populaci hnizdici na Spicberkach, Norsko. Cilem prace bylo zjistit, jak rybéaci piizptisobuji
tahovou cestu a lokaci zastavek v zavislosti na prevladajicich vétrech a tizivnosti oceant. Zjistili
jsme, ze v prub¢hu podzimni i jarni migrace rybaci profitovali ze zadnich vétra, tzv. tailwinds.
Podpora vétru byla vyraznéjsi v prubc¢hu jarni migrace, coz nasledné vedlo k celkové vyssi
migracni rychlosti a krat§Simu casu stravenému na tahu v porovnani s podzimni migraci
(primérna doba migrace: podzim = 77 dni, jaro: 51 dni; primérna podpora vétru: podzim = 0.4
m-s—1, jaro = 2.2 m-'s—1). Individualni migracni rychlost byla pozitivné korelovana s podporou
vétru v prubéhu jarni migrace. Rybaci lokalizovali své zastavky do mist s vys$i uzivnosti
oceant, zatimco migracni koridory se Castéji nachazely nad méné Gzivnymi lokalitami, a to v
piipadé podzimni i jarni migrace. Priméma doba meziptistani byla o 22 dni delsi v prubéhu
podzimni migrace nez v dob¢ jarniho tahu. Vysledky prace naznacuji, Ze rybaci dlouhoocasi
pfizptisobuji své migracni chovani s ohledem na ptevazujici ekologické vlivy v dobé tahu. V
prubéhu podzimni migrace sleduji pfevazné mista s vyssi Gzivnosti oceant, zatimco v prub&éhu
jarniho tahu vyuzivaji vice podpory pievazujicich vétru, a urychluji tak svoji cestu na hnizdiste.

PREDNASKA
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Pollination networks along elevational gradient KrkonoSe: Preliminary results

HRrUBA K. (1,2), SOUNAPOGLOU A. (3), SAKHALKAR S. (3), ISHMEAL K. (3), CHMELOVA E. (2,3),
MERTENS J. (3), KLOMBERG Y. (3), JANECEK S. (3), TROPEK R. (2,3)

(1) Faculty of Science, University of South Bohemia, Ceské Budéjovice; (2) Biology Centre CAS, Institute of
Entomology, Ceské Budéjovice; (3) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague

Pollination interactions represent a considerable part of biodiversity. Their knowledge is
important to understand ecosystem dynamics and evolution. However, only little is known about
patterns in pollination interactions at a community level along along important gradients,
especially those elevational. To fill this gap, we study pollination networks characteristics in
temperate forest along an elevational gradient of the Krkonose Mountains, Northern Czechia.

We sample plant-pollinator networks in four different elevations (ca 500, 650, 850, and
1100 m a.s.l) in semi-natural forests on southern slopes of the Krkonose Mts. We record both
day and night flower visitors of all flowering plant species using video cameras. We also sample
and analyse nectar and measure floral traits of selected flowers.

Currently, we have finished two lowest localities, which contain 159 recordings and 4,752
processed recorded hours. Totally, there was 308 individuals of insect on 22 plant species.
More flower visitors occurred in the lower locality (1599 visits) in comparison to higher locality
(1469 visits). Pollination networks of both lowest localities were dominated firstly by flies (39
% in 500 m a.s.l.; 35 % in 650 m a.s.l), and secondly by bees and bumblebees (29 % in 500 m
a.s.l; 17 % in 650 m a.s.l), whereas the third dominant group were hoverflies (9 %) in 500 m
a.s.l., and beetles (15 %) in 650 m a.s.l. In the lowest locality, the plant species with the highest
frequency of pollinator visits was Chrysosplenium alternifolium (20%). Concurrently in the
higher locality, the plant species with the highest frequency of pollinator visits was Caltha
palustris (18 %). In the coming spring and summer season, we plan to finish the last two highest

localities and compare pollination patterns of each locality across elevation.
POSTER

Mapovani mobilnich elementi specifickych pro druhy s vysokym po¢tem chromozomii u
modraski rodu Lysandra

HRUBA M. (1), DALIKOVA M. (1,2), KREKLOVA M. (1), VILA R. (3), TALAVERA G. (3), NGUYEN P.
(1.2)

(1) Prirodovédecka fakulta, JihoCeskd univerzita, Ceské Budéjovice; (2) Entomologicky tistav, Biologické
centrum AV CR, Ceské Budéjovice; (3) Institut de Biologia Evolutiva (CSIC-UPF), Barcelona, Spanélsko

Motyli (Lepidoptera) se i pfes holokineticky charakter jejich chromozomt vyznacuji
stabilnim karyotypem a poctem chromozomi blizkym ancestralnimu stavu (n=31). Tomuto
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trendu se vymykaji modrasci rodu Lysandra a Polyommatus, kde se vyrazné li§i pocet
chromozomutl i mezi blizce ptibuznymi druhy a navic je zde fragmentace genomu spojend s
diverzifikaci. Pfi¢ina téchto rozpadl neni znama, ale s chromozomalnimi pfestavbami obecné
jsou cCasto spojovany mobilni elementy. Analyza genomovych dat pomoci programu
RepeatExplorer poukazala na moznost existence repetic specifickych pro druhy s vysokym
pocétem chromozomu jak u rodu Polyommatus, tak Lysandra. Tato prace se zabyva mapovanim
mobilnich elementti Ty3/Gypsy a P element, které jsou pfitomny u druhti Lysandra coridon
(n=87-93) i L. belargus (n=45), ale chybi v genomu L. punctifera (n=24).

Mapovani studovanych mobilnich elementi na pachytennich bivalentech bylo provadéno
pomoci fluorescenéni in situ hybridizace s tyramidovou amplifikaci signalu (TSA-FISH). Jako
sonda byl pouzit piecistény PCR produkt z plazmidové DNA nesouci ¢ast sekvence mobilniho
elementu. Jak repetice Ty3/Gypsy, tak P element vykazuji podobnou distribuci v genomech L.
coridon a L. belargus. Na vétS§iné chromozomt jsou tyto sekvence lokalizované v 1-3
intersticialnich blocich. Pouze u L. coridon se element Ty3/Gypsy navic vyrazné akumuluje po
celé délce jednoho autozomu. Ani jedna ze zkoumanych repetic nevykazuje akumulaci na
pohlavnim chromozomu W, piestoze mobilni elementy jsou typickou slozkou tohoto
chromozomu u motylt. Tato prace tedy pfinasi nejen nové poznatky o repetitivnich sekvencich,
které mohou mit podil na chromozomalnich rozpadech u modraskd, ale i zajimavé informace o

distribuci mobilnich elementi v genomu motylt obecné.

POSTER

Immature stages in Trox sordidatus (Coleoptera: Trogidae)
HRUZOVA L., SOMMER D., KRAL D.

Charles University, Faculty of Science, Department of Zoology, Praha

Trogidae is a small beetle family belonging to superfamily Scarabaeoidea which contains
about 300 species worldwide. Trogids are unique among Scarabaeoidea since adults and larvae
of all species feed primarily on keratin. They are among the last insects that visit carcasses but
also feed readily on old skins, feathers and various other animal remains. Immature stages are
very poorly known. Until now only larvae of 3rd instar of several common species were
described. Based on relatively extensive material of Trox sordidatus Balthasar, 1936 detailed
descriptions of all three larval instars are given. The Ist and 2nd instar of trogids larvae are
described in detail for the first time. Relevant diagnostic characters (e.g., chaetotaxy, head
appendages) are illustrated and observations on biology of this species are added. Possibility of

using trogid larvae in forensic entomology is briefly discussed.
POSTER
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VIk a rewilding ve stiedni Evropé: surfovani na viné alel i emoci

HULVAP. (1,2), ANTAL V. (3), BACOVA A. (4), DEMJANOVICOVA K. (2), JINDRICHOVA M. (4),
KUTAL M. (5,6), LADANYIOVA M. (2), VALENTOVA K. (1), VESELOVSKA L. (1), VOREL A. (4),
CERNA BOLFIKOVA B. (4), SOP SR (7), AOPK (8)

(1) Charles University, Prague, Czech Republic (2) University of Ostrava, Ostrava, Czech Republic (3)
Envian, Zvolen, Slovakia (4) Czech University of Life Sciences, Prague, Czech Republic (5) Friends of the
Earth Czech Republic, Olomouc; Czech Republic (6) Mendel University in Brno, Brno, Czech Republic (7)

State Nature Conservancy of Slovak Republic, Banska Bystrica, Slovakia (8) Nature Conservation Agency of
the Czech Republic, Prague, Czech Republic

V Antropocénu se hromadi fada environmentalnich problémd, pfi¢emz jednim z dilezitych
faktori je ztrata megafaun. Jednou z pfi¢in patologii ekologickych siti je 1 ztrata
zpétnovazebnych mechanismil, zajistovanych predatory, zejména vrcholovymi. Dusledkem
jejich absence je jev, oznacovany jako trophic downgrading, tedy kaskadovity vliv na mnoho
procest od struktury fauny a flory, ptes cyklus prvkd v biosféte po epidemiologii nemoci. V
nasi krajin¢ jsou zejména napadné jevy mesoherbivore a mesocarnivore release, s dramatickymi
dasledky typu kolapsi spolecenstev. Regenerace funkénosti ekologickych siti neni mozna bez
alesponi C¢astecného navratu megafaun, coz je jedna z komponent konceptu rewilding. Navrat
vlka jako kli¢ového druhu temperatniho biomu piedstavuje Sanci na napravu nékterych
jednostrannosti v managementu spolecenstev. To vSak vyzaduje zménu paradigmatu, ktera je z
objektivniho hlediska zadouci, ale nardzi na intersubjektivni limity. Pfedpokladem pozitivniho
vyvoje je podrobnad znalost procesl, kterym v expandujicich populacich vlka dochazi.
Monitoring a vyzkum mikroevoluce tohoto druhu ve stiedni Evropé probiha ve spolupraci s
organy ochrany ptirody v CR i SR i ve spolupraci s laboratofemi i mezinarodnimi konsorcii
zaméfenymi na genetiku a genomiku vlka. Studie probihaji na urovni populacni genetiky i
genomiky i integrativnich disciplin jako je krajinna genetika, molekularni, prostorova a troficka
ekologie, parazitologie aj. Expandujici populace maji urcita specifika, napf. mohou generovat
evoluéni novinky procesem nazvanym allele surfing, ktery jsme u stfedoevropské nizinné
populace prokazali. Dale také pokracuji kontakty a hybridizace diive izolovanych populaci.
Nardast populace umoznuje i studium pfi¢in mortality, hromadi se i forenzni pfipady spojené s
pytlactvim, pasovanim trofeji nebo drzenim zvifat v zajeti. Pfesna empiricka data pak tvofi
zaklad pro pfipravované programy péce, umoziuji tlumit konfliktni potencial druhu a celit
dezinformacim.

PREDNASKA
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Netopy¥i jako deStnikovy taxon p¥i ochrané starych lesnich porosti
HULVOVA P. (1), BARTONICKA T. (2), HULVA P. (3,4)

(1) Pobocka CSO na Vysociné, Jihlava; (2) Department of Botany and Zoology, Faculty of Science,
Masaryk University, Brno, (3) Department of Zoology, Charles University, Prague; (4) Department of
Biology and Ecology, University of Ostrava, Ostrava

Studie zabyvajici se bioakustickym monitoringem netopyrd v souvislosti s vyskytem starych
stromt byla realizovana v T¢Sinské pahorkatiné. Tato oblast je silné zasazené industrializaci,
coz sebou nese vysokou hustotu osidleni a devastaci mnoha stanovist’ tézkym pramyslem, ale
také relativné nizkou intenzitu polniho a lesniho hospodaieni a vyskyt zbytki lest s ptirozenou
druhovou skladbou a pralesovitym charakterem. Z hlediska biodiverzity jsou v oblasti
nejhodnotnéjsi mensi lesni celky s velkym zastoupenim starych doupnych stromi, piedevsim
listnaté nebo smiSené, s pritomnosti tekouci vody. Na zakladé téchto kritérii bylo vybrano Sest
lokalit, kde byl instalovan stacionarni ultrazvukovy detektor song meter SM3BAT po dobu
minimalné jedné noci. Nahravky byly zpracovavany pomoci programu SonoChiro, ktery
vyuziva princip neuronovych siti. Tento nastroj je ale stale potfeba kombinovat s manualni
kontrolou, napifiklad u socialnich signald. Na Sesti vybranych lokalitich bylo celkem
zaznamenano 19 druhii netopyr na 2870 nahravkach. Primérmy pocet druhli zaznamenany na
jedné lokalit¢ byl 13.3. Je tedy mozné zminénym postupem identifikovat i dals$i vyznamna
netopyfti stanovisté. Vysledna studie byla pfedloZzena mistnim orgdnim ochrany ptirody a bude

slouzit jako podklad k aktivni ochrané biotopt.
POSTER

Opylovatelé zimolezu kaméatského (Lonicera cearulea)
HYBL M., PRIDAL A., VLADEK A.

Ustav zoologie, rybdistvi, hydrobiologie a véelarstvi, Agronomickd fakulta, Mendelova univerzita v Brné,
Brno

Zimolez kamcatsky (Lonicera ccaerulea var. kamtschatica) je ovocny ket produkujici jedlé
plody, a to extrémné brzy. Navic je velmi odolny vii¢i mrazu. Rostlina snese mraz okolo — 40 °C
a kvéty az — 8°C. Zimolez je nyni rozsifen témeéf po celém svété (piivodné je cirkumpolarni)
hlavné pro svou podobnost boriivkam, a to jak chuti, tak zdravotnimi benefity spojenymi s jejich
konzumaci. Vzhledem k tomu, ze kvéty zimolezu poskytuji vyznamné mnozstvi nektaru i pylu,
jsou vcelami hojné navstévovany.

Véely opylujici zimolez byly sbirany za vhodného sluneéného pocasi v ¢asovém rozmezi
10:00 az 16:00 na 3 lokalitdch: Zabg&ice, Brno a Pfibram na Moravé. Sbér véel probéhl na jate
2018.
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Na opyleni zimolezu se podilelo nékolik skupin opylovateld: vcela medonosnad (Apis
mellifera), ¢melaci (Bombus) a samotaiské veely. Zastoupeni jednotlivych skupin se lisilo dle
stanovisté. Nicméné, na vSech stanoviStich byly nalezeny nejcastéji druhy vcel s dlouhym
sosakem, ptedevsim Bombus hortorum a Anthophora plumipes.

Vzhledem k tomu, ze puvodni rozsifeni zimolezu je cirkumpolarni, pfedpoklada se, ze
nejefektivnéjsi opylovatele predstavuji ¢melaci, ktefi jsou pravé v cirkumpolarni oblasti nejlépe
adaptovanymi opylovately.

POSTER

Cytogenetic analysis of boas, pythons and their relatives
CHARVAT T., AUGSTENOVA B., KRATOCHVIL L., ROVATSOS M.

Katedra Ekologie, Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy, Praha

For a long time, it was widely accepted that all snake species share homologous ZW sex
chromosomes. Even though this proved true for all so far tested species of the species-rich group
Caenophidia, there is now evidence for two non-homologous XY sex chromosome systems in
Boidae and Pythonidae, families from the group Henophidia. In this study we reconstructed
several previously unknown karyotypes for non-caenophidian snakes, especially notable is the
first karyotype in the family Cylindrophiidae. We have not detected any sex-specific
chromosomes, suggesting that the sex chromosomes (if any) in the studied snakes are poorly
differentiated. We tested published sex-specific markers in Boidae and Pythonidae and proved
that Python bivittatus and P. regius share homologous sex chromosomes. We have not found

any sex-specific amplification in tested species from Boidae.

POSTER

Repeatability of behaviour variables of leopard gecko Eublepharis macularius
CHOMIK A., PSENICKOVA E., LANDOVA E., FRYDLOVA P., FRYNTA D.

Department of Zoology, Charles University

Repeatability is an important tool in studies of personality development. It allows us to
compare inter- and intraindividual variability. Understanding the development of personality
requires the study of behaviour over longer periods of time and under various sets of
environmental conditions. We performed three different personality tests on adults and juveniles
of the leopard gecko Eublepharis macularius. Firstly we ran skin recognition test on adult
leopard geckos. We presented a small piece of snake skin at the tip of the rostrum of the gecko
to test antipredatory behaviour. We proved, that the overall defensive score with behaviour
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variables like high posture, tail wave, tail display, bite and attack is influenced by the
individuality of the geckos (has significant repeatability, R=0.139, p=0.02). Second test is
Reactivity test which is ideal for exploration of boldness/shyness personality axis. We touched
ten times the back of the gecko in the sacral part by a plastic stick. Stick stimulation is a
simulation of predatory attack and triggers the antipredatory reaction. Results from testing adult
and juveniles geckos showed two antipredatory strategies with high repeatability of some
behaviours (adults: escaping R=0.28, tail wave R=0.26, defensive score R= 0.27; juveniles: high
posture R=0.35, escaping R=0.33, defensive score R=0.25). We designed another personality
test, elevator test for exploration of boldness and shyness personality axis. Gecko was places in
the middle of the round table with small shelter attached on the side. We monitored behaviour of
juveniles with low lighting for 8 min in 6 repetitions. We also observed Geckos have the same
behaviour activity as snakes,their response can be active or inactive. In previous study of
development of behavioural profile in the Northern common boa (Boa imperator) some of the
defensive behaviours expressed as individual average values are highly repeatable and
consistent.

POSTER

Differences in dental disparity between cypriniform and characiform fishes explained by
variation in evolvability

JaNDzIK D. (1,2), STock D.W. (1)

(1) Department of Ecology and Evolutionary Biology, University of Colorado Boulder, USA; (2) Katedra
zoolégie, Univerzita Komenského v Bratislave, Slovensko

The extent to which morphological features are evolutionarily conserved may be highly
variable among different lineages of related organisms. Origin of these differences remains
controversial with both intrinsic and extrinsic causes suggested. We found that members of two
orders of teleost fishes differing extensively in evolutionary lability of tooth location also differ
in the spatial distribution of embryonic competence to respond to a tooth initiation signal.
Overexpression of the signaling ligand ectodysplasin (Eda) in the Mexican tetra (Astyanax
mexicanus) results in extensive ectopic dentition, including on bones of the palate where teeth
have been lost and regained in the order Characiformes to which this species belongs. This
result sharply contrasts with the previously reported limited ability of Eda to induce ectopic
teeth in the Zebrafish (Danio rerio), a member of the related order Cypriniformes. Significantly,
teeth in this latter order are restricted to a single pair of bones in the pharynx. The evolutionary
conservatism of tooth location in the Cypriniformes and its contrasting lability in the
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Characiformes may therefore be explained by differences in the extent to which latent

developmental potential for dentition is distributed in the mouth and pharynx.
PREDNASKA

Karyotypova evoluce §vabi podéeledi Oxyhaloinae
JANKASEK M., STAHLAVSKY F., KOTYKOVA VARADINOVA Z.

Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy, Katedra zoologie, Praha

Svabi afrotropické podeledi Oxyhaloinae (Blattodea: Blaberidae) jsou znami predeviim
diky madagaskarskym sy¢ivym $vabum casto chovanych v zajmovych chovech. Je tedy
prekvapivé ze evoluéni vztahy v ramci této skupiny a jeji cytogenetické charakteristiky nebyly
doposud detailné zkoumany. Vysledkem naSi prace je fylogeneticka analyza tfi
mitochondrialnich a tfi jadernych markerti 24 druhti Oxyhaloinae reprezentujicich vSechny tfi
tradicné rozliSované tribi (Oxyhaloini, Nauphoetini, Gromphadorhini) i n¢kolik incertae sedis
rodd. Hlavni rozdily mezi nasimi vysledky a tradi¢ni klasifikaci jsou: a) silnd podpora Cisté
madagaskarské linie zahrnujici vSechny zkoumané druhy tribu Gromphadorhini, rody
Heminauphoeta a Brachynauphoeta (oba incertae sedis) a druh Jagrehnia madecassa
(Nauphoetini) b) Rod Elliptorhina neni monofyleticky a tvoii dvé nezavislé linie c¢) evolu¢ni
vzdalenost mezi druhy Princisia vanwaerebeki a Gromphadorhina portentosa je spiSe na
vnitrodruhové nez na mezidruhové urovni. Dale jsme analyzovali karyotypy 16 druht, ptic¢emz
u 12 druht je popis karyotypu prezentovan viibec poprvé. U dvou druhii byl pozorovan
vnitrodruhovy polymorfismus v poctu chromozomui. V ramci této prace byly viibec poprvé
pouzity molekularné-cytogenetické metody u fadu Blattodea ve formé fluorescencni in situ
hybridizace za pouziti 18S rDNA sondy. Touto metodou byla u ¢&tyf druhtt odhalena

vnitrodruhova variabilita v po¢tu 18S rDNA klastra.
PREDNASKA
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Snow White Beauty: glacial ecosystems are dominated by highly mobile and extremely
specialized animals

JANKO K. (1), KASPAROVA E. (2), BUDA J. (3), SABACKA M. (4), ZAWIERUCHA K. (3)

(1) Laboratory of Fish Genetics, Institute of Animal Physiology and Genetics of the CAS, v.v.i., Libéchov;
(2) Department of Genetics and Breeding, Faculty of Agrobiology, Food and Natural resources, Czech
University of Life Sciences Prague, Praha-Suchdol; (3) Department of Animal Taxonomy and Ecology,

Adam Mickiewicz University, Poznan, Poland, (4) Centre of Polar Ecology, Faculaty of Natural Sciences,
University of South Bohemia, Ceské Budéjovice

Although continental Glaciers occupy considerable part of Earth’s surface and play
important role in global climate, the biodiversity of their inhabitants is seriously understudied in
comparison to other habitats. While it has been traditionally assumed that organisms dwelling
on glaciers represent just temporary visitors, growing evidence suggests that ecosystems of
glacial surfaces are composed of endemic lineages and specialists. Given that glaciers represent
an extremely fragmented habitat, it remains an open question how their ecosystems evolved.

In this study we show that surfaces of Arctic glaciers are dominated by single species of
tardigrade (Pilatobius glacialis), which is distributed from S. Norway across Svalbard to
Greenland. Phylogeographic analysis revealed intensive gene exchange among populations
across the Arctic, which suggests that P. glacialis has high dispersal abilities. However, eDNA
analysis showed that P. glacialis is very rare or generally absent in habitats surrounding the
glaciers, such as tundra or moraines.

Our data show that Metazoans inhabiting glaciers are generally good colonizers but in the
same time, they are narrowly specialized to their preferred habitat and are not able to establish
viable populations in surrounding habitats. These findings indicate that individual glaciers,
despite their geographical isolation, are part of the worldwide ecosystem, the Cryosphere, which

represents unique and interconnected biome composed of endemic specialists.
PREDNASKA

Srovnani datovych zdroji pta&i mortality zpiisobené dopravou v Cesku
JANOSKA Z. (1), BiL M. (2), KASINSKY J. (3), KUBECEK J. (2)
(1) Ceska spolecnost ornitologicka, Praha; (2) CDV — Centrum dopravniho vyzkumu, Brno; (3) Cesky svaz
ochrancu prirody, Praha
Srazky s vozidly jsou jednou z nejcastéjSich pfiin ptaci mortality zpisobené lidskou
¢innosti. Tyto kolize malokdy pfedstavuji nebezpeci pro ucastniky provozu ¢i dopravni
infrastrukturu a proto jsou ziidka evidovany. V tomto pfispévku srovnavame 4 datové zdroje
pta¢i mortality, dostupné v Cesku — databazi AVIF provozovanou Ceskou spolecnosti
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ornitologickou, data z krouzkovaci stanice Narodniho muzea, data z portdlu Srazenazver.cz
a data ze zachrannych stanic.

Vsechny datové zdroje indikuji podobné rozlozeni kolizi béhem roku, ale zna¢né se lisi
v druhové skladbé. Ta se zaroven lisi od druhové skladby publikované diive v oblasti stfedni
Evropy. Vrabec (Passer sp.), ktery v jinych studiich tvoii az 40 % vSech srazenych ptaku,
predstavuje do 8 % srazenych jedincli ve srovnavanych databazich.

Nekteré z rozdili mohou byt vysvétleny lokalnim charakterem publikovanych studii oproti
celostatnimu méfitku porovnavanych databazi, domnivame se vSak, ze hlavnim faktorem
ovliviiujicim druhou skladbu zaznamenanych zvitat jsou zajmy uzivateli databazi. Naptiklad
bazant obecny (Phasianus colchicus) tvoii 23 % ptacich druht v databazi Srazenazver.cz,
pouzivané zejména myslivci a policii, ale pouze 2 % druhti v databazi AVIF, pouzivané
amatérskymi ornitology. Sovy a dravci piedstavuji 40 % ptakd v databazi zachrannych stanic
(data jsou hlasena zejména laickou vefejnosti), 13 % jedincti v databazi AVIF a 8 % jedincti
v databazi Srazenazver.cz.

Biologicka data pofizena vefejnosti v rdmci projekti obcanské védy mohou byt hodnotnym
zdrojem informaci, jak zde ale ukazujeme, mohou byt rovnéz nereprezentativni a zkreslena
zdjmy a prioritami uZivateld. Dostupné databdze pta¢i mortality v Cesku v soucasné dobé
neposkytuji reprezentativni vzorek s ohledem na druhovou skladbu. Systematicky monitoring
mortality zplGsobené dopravou je nezbytny pro objektivni kvantifikaci tohoto zdroje ptaci

mortality a jejiho potencialniho vlivu na populace jednotlivych druhd.
PREDNASKA

Systém BAARA, nové moznosti pro sledovani Zivo¢ichu
JEDLICKA P. (1), RERUCHA S. (1), BARTONICKA T. (2)

Ustav pristrojové techniky AV CR, v. v. i., Brno; (2) Masarykova univerzita, Brno

Pozemni radiotracking zlistava stale dilezitou metodou pro sledovani zivocicht, umoziuje
pouziti velmi malych vysilaél a je zcela nezavisly na jinych technologiich. Pfedstavujeme
novou verzi systtmu BAARA, ktery je ve srovnani s pfedeslou verzi zalozen na plné digitalnim
zpracovani signalu. Sada automatickych monitorovacich stanic pokryva pfedem vymezeny
prostor, kde se pohybuji komer¢nimi vysilaci oznaceni jedinci a automaticky se ukladaji data o
jejich poloze. Digitalni zpracovani signalu umoziluje monitorovat az 20 jedinc soubézné,
prelad'ovanim pfijimace je mozno tento pocet zvysit témét libovolné. Podle pozadavki
vyzkumu lze zvolit kompromis mezi periodou jednotlivych zaméfeni, potem monitorovanych
jedincti a dobou provozu stanice na dany akumulator. Napftiklad pfi dvaceti monitorovanych
jedincich s periodou zaméfeni 10 minut a pfi pouziti LiPol akumulatoru 16V, 10Ah (cca 1 kg)
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vydrzi stanice v provozu 100 hodin, tedy pii sledovani 12h denné to pfedstavuje 8 dni. Pro
zaméteni kazdou minutu to bude cca 12 hodin. Komunikace se stanicemi se déje bezdratove
(pomoci Wifi) z mobilniho zafizeni (Android, Windows, Linux). Systém umoziuje rozsifeni pro
pienos dat pomoci mobilnich siti, pokud jsou dostupné. Ovéfeni funkénosti systému BAARA se
jiz v minulosti s uspéchem podatilo na letounech a ziskané vysledky jiz byly opakované
publikovany. Nyni po digitalizaci systému a upravach ovladaciho software bude k dispozici

jedna testovaci sada stanic k zaptijéeni pro ptipadné zajemce.
PREDNASKA

Skody zpiisobené vlky na hospodaiskych zviFatech v letech 2018 a 2019
JELINKOVA J. (1), KRAICA T. (1,2), CERNA B. (1), ZACHYSTALOVA L. (1)

(1) Agentura ochrany prirody a krajiny CR; (2) Katedra ekologie a Zivotniho prostedi, Univerzita
Palackého v Olomouci, Prirodovedecka fakulta

V ramci projektu OWAD od podzimu 2017 zadala AOPK CR sbirat data o utocich na
hospodaiska zvitata (zejm. ovce a kozy). Data o tocich pochézi z obci s rozsifenou puisobnosti,
regionalnich pracovist AOPK CR a néarodnich parkil, pfi¢emz v ramci projektu OWAD byl
vytvofen jednotny formulaf, do kterého jsou pfii vySetifovani Skodni udalosti zaznamenavany
vSechny potiebné informace.

V roce 2018 pfislo 83 zaznamu o utocich a v roce 2019 147 zaznamu. V roce 2018 bylo
vlky zabito 273 ovci, 23 koz a 19 telat a v roce 2019 bylo vlky usmrceno 371 ovci, 9 kozy, 41
telat a 1 kan. Vyplacené skody v roce 2018 dosahovaly cca 1 500 000 K¢ a v roce 2019 ¢inily 5
612 468 K¢&. Ackoliv muze nartst vyplacenych castek pisobit dojmem, ze Gtoky narostly
nékolikanasobné, v roce 2019 se jejich pocet zvysil o 77,1 % a pocet zabitych zvifat narostl o
40 %. Vyplacené skody se totiz vyrazné zvedly i na zakladé navySeni ¢astek v ceniku, vyplaceji
se 1 naklady za zab&éhnuté kusy i $kody, u kterych neni prokazatelné jisté, ze je pivodcem vlk. A
predevsim evidujeme vice telat a mléénych ovci, za které se vyplaceji vyssi ¢astky nez za masna
jehnata a ovce.

U 91,7 % ttokt u stada nebyli pfitomni pastevecti psi, u 2,2 % nebylo uvedeno. K utoktim
dochézelo hlavné u stad, kterd nebyla chranéna pasteveckymi psy, nebo ohrazeni nebylo pod
elektrickou ochranou. Ve 34,8 % ptipadi doslo k ttokiim v pevnych ohradach bez elektrické
ochrany a v 56,5 % ptipadt doslo k utokiim v pevném elektrickém ohradniku. Vici do ohrad
pronikaji hlavné spodem, kdy se podhrabou ¢i podlezou v disledku nezohlednéné nerovnosti
terénu ¢i nedostatecné zabezpeceném pletivu u zemé. Vysoky plot bez elektrického napéti se
ukézal jako netéinny. U ploti vysokych 150 az 200 cm doglo k ttokiim v 7,9 %. AOPK CR v
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soucasné dobé¢ pracuje na Standardech zabezpeceni hospodarskych zvifat proti utokim vlkid a

&erpa piitom ze zkugenosti v okolnich statech i zkusenosti z CR.

PREDNASKA, POSTER

Pasova se¢ jako kompenzaéni oprati‘eni pro podporu ¢lenovcii na produkénich loukach

JOorR T. (1), ERSIL L. (2,4), BENDA D. (1), BROZ V. (1), DVORAK T. (1), HADRAVA J. (1), KOUKLIK
0. (1), RotHOVA H. (1), SOMMER D. (1,3), SCHWEINER L. (1), SiPKOVA H. (3), ZALESKA J. (1),
ZeMAN S. (1), SiPEK P. (1)

(1) Katedra zoologie, Pif UK, Praha; (2) Envipor s.r.o., Ceska Lipa; (3) Katedra ekologie FZP CZU; (4)
Ustav pro zivotni prostredi, Prf UK, Praha

V ramci hmyzich spolecenstvi temperatnich luk je za poslednich padesat let mozné
pozorovat vyrazny pokles Cetnosti jedinci v populacich. To ptredev§im vlivem radikalni
intenzifikace zemédélstvi a zarustani krajiny. Oproti klasickym metodam senosece, jsou dnes
zemédé€lei schopni diky moderni technice posekat rozlehla uzemi za velmi kratky cas.
Vysledkem je jednotna vegetacni struktura s nizkymi zdroji potravy pro zna¢nou ¢ast hmyzich
druhti vazanych na produkéni louky. Jako protiopatieni byly v Evropské unii zavedeny tzv.
agro-enviromentalni kompenzaéni programy. Ty byly v Ceské republice nastaveny ponékud
nest'astné, jelikoz urovaly jak datum seéi, tak i povinnost dosekani nedopaski. Zde
prezentujeme prubézné vysledky studie vlivu ponechani nesekanych pruhti na hmyzi diverzitu
b&znych produkénichluk. Na 22 produkénich loukach ve stiednich a severnich Cechach Ceského
raje byly 4x v pribéhu sezony pouzity klasické kvantitativni metody lovu hmyzu:zemni pasti,
zluté misky, narazové pasti a transektové s¢itani dennich motylt. Pilka pokusnych luk byla
kosena klasickym produkénim zplsobem, na druhé poloviné byly ponechany nesecené pasy.
Statistické analyzy ukazuji (i) signifikantné pozitivni ucinek nesecenych past na celkovou
zachycenou hmyzi biomasu a druhovou bohatost na loukach takto obhospodatovanych, (ii)
nesignifikantni efekty v celkové hmyzi biomase ve srovnani s loukami s a bez past. Na druhé
strané (iii) byl prokazan silné vyznamny pozitivni G¢inek nesekanych past, kdyz byla pted a po
se¢i analyzovana hmyzi biomasa a druhova pocetnost. Mnohorozmérnd analyza (RDA) ukazala
(iv) pozitivni vyznamny ucinek nesekanych pruhti na druhové slozeni vsech studovanych taxont
hmyzu. Celkové byly lokality s pasy druhové bohatsi a mély vice biomasy jiz v prvnim roce
studie, tim padem je tato Uprava rezimu seceni dobrym feSenim pro podporu hmyzu na
produkénich loukach.

PREDNASKA

89



Abstrakta prednasek a posterii

Kde je (a byla) severni hranice rozsifeni alpskych plzia?
JURICKOVA L., MENSIK J., LOZEK V.

Katedra zoologie PFF UK

Alpy jsou povazovany nejen za jedno z center druhové diverzity Evropy, ale také za
glacidlni refugium fady temperatnich druhii. Jak a kam se ale rizné druhy z tohoto centra v
diky pomémé snadno fosilizujicim schrankdm sledovat v Case i prostoru. Nasim cilem bylo
ukdzat Sifeni alpskych druhd plzG v poledové dobé smérem na sever. Nejbliz$i oblasti s
vhodnymi fosilifernimi sedimenty je Blansky les, kde mtiizeme pozorovat postglacialni fluktuaci
alpskych druhd, které u nas pozd¢ji vymtely, jako je Chilostoma achates, ale 1 druht, které se
pozdéji rozsitily jesté severnéji jako je Aegopis verticillus. Oba zminéné druhy zde maji
fluktuujici severni hranici svého souvislého rozsiteni. Nicméné jiné alpské druhy se rozsitily
jesté severnéji, jejich arealy jsou zde ostrivkovité, nejedna se o souvislé rozsiteni, ale o dalkové
vysadky. Uzemi Ceské republiky je tedy zonou postglacialni fluktuace severni hranice druhii s
alpskym aredlem rozsiteni.

PREDNASKA

NDOP Downloader - stahovani dat z Nalezové databaze ochrany piirody AOPK CR v
prostiredi QGIS

KALAB O.
Katedra biologie a ekologie PrF OU, Ostrava; OpenGeoLabs s.r.o0., Praha

Data o vyskytu druhii v otevienych databazich jsou, spolu s dal$imi otevienymi daty,
nedilnou soucasti ekologického, biogeografického a ochranarského vyzkumu. Mohou byt ale
také vyuzita pii zpracovani Ufednich dokumenti, vzdélavani nebo komunikaci s vefejnosti.
Dominantnim zdrojem volné dostupnych dat o vyskytu druhi v CR je Nélezova databaze
ochrany piirody AOPK CR. Cilem nastroje NDOP Downloader je zjednodusit zpracovani
vétsiho objemu dat z této databaze, a zpohodlnit stazeni, zobrazeni a zpracovani téchto dat v
prostedi QGIS.

V soucasné verzi (0.1.1-beta) poskytuje zasuvny modul pouze zakladni funkcionalitu a to
stazeni zaznami na zaklad¢ taxonu a pfeddefinovanych oblasti. Vystupem jsou dostupna data
lokalizaci a tabulkova data pro vSechny vyhledané zaznamy. Nejvétsi vyhodou oproti
webovému filtru je automaticka kompletace tabulkovych dat, u kterych je export pies webovy
filtr omezen na prvnich 1000 zaznamt a poté je nutné stahovat dalsi data ru¢né po ¢astech s 500
zaznamy. Stazena data se ihned zobrazi v QGIS projektu, pficemz tabulkova data se zobrazi
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jako body na zdkladé soutfadnic bodu ¢i centroidii v tabulce. Po stazeni lze data v QGIS
pohodIné prohlizet nad podkladovymi vrstvami, analyzovat (pfekryvné a vzdalenostni analyzy,
dotazovani) nebo z nich vytvaret mapové vystupy. Zakladem modulu je Python bali¢ek ndop-
downloader s nastrojem ptikazové fadky ndop, ktery lze pouzivat i samostatné bez QGIS a
proces stahovani dat tak plné¢ automatizovat. Python bali¢ek jiz umoznuje stahovat data také na
zakladé¢ vstupni polygonové vrstvy bez omezeni velikosti.

Zasuvny modul piedpoklada verzi QGIS 3.4 a vyssi, je v oficialnim QGIS repositaii vedeny
jako experimentalni, a Ize jej nainstalovat standardné jako ostatni zasuvné moduly. Zdrojovy
koéd celého projektu je k dispozici na GitHub (https://github.com/OpenGeoLabs/qgis-ndop-

downloader), kde 1ze také nalézt dokumentaci a seznam pldnovanych funkci a oprav.

POSTER

Mortalita medved’a hnedého (Ursus arctos) na Slovensku sposobena dopravou v rokoch
2007-2019

KALAS M.
Sprava Narodného parku Mala Fatra

Dopravna infrastruktra ma v krajine priamy ¢i nepriamy dopad na populaciu medved’a
hnedého (Ursus arctos). V jednotlivych oblastiach jeho recentného rozsirenia, ktoré v sucasnosti
tvoria priblizne 36,7 % rozlohy Slovenska, dosahuje kumulovana hustota ciest a Zeleznic
hustotu 0-2,4 km / km?. Na tychto trasach bolo vplyvom dopravy usmrtenych 95,3 % vsetkych
medved'ov zabitych dopravou na Slovensku v rokoch 2007-2019 (n = 127). Castejiie boli
usmrtené samce ako samice. Celkovo bolo na cestach usmrtenych 78 a na Zelezniciach 49
medved’ov. Popri hustote pozemnych komunikacii a zeleznic sa v pripade mortality spdsobenej
dopravou javi ako dolezity faktor prostredie, kde ku koliziam doslo. Az 72,4 % pripadov sa stalo
do vzdialenosti 100 m od ornej pddy alebo pasienkov. Najmd v Case hyperfagie je toto
prostredie pre medvede vel'mi atraktivne. V mesiacoch august — oktdber sa stalo 61,4 % kolizii.
Najvyssie podiely mortality zapri¢inenej dopravou st zaznamenané v tychto orografickych
celkoch: Liptovska kotlina (17,3 %), Turéianska kotlina (14,9 %) a napokon Mala Fatra s
Kremnickymi vrchmi zhodne (11,8 %).

Oblast’ Narodného parku Mala Fatra spolu s prilahlou Turcianskou kotlinou predstavuji
priestor s najvyznamnejSim podielom medved’ov usmrtenych dopravou na Slovensku, ¢o
predstavuje riziko pre prirodzent distribuciu druhu smerom na zépad. Relevantnym rieSenim je
ocakavana vystavba ekoduktu v k.i. Turany a elimindcia pestovania kukuric v blizkosti ciest

prvej triedy (I/18, 1/70) v tomto regione. Spevadzkovanie tunela na dial'nici D1 v trase Visiové
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— Dubna skala bude mat’ tiez pozitivny vplyv na pokles kolizii medved’a hnedého s cestnou

dopravou v oblasti Stre¢nianskeho priesmyku.

PREDNASKA

Reliktni rohacek jedlovy (Ceruchus chrysomelinus): stanoviStni naroky a navrh ochrany
KASAK J. (1), MAZALOVA M. (2), S1P0$ I. (3,4), FoIT I. (1), HUCIN M. (2), KURAS T. (2)

(1) Ustav ochrany lesii a myslivosti, Lesnickd a dievarska fakulta, Mendelova univerzita v Brné; (2) Katedra
ekologie a zivomiho prostiedi, Prirodovédeckd fakulta, Univerzita Palackého v Olomouci; (3) Ustav
zoologie, rybarstvi, hydrobiologie a véelarstvi, Agronomicka fakulta, Menedelova univerzita v Brné; (4)
Oddéleni vegetacni ekologie, Botanicky tistav Akademie véd Ceské republiky

Horské lesy predstavuji vétSinu zbyvajicich pfirodnich lesu stiedni Evropy. Jejich
zachovalost 1ze odvodit od vyskytu saproxylickych bezobratlych, zejména pak brouka
(Coleoptera). Mezi vyznamné indikacni a destnikové druhy piirodnich horskych lesii Evropy
patfi ohrozeny rohacek jedlovy (Ceruchus chrysomelinus), jehoz ekologie vSak dosud neni
uspokojivé znama. Cilem piedlozeného piispévku je proto popsat biotopové naroky rohacka a
navrhnout jeho ochranu.

Studium izolovanych populaci rohacka probihalo v roce 2013, a to na tfech lokalitach
CHKO Jeseniky. Biotopové naroky druhu byly studovany pomoci vzorkovani padlych kment. Z
kazdého kmene byly odebirany vzorky dieva o objemu 1 dm3 (pocet odebranych vzorkt byl
umérny objemu kmenu). Ve vzorcich byla zaznamenavana vyvojova stadia brouka. Soucasné
byl u kazdého kmene evidovan: druh dieviny, délka, primér, objem, stadium rozkladu, oslunéni,
typ hniloby, druh houby, vlhkost a GPS.

Celkem bylo ovzorkovano 178 kment (430 vzorkid) ndlezicich k Sesti druhtim dfevin.
Nalezeno bylo 113 jedinc rohacka jedlového, a to v 39 kmenech (22%). Nejcastejsi
hostitelskou dievinou byl smrk ztepily - 32 kment (92 jedinct). Primérna denzita obsazenych
kment rohackem byla 1,2 jedince / dm3, z ¢ehoz lze odhadnout velikost populace vsech lokalit
(zahrnujici vSechny vyvojova stadia) na 50 - 100 tisic jedinci. Pfitomnost rohacka v kmenu byla
prikazné ovlivnéna: stadiem rozkladu, typem hniloby, primérem a vlhkosti. Rohacek jedlovy
preferoval vlhké kmeny stfedné az silné zetlelé, ve kterych hnéda hniloba prostoupila hloubg&ji
do kmene. Maximalni zjisténa vzdalenost mezi dvéma kolonizovanymi kmeny byla 160 m.

Na zakladé nasSich zjisténi muzeme konstatovat, ze vékoveé a prostorové diverzifikované lesy
s dostatkem lezicich kmend lze ponechat samovolnému vyvoji. Pro lokality, které se
nevyznaCuji vySe uvedenymi vlastnostmi, lze doporucit periodicky pokacet stromy ve

vzdalenosti dosahujici maximalné desitek az nizsich stovek metrti od kmenii kolonizovanych.
POSTER
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Microsporidian infections in the contact zone of divergent lineages of the Gammarus
fossarum species complex (Crustacea: Amphipoda)

KATANIC N. (1,2), GAIDOSOVA M. (1), BYSTRICKY P. (1), PETRUSEK A. (1)

(1) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague; (2) Department of Biology,
Josip Juraj Strossmayer University of Osijek, Osijek, Croatia

Microsporidians are unicellular endoparasites with different transmission strategies and
effects on host. They are frequently found in aquatic ecosystems where, among others,
freshwater amphipods of family Gammaridae, are their regular hosts. Several microsporidian
taxa parasitize the Gammarus fossarum complex, which is one of the most widespread and
diverse amphipod species complexes throughout Europe. Detailed analyses of the Western
Carpathian G. fossarum populations showed that there is not only high diversity of divergent
lineages (presumably cryptic species) distributed in a mosaic fashion, but surprisingly several
lineages often live in sympatry. Since G. fossarum often hosts microsporidian parasites, these
cases provide an interesting model system for evolutionary parasitology. The main aim of the
present study is revealing parasitological aspect of past differentiation and subsequent contact of
the host by molecular identification of microsporidian parasite associations of cryptic G.
fossarum lineages. The poster will show preliminary results of an ongoing study on
microsporidian lineage diversity, host specificity and prevalence with respect to host lineage
identity. Over 500 individuals of Gammarus fossarum species complex collected from sites of
the secondary contact of different lineages will be analysed. Individuals will be diagnosed for
microsporidian infection by PCR using microsporidian-specific primers targeting the small
subunit (SSU) rRNA, and the samples yielding corresponding amplicons will be sequenced to
identify the parasite species. The results will contribute to understanding of host—parasite
interactions and to scarce knowledge about microsporidian diversity, prevalences and infection

patterns in G. fossarum lineages.

POSTER

Svalbard reindeer (Rangifer tarandus platyrhynchus) antler characteristics reflecting the
local environmental conditions

KAVANOVA (ANDEROVA) V. (1), KAVANJ. (2)
(1) Prirodovédeckd fakulta, Jihoceskd univerzita, Ceské Budéjovice; (2) Piirodovédeckd fakulta ,

Masarykova univerzita, Brno

A new non-invasive method based on picture analysis was used to estimate the conditions in
Svalbard reindeer populations. The well-being of an individual subject is often expressed
through visual indices. Two distinct reindeer populations were compared based on their antler

93



Abstrakta prednasek a posterii

parameters. Relative antler size and number of tines are variables supposed to reflect
correspondingly the environmental conditions of sedentary populations within the growing
season. The occurrence areas of two studied populations are distinctly isolated — separated with
high mountain ridges, glaciers and fjords. The population in Petuniabukta occupies a sparsely
vegetated region with harsh climatic conditions, whereas Skansbukta represents an area with
continuous tundra vegetation cover, milder climatic conditions and, consequently, also a longer
vegetation season. These environmental factors probably caused significant differences in the
relative antler size and number of tines in the studied species. The Skansbukta population
exhibited a larger relative antler size and higher number of tines than the population in
Petuniabukta (both parameters differed significantly, p < 0.01). This difference reflects
concisely the different environmental conditions of both locations. A comparison of Skansbukta
population antler characteristics between years 2017 and 2018 did not reveal significant
changes, most probably due to very similar atmospheric conditions in these two years (in terms
of air temperature).

POSTER

Moznosti a rizika vyuZitia fotopasci na hniezdach orla krikl’avého
KickoJ.

Povazské mizeum v Ziline, Zilina

V rokoch 2010 — 2019 som postupne sledoval fotopascami 25 hniezdnych pokusov orla
kriklavého (Clanga pomarina). Zémerom bolo najskdr najmad vyhladavanie krizkovanych
jedincov, neskor aj sledovanie prinasanej potravy a Casovania potravnej aktivity. Z dosial’
spracovanych zaznamov bolo urcenych 773 kusov potravy. Zistené boli tri krazkované orly, z
nich dva boli zistené¢ pri aspoin dvoch hniezdnych pokusoch. Raz bola zistend a raz
predpokladana predacia jastrabom velkym (Accipiter gentilis). S vhodnym externym zdrojom
moze fotopasca nazbierat’ zna¢né mnozstvo pozadovanych dat. Nevyhodou metody su
obmedzené moznosti presného urCovania potravy do druhu ale aj prilezitostné technické
problémy. Fotopasce odhalili vazny problém nasledkov pritomnosti ¢loveka na hniezde- samice
sa Casto vracali ku mlad’atam az vecer po mnohych hodinach, niekol’kokrat bol zisteny navrat
samice az 24-36 hodin po navsteve ¢loveka a raz doslo k opusteniu hniezda s mlad’atom. Orol
kriklavy je vel'mi citlivy na antropické rusenie pocas hniezdenia a to je potrebné zohl'adnit’ aj
pri vyskume a ochranarskom manazmente.

PREDNASKA
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Jak se méni spolecenstva mravenci v korunach tropickych stromi podél gradienti
prostiedi? Zavéry z vyzkumu celych ploch lesa

KLIMES P.

LaboratoF ekologie a evoluce socialniho hmyzu, Entomologicky istav, Biologické centrum AV CR, v.vi,
Ceské Budéjovice

Koruny stromt jsou povazovany za jednu z poslednich hranic naseho poznani kvuli jejich
nepfistupnosti, malo znamé biodiverzité a strukturalni komplexité. Mravenci jsou jednim z
kli¢ovych taxont v tropickych lesich a modelovou skupinou ke studiu vlivii zmén zivotniho
prostiedi na spoleCenstva hmyzu. Pfesto relativné malo studii zkoumalo mravence korun nad
ramec jednotlivych stromtl.

V této prednasce shrnu poznatky naSi laboratofe za posledni desetileti, kdy byla
spolecenstva stromovych mravencti Nové Guineje studovana v celych plochach lesa. Tento
piistup umoznil census mravenéich druhti a jejich hnizd ze vSech stromt (dbh nad 5cm) v
plochach rozmisténych v lese rizného staii a v odlisnych nadmotskych vyskach (200 — 1800 m).
Ziskana data piinesla nejen komplexnéjsi znalost o rozmanitosti a ekologii celych spolecenstev
mravenci na jednotlivych stromech, ale také ucinit zavéry o vlivu hlavnich dvou
environmentalnich gradientl (elevacniho a sukcesniho) na trovni celych ploch lesa. Zatimco
zmény vegetace jsou zna¢né podél obou gradienttl, uc¢inky na mravence jsou komplexngjsi. V
nizinach reaguji mravenci na sukcesi, pti¢emz jejich druhova bohatost i slozeni se signifikantné
méni mezi sekundarnimi a primarnimi lesy. Ve vysokych nadmotskych vyskach ma naopak
sukcese vliv na mravence piekvapive slabsi, a to 1 ptes vétsi strukturdlni zmény vegetace nez v
nizing. Co se tyka vlivu samotné elevace, stromovi mravenci vykazuji nejvétsi pocCetnosti hnizd
a druht ve stiedni nadmoiské vysce (900 m), zpiisobené zménami ve vyuzivani mikrohabitatt a
snizenou mezidruhovou kompetici.

Studie stromovych mravencti zalozené na lesnich plochach rozmisténymi v rizné starych
lesich a v odlisnych nadmotskych vyskach pfinesly lepsi porozuméni jejich spolecenstvim nez
bylo dosud mozné na zéklad¢ studii uréitych druhti stromti. Dal§im krokem je rozsiteni studia na
funkéni a fylogenetickou strukturu komunit mravenci, a objasnéni ekologickych roli mravenci

a prostiedi s pomoci manipulativnich experimentt.

PREDNASKA
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Nové poznatky v morfologii plostic skupiny Eutrichophora (Hemiptera: Heteroptera)
KMENT P. (1), HEMALA V. (2), MALENOVSKY . (2)

(1) Entomologické oddéleni, Ndarodni muzeum, Praha; (2) Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno

I v dobé bouilivého rozvoje molekularné fylogenetickych metod zGstava srovnavaci
morfologie dilezitym piistupem k poznani systematiky organizmil. Slouzi jako voditko pro
vybér taxonl do fylogenetickych analyz, umoziuje interpretaci fylogrami zalozenych pouze na
molekularnich znacich ¢i klasifikaci taxonl, ke kterym molekuldrni znaky naopak nejsou
dostupné (napiiklad fosilif). Eutrichophora jsou velmi pravdépodobné monofyletickou skupinou
v ramci Heteroptera: Pentatomomorpha, sesterskou k nadceledi Pentatomoidea (knéZicim v
SirSim slova smyslu). Zahrnuji Coreoidea (vroubenky s.l.), Pyrrhocoroidea (ruménice s.l.) a
Lygaeoidea (plosticky s.1.), fylogenetické vztahy mezi témito tfemi nad¢eledémi vSak zlstavaji
nerozieSené — dosud provedené analyzy poskytly rizné, vzajemné se vylucujici hypotézy. V
poslednich letech jsme detailné¢ prostudovali nékolik soubord morfologickych znaki u
Eutrichophora: ultrastrukturu trichobothrii, jejich pocet a rozmisténi na zadeCkovych sternitech,
morfologii ventralnich skleriti pregenitdlniho abdomenu, struktury spojené s vyusténim
zadohrudnich pachovych zlaz a struktury chranici Gsti zadohrudniho spirakula. Z vysledkt
muzeme zminit zjisténi potencidlni synapomorfie pro Lygaeoidea + Pyrrhocoroidea +
Hyocephalidae (oteviené trichobothrium obklopené trichomem), zpochybnujici dosavadni
pozici ¢eledi Hyocephalidae v ramci Coreoidea, nalezeni novych diagnostickych znakd pro
Pyrrhocoridae a Largidae: Larginae a Physopeltinae, identifikaci potencialnich synapomorfii pro
Pyrrhocoridae + Physopeltinae (zatimco pro ¢eled’ Largidae v soucasném pojeti se ndm zadnou
morfologickou synapomorfii nalézt nepodafilo) a nalezeni znaki potencidlné pouzitelnych pro
klasifikaci skupin rodi v ramci Pyrrhocoroidea. Popsané mikroskulptury na peritrémé,
evaporatoriu a v usti zadohrudnich spirakul, které ovliviiuji Sifeni nepolarniho zapa$ného
sekretu po kutikule, mohou byt zajimavé pro bioniku.

PREDNASKA

Do field defects support beneficial arthropods and ecosystem services within arable fields?
K~app M., GONZALEZ E., SEIDL M., STROBL M., SASKA P., KADLEC T.

Faculty of Environmental Sciences, Czech University of Life Sciences Prague, Prague

Non-crop habitats within agricultural landscapes can increase biodiversity and provide
important ecosystem services in adjacent fields. Field defects are temporary non-crop patches
within arable fields where the crop is poorly developed and other plants can emerge. Despite
that these defects can be common, their relevance as habitat for insects is unknown. Therefore,

96



Zoologické dny Olomouc 2020, Sbornik abstraktii z konference 6.-7. unora 2020

we investigated natural field defects as well as artificial field defects created at field edges and
field interiors in collaboration with farmers. We found that natural field defects represent
suboptimal habitats for carabids compared to field interiors and the boundaries between them.
Similarly, ecosystem services provided by carabids (pest predation and weed seed predation),
were slightly reduced in field defects. Low plant cover within field defects probably created
hostile conditions for carabids preferring microhabitats with high humidity and moderate
temperatures. In artificially created defects within oilseed rape fields (OSR), we investigated
diverse arthropod taxa covering various beneficial groups, e.g., parasitoids, predators,
pollinators and decomposers. In general, we found a significant interaction between habitat type
and sampling period. During late spring (OSR flowering), similar numbers of species and
individuals were found in field defects and field interiors (OSR crop). In summer (when OSR
was ripe and desiccated), richness and abundance were much higher in field defects than in OSR
crops. Only small differences between defects created at field edges and interiors were detected
for many groups. Overall, our results indicate that field defects are important habitats that can
enhance abundance and species richness of several groups of beneficial arthropods, especially
after crop flowering.

This study was funded by grant GACR 18-265425.

PREDNASKA

Rod Spermophilus ve fosilnim zaznamu stiedni Evropy
KNITLOVA M. (1), VIRAG A. (2), WAGNER J. (3), HORACEK I. (1)

(1) Katedra zoologie, PFF UK Praha; (2) MTA-MTM-ELTE vyzkumna skupina pro paleontologii, Budapest’;
(3) Narodni muzeum, Praha

Syslové rodu Spermophilus se ve stfedoevropském kvartérnim fosilnim zdznamu objevuji
relativné vzacné. Vétsina dokladd pochazi z glacialnich spolecenstev posledniho cyklu (MIS 5-
1). Nicméné z tzemi Ceské republiky a Slovenska je k dispozici pom&mé bohaty fosilni
zaznam. Rod Spermophilus zde byl zaznamenan nejméné na 59 lokalitach ¢tvrtohorniho stafi
(141 spolecenstev). Celkem bylo detailni morfometrickou analyzou zpracovano 849 polozek a
sledovano 151 metrickych znaki (103 dentalnich rozmérd, 35 kranialnich a 13 mandibularnich).

Fragmentarni doklady ze svrchniho pliocénu a nejstarSsiho pleistocénu (MN17 a QIl)
zahrnuji mensi formy pfislusejici bud’ S. primigenius nebo S. nogaici. Vyrazné robustn&jsi
fenotypy odpovidajici charakteristikdim podrodu Colobotis se poprvé objevuji ve svrchnim
useku spodniho pleistocénu (MIS 18-16), pravdépodobné v dusledku ptestaveb spolecenstev
souvisejicich se stiedopleistocenni revoluci. Piedbézné tyto jedince identifikujeme jako

S.dietrichii. Obdobna robustni forma vykazujici znaky podrodu Colobotis se rovnéz dale
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vyskytuje od svrchnich tseki sttedniho pleistocénu az po posledni glacial souc¢asného cyklu
(MIS 3). Jedné se o S. superciliosus, ktery byva povazovan za indexovou fosilii glacialnich
cykld svrchniho tseku sttedniho pleistocénu ve stiedni i zapadni Evropé.

Rozséhla sbirka S. superciliosus ze spradovych lokalit stiednich a severnich Cech, uloZend v
Narodnim muzeu v Praze (630 polozek véetné kompletnich lebek, celisti a postkranialniho
skeletu) umoznila detailni analyzu fenotypové variability této formy, srovnani s variaénimi
poméry recentnich druhti a forem skupiny S. citelloides/citellus. Vysledky oteviely mozZnost
spolehlivé determinace fragmentarnich dokladt staroholocenniho stati - ve vSech piipadech jde
o S. superciliosus. S. citellus se na naSem uzemi objevuje az v nejmlad$im holocénu. S.
citelloides je ve stiedni Evrop¢ vazan na panonskou oblast, na nasem Uzemi se objevuje az
béhem useku MIS 7-9, typicky v zavéru interglaciald.

PREDNASKA

MnohonoZKky (Myriapoda: Diplopoda) v Millerové sbirce v Narodnim muzeu v Praze
KOCOUREK P., DOLEJS P.

Zoologické oddéleni PM, Narodni muzeum, Praha

Prof. RNDr. Frantisek Miller, DrSc. (1902-1983) byl vyznamny Cesky arachnolog. Po
absolvovani Piirodovédecké fakulty Univerzity Karlovy v Praze plsobil jako pedagog na
gymnaziich ve Stubnianskych (dnes Turdianskych) Teplicich, Ziling, Jindiichové Hradci a
Sobéslavi. V roce 1947 se habilitoval na Vysoké skole zemédélské (dnes Mendelové univerzite)
v Brné, kde ptisobil az do své smrti. Béhem svého plodného Zivota (65 publikovanych praci) se
arachnologii jsou formalinové zemni pasti, Milleriv material obsahuje i dalsi pidni a epigeické
bezobratlé, véetné mnohonozek.

Prevazna ¢ast Millerovy sbirky byla v roce 1983 zakoupena Narodnim muzeem, ulozena do
zoologickych sbirek Ptirodovédeckého muzea a zapsana pod prirGstkovymi Cisly 100/83 a
103/83. Katalog mnohonozek z této ¢asti sbirky byl jiz publikovan (Kocourek & Dolejs 2016).
Dalsi MillerGv material (neroztfidény a obsahujici mnohem vice mnohonozek) byl do
Narodniho muzea pfivezen z Ptirodovédecké fakulty Univerzity Karlovy v roce 2006.
Mnohonozky byly vytfidény ze smésnych vzorkl, determinovany podle soucasného stavu
znalosti a zkatalogizovany.

Celkem Millerova sbirka mnohonozek obsahuje 446 jedinci ulozenych v 80% etanolu
reprezentujicich 44 druhii ze Sesti fadd. Material byl nasbiran v letech 1927-1969 v Cesku, na
Slovensku a v byvalé Jugoslavii. Vyznam sbirky spociva v cennych historickych datech pro

vvvvvv
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Polydesmus tatranus tatranus a Trachysphaera acutula. Glomeris klugii ptedstavuje prvni nalez

pro Slovensko.

Predlozena prace vznikla za financni podpory Ministerstva kultury v ramci instituciondalniho financovani dlouhodobého
koncepcniho rozvoje vyzkumné organizace Narodni muzeum (DKRVO 2019-2023/6.1.b, 00023272).

POSTER

Molekularni fylogeneze a klasifikace drobnélek (Insecta: Zoraptera)
KOCAREK P. (1), HORKA L. (1), KUNDRATA R. (2)

(1) Ostravska univerzita, Ostrava, (2) Univerzita Plackého v Olomouci

Drobnélky (Zoraptera) jsou jednim z nejméné pocetnych a také nejméné prozkoumanych
hmyzich fadi. V soucasnosti je znamo 44 recentnich druhd, které jsou rozsifené zejména v
tropickych oblastech, ackoliv n¢které druhy se vyskytuji také na jihu USA nebo v jiznim Tibetu.
Jedna se o drobny hmyz (vel. 2-3 mm), ktery unika pozornosti zejména z divodu skrytého
zpusobu zivota a nenapadného vzhledu. Doposud byla Siroce akceptovana konzervativni
klasifikace fadu s jednou celedi a jednim nominotypickym rodem, ptestoze byla opakované
zdokumentovana existence nékolika evolucnich linii. Stavba téla drobnélek je vSak velmi
uniformni a sam¢i pohlavni organy naopak natolik rozmanité, ze homologizace jejich struktur
jsou komplikované. Cilem nasi studie byla rekonstrukce fylogeneze na zakladé¢ molekuldrnich
znakli a na jejim zakladé navrzeni nové prtirozené klasifikace podpofené morfologickymi
synapomorfiemi. Do molekularné fylogenetickych analyz na 3 genech (18S, 16S, COI) bylo
zahrnuto 20 druhii Zoraptera ze vSech geografickych oblasti.

Na zakladé molekularnich analyz byla zrekonstruovana fylogeneze fadu Zoraptera.
Vysledkem jsou dvé vysoce podpofené hlavni evoluéni linie, které vykazuji vyrazné rozdily v
samcich pohlavnich organech a v reprodukénich strategiich. Kazda z téchto dvou linii (Celedi)
obsahuje dva podklady (podceledi) podpofené morfologickymi synapomorfiemi na samcich
pohlavnich organech, na bazalnich ¢lancich tykadel a v uspofadani trnti na zadnich holenich. Z
celkového druhového spektra se podafilo zafadit do navrhovaného systému 35 druht
(klasifikovanych do 9 rodl), zbylych 9 druhi prozatim zlstava v insertae sedis pozici z diivodu
popistt zalozenych na nymfach nebo samicich, nebo z divodu nedostate¢ného primarniho
popisu a zaroven chybéjiciho typového materialu. Pomoci molekularnich metod byla odkryta
relativné vysoka krypticka diverzita, pficemz 5 z nami zkoumanych druhi dosud nebylo

védecky popsano.
PREDNASKA
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Ochrana pachnika hnédého (Osmoderma barnabita) v EVL Poodii
KOCAREK P. (1), KLEMENSOVA M. (2), AUBRECHTOVA T. (1), KALAB O. (1)

(1) Ostravska univerzita, Ostrava; (2) Arnika - Centrum pro podporu obcanii, pobocka Havirov

EVL Poodii je nejvyznamnéjsim Gzemim vyskytu pachnika hnédého v Moravskoslezském
kraji, soucasny stav zdej$ich populaci je vSak nepfiznivy s pfedpokladem dalSiho zhorSovani.
Ustiednim cilem projektu LIFE 17 NAT/CZ/000463 — LIFE Osmoderma 2017 je zajistit
Casovou a prostorovou kontinuitu vyskytu pachnika hnédého v Poodii a tento je napliiovan
realizaci pfimych ochranatskych aktivit.

V ramci predchozich prizkumt bylo na uzemi EVL Poodii zaznamenano 1267 stromt
potencidlné vhodnych pro vyvoj pachnika hnédého a ve 119 stromech se vyvoj pachnika
podatilo prokazat. Vyskyt je koncentrovan zejména do oblasti s vyskytem solitérné rostoucich
starych vrb na loukach, pficemz vét§ina nalezii pochazi z neudrzovanych hlavatych vrb (93,3 %
nalezil). V roce 2018 byl zahajen management, cileny na stabilizaci a posileni populaci
pachnika. Obnovena byla Gdrzba hlavatych vrb, které hraji pro pachnika v oblasti klicovou roli,
a jejichz ofez ma i §ir$i vyznam z hlediska zachovani tradi¢niho krajinného razu. Staré stromy
poskytuji, kromé vhodnych biotopti pro pachnika hnédého, také fadu ekosystémovych funkeci,
zejména regulacnich — sekvestrace CO2, zachytavani prachovych ¢astic, protipovodiova
ochrana, zachovani genofondu hrusni polnicek, eliminace skidci vysadbou méné nachylnych
stromul, klimaticka funkce stromi.

Predpokladem pro zachovani pachnika je obnoveni desetileti zanedbavané tradicni péce
spocivajici v ofezavani hlavatych vrb diive, nez dojde ke kritickému snizeni velikosti populace
pachnika. Stromy, které odumiraji, jsou oSetfovany, coz prodlouzi jejich zivotnost. Jsou
vysazovany nové stromy, a vznikaji stromotadi s imyslem propojit souc¢asné biotopy pachnika.
Vsechny aktivity jsou zaméteny na praci se stakeholdery a na spole¢nou realizaci vzorového
managementu vrbovych porosti. Soucasti projektu je potfaddani vzdélavacich aktivit pro
vetejnost, turisty i vlastniky pozemkd.

Projekt LIFE 17 NAT/CZ/000463 — LIFE Osmoderma 2017 spolufinancuje EU z programu LIFE a MZP CR.

POSTER
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Zivot v popelu, aneb jaka jsou spoleenstva vodnich bezobratlych na odkalistich popilku?

KOLAR V. (1,2), CHMELOVA E. (2,3), DITRICH T. (2,4), CARIERRA B. (1,2), LANDEIRA DABARCA
A. (1,2), OTAHALOVA S. (2), POLAKOVA M. (1,5), VEBROVA L. (1), TROPEK R. (2,3), BOUKALD.S.
(1,2)

(1) Prirodovédeckd fakulta, Katedra biologie ekosystémii, Jihoceskd univerzita v Ceskych Budéjovicich, (2)
Biologické centrum AV CR, v. v. i., Entomologicky tistav, Ceské Budéjovice; (3) Prirodovédeckd fakulta,
Katedra ekologie, Univerzita Karlova, Praha; (4) Pedagogicka fakulta, Katedra biologie, Jihoceska
univerzita v Ceskych Budéjovicich; (5) PFirodovédeckd fakulta, Ustav botaniky a zoologie, Masarykova
univerzita, Praha

Zvysena koncentrace tézkych kovi mize mit vliv na nékteré druhy zivocicht, a to bud’
pfimo (poruchy vyvoje, vy$si mortalita) ¢i nepfimo (mén¢ kofisti ¢i naopak absence velkych
predatort), a tim ovliviiuje celou trofickou sit’ vodnich bezobratlych. V nasem projektu jsme se
zamétili na spoleCenstva vodniho hmyzu v Cisté antropogennich biotopech odkalist’ popilku.
Jako kontrolu druhového spoleCenstva v dané oblasti jsme pak pouzili rovnéz clovékem
vytvotrené biotopy: piskovny, kaolinové doly, kamenolomy ¢i dulni propady. Celkem na 20
lokalitich (10 odkalidt’ a 10 ,,piskoven®) ve vychodnich a severnich Cechach jsme provedli
analyzy tézkych kovil ve vod¢ a v substratu. Analyzy prostfedi ukdzaly, ze vétSina kovl v
substratu je signifikantné vys$si v odkalistich popilku (As, Ba, Cr, Cu, Ni, Se a V), avSak ve vodé
byla signifikantné vyssi pouze koncentrace Al a Se. Zaroven jsme porovnavali spoleCenstva
vodnich bezobratlych ve dvou typech biotopt s cilem zjistit, jak moc jsou ovlivnéna tézkymi
kovy. K odchytu vodnich bezobratlych byly pouzity bézné metody: kuchyisky cednik, past na
principu vrse, krabicova past a svételna past. Z nasich vysledkt vyplyva, ze napt. u jepic, vazek
a chrostikii byla vys$si druhova diverzita na kontrolnich lokalitich, tedy v biotopech
nezatizenych tézkymi kovy. Na druhou stranu napf. u brouki byla druhova diverzita stejna v
obou typech prostfedi. Zaroven se ale vétsinou lisila spolecenstva jednotlivych skupin, pfi cemz
na odkalistich byli vice biotopovi specialisti. Tento trend byl silné¢ ovlivnén sukcesi na
jednotlivych lokalitich. Béhem naSeho pruzkumu jsme nasli i nékteré druhy z Cerveného
seznamu, napt. vodomila Anacaena bipustulata, potapnika Hydrovatus cuspidatus ¢i plavéika
Haliplidius confinis. Nase vysledky tedy ukazuji, Ze i takto siln¢ antropogenni biotopy zatizené
tézkymi kovy mohou poskytovat dilezité biotopy, a to pfedev§im druhlim vazanych na rané
sukcesni stadia ¢i na oligo- az mesotrofni vody.

PREDNASKA
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Two new species of shrews (Crocidura; Mammalia: Soricidae) from Ethiopia, and a review
of shrews from the country

KONECNY A. (1), HUTTERER R. (2), MEHERETU Y. (3), BRYJA J. (1,4)

(1) Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno, (2) Zoological Research Museum Alexander Koenig, Bonn,
Némecko; (3) Department of Biology and Institute of Mountain Research & Development, Mekelle
University, Mekelle, Etiopie; (4) Ustav biologie obratlovcii AVCR, Studenec

Thanks to a substantial variety of unique habitats (heterogeneity related to presence of the
Great Rift Valley and Ethiopian highlands), the country of Ethiopia hosts an outstanding level of
biodiversity and endemism. This is true for small mammals as well, including the white-toothed
shrews (Crocidura), whose diversity is still not understood sufficiently. Two new species are
defined from Ethiopia, based on genetic and morphological data of recently collected specimens
(using cytochrome b barcoding and skull morphology data). The first is known from a single
locality in south-western Ethiopia and resembles C. turba, a species from other East African
mountains. The second has been collected from northern Ethiopian highlands at altitude of
3100-3780 m a.s.l. (mosaic of Afroalpine meadows, Erica, Helichrysum and Hypericum).
Comparisons are provided with other species known to occur in the country. A tentative list of
30 species of shrews known from the territory of Ethiopia is provided, 14 of which are currently
considered to be endemic to Ethiopia. The endemic shrew fauna consists of forest and montane
species known to occur within an altitudinal range of 1200-4050 m a.s.l. The remarkable
number of endemic Crocidura species shows that the Ethiopian Plateau is an important centre of
diversity and adaptive radiation of the genus. Current molecular data suggest that a majority of
endemic Crocidura species form a monophyletic clade that diversified in Ethiopia and served as
a source for southward colonization of other East African regions.

The research was supported by the Czech Science Foundation, project no. 18-17398S.

PREDNASKA

Seasonal changes of antioxidant capacity in honeybee, Apis mellifera L.
KoNuPKOVA A., HURYCHOVA J., KUNC M., HYRSL P., DOBES P.
Department of Experimental Biology, Section of Animal Physiology and Immunology, Faculty of Science,
Masaryk University, Brno

There are two different populations of honeybee (Apis mellifera 1L.) workers in our
temperate climate, short-living summer population and long-living winter generation. Summer
bees live from several days to few weeks; however, winter honeybees must survive the whole
winter season which means to stay alive for several months. Except their life span, both
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honeybee populations differ for instance in the pressure of pathogens and the oxidative stress
they have to face. Oxidative stress arises in case of disbalance between the production of
reactive oxygen or nitrogen species and antioxidants. It leads to cell degradation which can
result in senescence of organism. In honeybees, many antioxidant mechanisms are present to
protect the organism against oxidative stress. The antioxidants are diverse group which includes
three basic types: enzymatic, non-enzymatic and hormonal antioxidants. All of them could
affect the honeybee longevity.

We used fluorescent method called oxygen radical absorbance capacity (ORAC) to measure
a total antioxidant capacity of honeybee haemolymph. The antioxidant capacity was followed in
honeybees for almost two years in a row. We observed the higher level of antioxidants in
summer populations. This could be caused by the fact that summer bees feed on plants which
serve as an important source of dietary antioxidants. Interestingly, the same haemolymph
samples were analysed also by electrophoresis to determine the level of vitellogenin, the yolk
protein with antioxidant and other properties. Unlike the total antioxidant capacity, vitellogenin
was found to be increased in the winter bee generation. Our results suggest that summer and
winter honeybee population are protected by different types of antioxidants and detection of
their level could help us to evaluate honeybee longevity.

This project was funded by NAZV grant number QK1910286.

POSTER

Motyli v téméi kompletnim stiedoevropském ekosystému: Pét let refaunacniho projektu v
Milovicich
KonviCckA M. (1), RicL D. (2), VODICKOVA V. (1), BENES J. (3), JIRKU M. (3,4)

(1) Prirodovédecka fakulta Jihoceské University,va'eské B:udéjovice; (2) Holikova 470, 25401 Jilové u
Prahy, (3) Biologické Centrum AV CR; (4) Ceska krajina o.p.s., Kutna Hora

Refaunace stanovist’ velkymi bylozravei obnovuje pfirodni procesy, které predtim, nez jsme
megafaunu vybili, umoziiovaly existenci bohatych spoleCenstev rostlin a zivocichd. Prakticky
vSechny druhy nasi pfirody se vyvinuly ve svété¢ ovliviiovaném velkymi zvifaty. Bez jejich
pfitomnosti je ochrana pfirody odkdzana na netinosné drahou a dlouhodobé neudrzitelnou
"zahradnickou" péci o stanoviste.

Podporuji to vysledky monitoringu dennich motylt v byvalém vojenském prostoru
Milovice-Mlada, prvnim lokalité v CR, udrzované smisenymi stady koni a turii. Po opusténi
uzemi armadou zmizely nejcitlivéjsi druhy naruSovanych substrati. Soubézné ptibylo

teplomilnych ruderalnich druht, ktefi pozitivné reagovali na teplejsi klima poslednich dekad.
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Néavrat megaherbivorti rychle piestavél motyli spoleCenstva. Klesly abundance motyli
sukcesné degradovanych travnikl a kiovin, vzrostly abundance motylti vyvojové vazanych na
kvéty a plody dvoudéloznych (vcetné prioritniho modraska hofcového, vazaného na kvéty hotfce
kiizatého). Vzdor této restrukturaci zadny druh nevymizel, ¢emuz vdéfime rdznorodé
stanovistni struktufe.

Byt’ tradi¢ni "zahradnicka" péce o drobné lokality neztrati svij vyznam, obnova troficky
kompletnich ekosystému pfedstavuje schidnou variantu pro ochranaisky management vétsich
uzemnich celkd. Jen ona miZze udrzet evolucni potencial evropské ptirody tvari v tvar vyzvam,
jako je probihajici zména klimatu.

PREDNASKA

Perlorodka #i¢ni, staré a nové vyzvy
KORABEK O.

Agentura ochrany prirody a krajiny Ceské republiky, Praha-Chodov

Perlorodka ti¢ni (Margaritifera margaritifera) je velky druh mlze, obyvajici oligotrofni a
rozpusténym vapnikem chudé toky s Cistym, Stérkopiscitym dnem. Takova stanovisté jsou v celé
Evropé siln¢ ohrozena a vesmés znacné poskozena, navic diky parizitickému zptisobu zivota
larev je pro perlorodku nutnosti i odpovidajici rybi fauna na lokalitach jejiho vyskytu. VétsSina
stfedo- a zapadoevropskych populaci se nedokéze pfirozené¢ obnovovat a vymird, Spatnd je
situace i na mnoha mistech na severu Evropy. Pro okamzité¢ udrzeni druhu jsou tak klicové
rozsahlé umélé odchovy, umoznujici mlad’atim prezit kritickou fazi Zivota po odpadnuti z
vétsing lokalit degradovana v dusledku splachti jemnych sedimentd z poli, cest, erodujiciho
odvodnéni a dal§ich zdroji. V Ceské republice b&zi uz tieti realizaéni obdobi zachranného
programu pro perlorodku fi¢ni, ale kriticky je nutné uznat, ze pravé problémy s jemnymi
sedimenty a erozi se nedafi feSit. K tomu se nyni ptidava vliv klimatickych zmén v podobé
kritického nedostatku vody. V piispévku budou pravé tyto vyzvy blize piedstaveny. Ve své
komplexité je ochrana perlorodky a jejiho prostiedi kromé péce o Zivotni prostiedi i druh také
otazkou komunikace, ziskavani spojencii a lobbovani. AOPK CR nyni hleda nového &lovéka na

pozici koordinatora zachranného programu perlorodky fi¢ni v CR.
PREDNASKA
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Stiredoevropska kiiZovatka a postglacialni expanze smérem na jih u $Sneka Monachoides
incarnatus (Gastropoda: Pulmonata: Hygromiidae)
KosovA T. (1), KORABEK O. (2), JURICKOVA L. (1)

(1) Katedra zoologie, PFF UK, Praha, (2) Katedra ekologie, Pi'F UK, Praha

Zmény druhovych aredlti béhem posledniho glacidlu a holocénu jsou zdsadni pro chapéni
dynamické povahy biodiverzity. Suchozemsti plzi diky schrankdm zachovéavajicim se v
(sub)fosilnim zdznamu nabizeji moznost propojit poznatky molekuldrni fylogeografie s ptimymi
je hojny euryvalentni plz omezeny smérem na zapad i vychod jen na stiedni Evropu. V kvartérni
paleorekonstrukci se pouziva jako jeden z dulezitych indikatort lesa. V holocénu se vsak M.
incarnatus velmi dobfe prizpusobil lidskému vlivu a je schopen pouzivat ndhradni ruderalni
stanovisté v urbannich a suburbannich zonach. Prvni vysledky fylogenetickych analyz
(mitochondrialni gen pro cox1) naznacuji piivod a glacialni refugia M. incarnatus jizn¢ od Alp a
kolonizaci Ceské republiky dvéma skupinami od zépadu a jihovychodu. Piekvapivé se ale jevi,
7e balkénska &ast jeho arealu, sahajici a% po Recko a Bulharsko, je vysledkem kolonizace ze
severu. Tuto hypotézu chceme ovéfit dalSim snimkovanim v kritické oblasti vychodniho
Balkanu, kam by méla tato kolonizace dale smétovat. U stitedoevropskych plzi by byl takovy
typ kolonizace, ze severu na jih, zcela unikatni. V kombinaci s vysledky piedchozi studie Helix
pomatia slibuje projekt prvni mezidruhové srovnani fylogeografickych déjin u sttedoevropskych

suchozemskych plzi s podobnymi distribucemi a ekologickymi pozadavky.
PREDNASKA

Expresni variabilita a adaptace hemoglobinu nornika rudého
KoTLiK P. (1), DVORAKOVA V. (1), HORNIKOVA M. (1,2), NEMCOVA L. (1), MARKOVA S. (1)

(1) Ustav zivocisné fyziologie a genetiky AV CR, Libéchov; (2) PFirodovédeckd fakulta PFF UK, Praha

Nesynonymni mutace zpusobujici funkéné vyznamné zmeény struktury proteind jsou dobie
znamym zdrojem adaptivni fenotypové variability. Pfibyva vSak dikazt, ze fenotypovy projev
gentl ¢asto navic ovliviiuji také mutace v regulacnich oblastech ménici miru exprese genti a tim
koncentraci proteinu v buiice. V piipadé, ze je takova regulani mutace s nesynonymni mutaci
ve vazbé, muze pusobenim selekce dojit ke vzniku adaptivnich rozdili v expresi funkéné
odlisnych alelickych variant proteinu. Zde jsme pouZili metodu RT-qPCR k otestovani rozdila v
expresi alternativnich, funkéné odlisnych alel genu pro hemoglobin nornika rudého. Nornici z
ruznych lokalit v Evropé mohou nést jeden ze dvou typti hemoglobinu, HbF nebo HbS, které se
lisi jednou jedinou nesynonymni mutaci v genu pro podjednotku beta. Jiz diive jsme ukazali, ze
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nornici nesouci HbF maji ¢ervené krvinky odolnéjsi viici oxidaénimu stresu nez nornici nesouci
HbS, coz je zpusobené pravé tou jedinou nesynonymni zaménou, konkrétné Ser za Cys na
pozici 52 v podjednotce beta hemoglobinu HbF. ProtoZe je gen pro podjednotku beta u nornika
duplikovany, ptfi¢emz ob¢ paralogni kopie mohou na pozici 52 obsahovat jak Ser tak Cys,
zajimalo nas, jak se oba geny lisi mirou exprese a tim svym podilem na syntéze hemoglobinu, a
jestli se n&jak 1isi exprese jednotlivych genl v zavislosti na genotypu. Zjistili jsme, Ze prvni z
obou genovych kopii, HBB-T1, je vzdy vyrazné vice exprimovana nez ta druha (HBB-T2), a
podili se tedy na syntéze podjednotky beta rozhodujici mérou (cca z 85%). Nase méfeni vSak
také ukazala, ze je gen HBB-T1 vice exprimovany kdyz obsahuje Cys nez kdyz nese Ser, a to
jak v absolutni mife, tak v poméru k HBB-T2. Takové konzistentni rozdily v genové expresi
mezi nositeli HbS a HbF naznacuji, ze geny pro podjednotku beta nornika jsou piikladem
regula¢niho genetického polymorfizmu ovliviwyjiciho relativni expresi funkéné odlisnych
proteinovych alel a predstavujiciho tak mozny zdroj adaptivnich fenotypovych zmén.

PREDNASKA

Recategorization of cockroach mating behaviour
KOTYKOVA VARADINOVA Z. (1,2), KOTYK M. (1), DVORAK T. (1)

(1) Department of Zoology, Charles University, Prague; (2) Department of Zoology, National Museum,
Prague

Highly ritualized sexual behaviour of cockroaches is spectacular phenomenon.
Traditionally, three different mating types are recognised. To better understand their
evolutionary relationships, we explored diversity of courtship and mating behaviour in family
Blaberidae; the only cockroach family where all three mating types are present. We report
descriptions of mating patterns in 21 Blaberidae species, 16 of them haven’t been examined
before. Qualitative behavioural elements of our data and additional 17 species from the literature
were analysed with multidimensional statistical methods. As opposed to three traditionally
recognized mating types, only two clusters were consistently supported by analyses and
biological interpretations. Therefore, we propose to distinguish two types of cockroach mating
patterns: ancestral type which is identical with former type A and derived types which include
former types B and C as well as other cases which are not clearly attributable to ancestral type.

In addition to that, intrageneric diversity in mating pattern was recognized for the first time.
POSTER
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Funkéni diverzita bezobratlych predatori v jableénych sadech
KovARIKOVA K.

Vyzkumny ustav rostlinné vyroby, Praha

Prostiedi ovocnych sadii mé potencial poskytovat ptiznivé podminky pro zivot ¢lenovet,
ktei mohou byt uzitedni pii regulaci $kidct. V soudasné dobé v Ceské republice existuji dva
systémy ochrany proti Skiidcim v sadech - integrovany (IPM) a ekologicky systém (BIO).
Cilem této prace bylo monitorovat vyskyt a aktivitu n€kolika skupin predator v 6 sadech a
vyhodnotit, zda se 1i§i vzhledem ke zvolenému rezimu ochrany. Analyzou posttikovych plant
bylo zjisténo, ze sady s IPM rezimem byly vystaveny postiikim 2x Castéji nez sady v rezimu
BIO, pii¢emz skladba pouzivanych aktivnich latek byla odlisna. Dalo by se predpokladat, ze se
provadéna ochrana projevi také v atraktivité jednotlivych sadt pro bezobratlé predatory. Sady se
nachazely na 4 lokalitdch - v jiznich (BIO), severnich (BIO, IPM) a vychodnich Cechach (IPM)
a na lokalité v blizkosti Prahy (BIO, IPM).

Aktivita predatortt byla sledovana pomoci metody predacnich kartiek. Pocetnost a
zastoupeni jednotlivych skupin predatord byla monitorovana metodou sklepavani a dopliikoveé
pomoci lepenkovych pasek. Obcasné byla instalovana kamera s no¢nim vidénim a provadéna
no¢ni pozorovani piimo v sadech (data nejsou zahrnuta v celkovém hodnoceni). Sledovani
probihalo v letech 2016— 2018 jednou mési¢né od kvétna do zaii (1950 hodnot).

Ziskané vysledky naznacuji, ze pocetnost a druhova diverzita bezobratlych predatori byla
vyssi v ,,BIO“ sadech. Stejné tak i celkova predacni aktivita. Predacni aktivita se zvySovala v
sadech, kde byli pritomni Skvofi. Tento fakt byl podpoten také ptimym pozorovanim v sadech a
zaznamy z kamery. Vyznam Skvort v sadech byva podceiiovan i ptesto, ze se hromadi studie
prokazujici opak. Vliv postiiki na vyskyt Skvorti v sadech prokdzan nebyl, stejné¢ jako u
pavoukovci a zlatoocek. Signifikantné vétsi abundance v ,,BIO* sadech byla zjisténa u dravych
plostic, patetick a slunéckovitych broukl, kromé s. vychodniho (Harmonia axyridis), které
bylo k postiikiim indiferentni.

Vyzkum byl podporen grantem MZe RO0418.

POSTER
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Co nam mohou stabilni izotopy prozradit o potravnich preferencich saproxylickych
brouki?
KozeL P. (1,2), SEBEK P. (2), LEPOINT G. (3), CizEK L. (1,2)
(1) Katedra zoologie, PFF JU, Ceské Budéjovice; (2) Entomologicky tistav AV CR, Ceské Budéjovice; (3)
Unit of Oceanology, University of Liége

troficka troven, neboli potravni gilda, tedy informace o tom, ¢im se brouci zivi. Casto ale
informace o potravni gildé pochézi ze starsi literatury nebo se jedna o domnélé piedpoklady o
potravé podle vyskytu druhu na uréitém mikrostanovisti.

Jako alternativniho zdroje informaci o potravni Grovni lze vyuzit analyzy stabilnich izotopt
ve tkanich organismil. Pomér stabilnich izotopti ve tkanich organismi se 1i§i v zavislosti na typu
vyzivy. Primarni producenti (napf. stromy) maji obsah stabilnich izotopti ve svych tkanich
nizky. Naopak organismy ucastnici se dekompozi¢niho procesu nebo predatoti maji ve svych
tkanich obsah stabilnich izotopi vyssi. Na zaklad¢ znalosti obsahu stabilnich izotopd ve tkanich
tak lze sefadit i druhy saproxylickych broukt podél gradientu rozkladu dieva.

Pro zjisténi zakladnich potravnich preferenci vybranych broukd byla provedena izotopova
analyza stabilnich izotopti 13C a 15N. Brouci byli sbirani na jedné lokalité (okoli obce Hluboka
nad Vltavu, predevSim Stard obora). K analyze byly pouzity krovky jako tkan stabilni,
nepodléhajici zméné poméru tézkych izotopi nasledkem cinnosti metabolismu. Bylo
analyzovano téméf 150 vzorkli broukii a kontrolnich substrati pomoci hmotnostni

spektrometrie. Vysledky poskytuji prvni pohled na vztah broukt k jejich potravnim zdrojim.

Vyzkum byl podporen grantem GAJU (011/2019/P)

PREDNASKA

Vliv pozemni dopravy na vlka obecného
KRAJCAT. (1,2,7), ANDRASIK R. (3), URBAN P. (4), KALAS M. (5), KUTAL M. (6,7), SEDONIK J.
(3), BiLM. (3)

(1) Katedra ekologie a zivotniho prostiedi, Univerzita Palackého v Olomouci, Prirodovédna fakulta; (2)
AOPK CR, Praha; (3) Centrum dopravniho vyzkumu, v. v. i., Olomouc; (4) Univerzita Mateja Bela v Banské
Bystrici, Banska Bystrica; (5) Sprava NP Mala Fatra, Varin; (6) Mendelova univerzita v Brné, Brno; (7)
Hnuti DUHA Olomouc, Olomouc

Vik se v Ceské republice vyskytoval do roku 2014 jen okrajové a nebyla tak moznost
dostateén& zkoumat jeho vztah viiéi dopravé v CR. Vétsina zaznamiti vyskytu vika pochazela z
karpatské oblasti. Od roku 2014 oviem zadala riist populace na severo-zapadé Ceské republiky,

s ¢imz zacalo piibyvat jednak zdznamt o pozorovani vlki z automobilt, tak i usmrcenych vk
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na cestach. Od roku 2012 na tzemi CR existuje 7 potvrzenych zaznami usmrcenych vlki na
silni¢nich komunikacich.

Pro ugely prostorovych analyz byla pouZita dvéryhodna nélezova data z Ceské republiky a
ze Slovenska. Jako vstupni proménné byly pouzity: Vzdalenost od lesa, hustota stromd,
vzdalenost od zdroji vody, sklon terénu, hustota budov na hektar, vzdalenost od budov, mira
celkové zastavénosti plochy, vzdalenost od nejvytizengjSich komunikaci (dalnice, rychlostni
komunikace a silnice I. tfidy) a vzdalenost od silnic II. a III. tfidy.

I kdyz je stfedni Evropa pokryta hustou siti silnic a dalnic, ukazuje se, ze vlk je velmi
prizptsobivy zivocich, ktery je schopen zit v blizkosti rusnych cest, pokud ma dostatek ukryta
ve formée lest. Piikladem toho jsou vlci zijici v blizkosti velkych evropskych mést jako Varsava
nebo Berlin. Fakt, ze ptibyva pozorovani vlkl z dopravnich prostfedkii, mize znamenat, ze vlk

bere automobil jako obvyklou soucast krajiny a nemusi si ho davat do souvislosti s clovékem.
PREDNASKA

Haplogynni pavouci jako modelova skupina pro analyzu vzniku a evoluce holokinetickych
chromozomi

KRALJ. (1), FORMAN M. (1), KORINKOVA T. (1), REYES LERMA A.C. (1), HADDAD C.R. (2),
MUSILOVA I. (1,3), REZAC M. (3), AviLA HERRERA I.M. (1), THAKUR S. (1), DIPPENAAR-
SCHOEMAN A.S. (4), MAREC F. (5), HOROVA L. (6), BURES P. (6)

(1) Prirodovédeckd fakulta Univerzity Karlovy, Praha, Ceskd Republika; (2) Univerzita v Bloemfonteinu,
Jihoafrickd Republika; (3) Vyzkumny iistav rostlinné vyroby, Praha, Ceskd Republika; (4) Univerzita statu
Venda, Thohoyandou, Jihoafrickd Republika; (5) Entomologicky iistav, Biologické centrum AV CR, Ceské
Budéjovice, Ceskd Republika; (6) Prirodovédecka fakulta Masarykovy Univerzity, Brno, Ceskd Republika

Pavouci jsou extrémné diverzifikovanym zivo¢isnym fadem. Dosud bylo popsano vice nez
48 000 druhu, ¢lenicich se do n¢kolika zakladnich vétvi (sklipkosi, sklipkani, haplogynni a
entelegynni dvouplicni pavouci). Prezentovany vyzkum byl zaméfen na cytogenetiku
haplogynnich pavoukt nad¢eledi Dysderoidea a ptibuznych skupin. Podle nasich vysledki je
autapomorfii této nadceledi holokinetickd stavba chromozomi. Tyto zvlastni chromozomy
postradaji standardni centromeru. Vznikaly konvergentné u riznych skupin rostlin a zivo€ich,
jejich vznik neni dosud vysvétlen. Podle nasi hypotézy byl ancestralni samci karyotyp
Dysderoidea tvofen tfemi pary chromozomi a chromozomem X (syst¢ém XO0). Karyotypy
Dysderoidea jsou velmi diverzifikované, béhem evoluce skupiny dochazelo casto k
fragmentacim chromozomu, a to i pohlavnich, v nékterych vétvich byl dokonce pozménén
prubéh meiotického déleni (invertovana meioza). Rozpadem pivodniho pohlavniho
chromozomu X vznikly systémy slozené az z osmi chromozomii X. Prestavby chromozomu se

mohly uplatiiovat v reprodukéni izolaci druhd. Analyza nadceledi Caponioidea (sesterska vétev
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Dysderoidea) ukazala, ze jeji zastupci maji standardni stavbu chromozomt. Podle naSich
vysledkii se Caponioidea vyznacuji obrovskymi genomy a pocty chromozomid jakoz i
komplikovanymi systémy pohlavnich chromozomti. Tyto charakteristiky interpretujeme jako
disledek jedné ¢i dokonce dvou polyploidizaci genomu u piedkit Caponioidea. Predpokladame,
ze holokinetické chromozomy vznikaly po téchto polyploidiza¢nich udalostech, a to
mnohoCetnymi fuzemi chromozomu, které byly doprovazeny ztratou ftady sekvenci a
chromozomovych segmentl a tedy zna¢nou redukci velikosti genomu. Tento proces byl také
doprovazen expanzi kinetochoru na vétsSinu povrchu chromozomu. Pohlavni chromozomy
neptedstavuji patrné¢ velkou ptekdzku pro polyploidizaci genomu u pavoukd, a to diky
specifickym meiotickym mechanismiim, které u téchto Clenovci usnadnuji integraci kopii
pohlavnich chromozomi do genomu.

PREDNASKA

Comparative study of bite force in mammals with extremely well-developed chewing
apparatuses, the African mole-rats (Bathyergidae, Rodentia)

KRrAUS A.M.B., LOvY M., OKROUHLIK J., SUMBERA R.

PiF JU, Ceské Budejovice

African mole-rats are subterranean rodents that spend most of their lifespan in complex
burrow systems in various soil types throughout Sub-Saharan Africa. As digging is their most
typical and energetically a rather demanding activity, they possess a well-developed digging
machinery, varying in physical appearance and characteristics which is necessary for the
excavation of burrows and for searching food underground. Bathyergids employ two types of
digging strategies: chisel tooth digging and scratch digging. Chisel-tooth diggers use their
procumbent incisors as a chisel to break up, loosen, and dig through soil, whereas scratch-
diggers use their strong forearms and robust claws to scratch away the soil. Scratch digging is
typical for the solitary genus Bathyergus, while the other five genera are chisel-tooth diggers.
Especially in heavy, compact soil, chisel-tooth digging is thought to be more advantageous in
soil excavation, which, however, requires a high biting performance. Compared to terrestrial
rodents (e.g. Rattus norvegicus), African mole-rats exhibit morphological adaptations for high
bite forces at the skeletal and muscular level for both the skull and jaw proxies. For instance, in
the naked mole-rat Heterocephalus glaber, these masticatory muscles can make up to 25 % of
the entire muscle mass. In the study we’ve tested the effect of body mass, digging strategy,
sociality, sex, and breeding status on bite force in 442 specimens of nine African mole-rat
species, representing all genera. We are expecting higher bite force in bigger species, a potential

effect of sex (males are usually bigger in bathyergids). Furthermore, we hypothesize, that chisel-
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tooth diggers have higher bite force values relative to their body mass than scratch diggers of
similar body mass and that in social species breeders show higher bite force values than non-
breeders. The dataset is currently being analyzed and statistical interpreted and preliminary

results will be presented.
PREDNASKA

Altitudinal and latitudinal distribution of two Phaneroptera species (Orthoptera,
Tettigoniidae) in the Western Carpathians

KRISTIN A., CERNECKA L., JARCUSKA B.

Institute of Forest Ecology SAS, Zvolen

Two species of genus Phaneroptera are living sympatric and partially syntopic in Central
Europe, but robust distributional data are missing till now. In the last decades, both species (P.
falcata, P. nana) are considered expanding northwards throughout the Europe. The eurosiberian
species P. falcata is widely distributed in Europe from northern Greece in the South to 56.14N
latitude in Latvia, while smaller pontomediterranean P. nana reaches only Central Europe with
some isolated occurrences in Central Czech Republic and SW Germany (50.12N). In 1994-
2019, during regular Orthoptera mapping in Slovakia, we checked ca. 1900 localities in 99% of
all 430 quadrats of Databank Fauna in Slovakia. P. falcata was found in 689 sites (61.2% of all
quadrats) in all latitudes, while P. nana only in 161 sites (20.9 %), mostly in warmer Pannonian
area, penetrating in higher latitudes only along the rivers. Both species co-occurred in 57 sites
(10.2 % DFS). P. falcata was found in wide altitudinal gradient between 95 and 1160 m a.s.1.
(mean+SD = 403+£201 m a.s.l.), when P. nana was discovered in lower altitudes only up to 520
m a.s.l. (184492 m a.s.l.). Mapping (in July-September 2016-2019) in the riparian vegetation of
three rivers with south—northern orientation (Vah, Nitra, Hron, n = 16 sites for each) has proved
also the preference of lower altitudinal and latitudinal sites in P. nana (up to 48.969N, 18.145E).
Up to this latitude, P. falcata was found in higher elevated sites with the shrubland and forest
edges. In riparian vegetation, it occurred mostly in upper river parts in higher altitudes and
latitudes. Preferred habitat and surrounded plant/woody species were analysed within all study

sites.

The study was supported by VEGA grants No. 2/097/16 and 2/076/19.

PREDNASKA

111



Abstrakta prednasek a posterii

Analyza ¢asoprostorovych zmén genetické variability a struktury populace rysa ostrovida
na Slovensku

KROJEROVA J. (1,2), TURBAKOVA B. (1,3), BARANCEKOVA M. (1,4), BoibA M. (5), DUucA M. (5,6),
KLINGA P. (7,9), KuBALA J. (8,9), KUTAL M. (5,6), TAM B. (10,11), TESAK J. (12), KOUBEK P.
(1,13)

(1) Ustav biologie obratloveii AV CR, Brno; (2) Ustav zoologie, rybdistvi, hydrobiologie a véelaistvi, AF
MENDELU, Brno; (3) Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno, (4) Ustav infekcnich chorob a
mikrobiologie, VEU, Brno, (5) Hnut{ DUHA, Olomouc; (6) Ustav ekologie lesa, LDF MENDELU, Brno; (7)
Katedra fytologie, LF TU vo Zvolene, Zvolen, (8) Katedra aplikovanej zoolégie a manazmentu zveri, LF TU
vo Zvolene, Zvolen, (9) Diana — Vyzkum karpatskej fauny, (10) Narodna ZOO Bojnice; (11) Fakulta
agrobiologie a potravinovych zdrojov, SPU v Nitre, Nitra, (12) WWF Slovensko, (13) Katedra myslivosti a
lesnické zoologie, FLD CZU, Praha

Geneticka variabilita kockovitych Selem je obecné nizkd, coz je vysledkem evoluce a
dlouhodobého antropogenniho tlaku na jejich populace. Abychom mohli hodnotit soucasny
vyvoj karpatské populace rysa ostrovida a identifikovat pfipadné negativni faktory ohrozujici
jeji Zivotaschopnost (pokles genetické variability, fragmentace krajiny) je nezbytné sledovat
Casoprostorové zmény genetické variability. Jako zdroj genetického materialu z minulosti je
mozné vyuzit muzejni exponaty. V letech 2016-2018 jsme postupné navstivili depozitare
nejvyznamngj$ich muzei a jinych instituci v Ceské a Slovenské republice, které vlastni exponaty
rysa ostrovida. Z rGznych typi exponati (lebky, kostry, kize, dermoplasty) jsme odebrali
vzorky genetického materialu. Celkem jsme ovzorkovali 193 rysich lebek, 8 koster, 9 kuzi a 2
dermoplasty. Nasledné¢ byla z téchto vzorkd izolovana DNA a provedena genotypizace s
vyuzitim 15 mikrosateliti a markeru amelogeninu pro urceni pohlavi. Geneticka analyza byla
uspésna u 144 lebek, 7 kuzi a 6 koster, tedy u 158 vzorkl z celkového poctu 212 vzorku (74,5
%). Nejvic vzorkd (106) pochazelo z let 19481979, pficemz vzorkovani pokrylo celé tizemi
Slovenska. Tento dil¢i dataset byl srovnan se souborem recentnich vzorkd z let 2000-2019
(celkem 104 vzorkl) z riznych oblasti Slovenska. Cilem bylo zjistit, zda a pfipadné jak, se
geneticka variabilita zménila a také zda doSlo ke zménam v genetické struktufe populace
vzhledem k neustale nartstajici fragmentaci krajiny vlivem intenzifikace dopravy a vystavby
silni¢ni a dalni¢ni sité¢ na Slovensku.

PREDNASKA
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Monitoring araneofauny chranenych uzemi v inund¢nej oblasti Dunaja
KRUMPALOVA Z., ONDREJKOVA N.

FPV Univerzita Konstantina Filozofa, Nitra, Slovensko

Vyskum mokradovych biotopov ma v celoeurépskom meradle prioritu. Hodnotenie
biotopov prostrednictvom pavikov (Araneae) je jednym zo zakladnych ukazovatelov stavu
Studovaného prostredia.

Material sme zbierali na 5 plochach — L¢él, Apaly, Dobrohost, Kralovska Luka a Bodiky. Tri
plochy su idnetické s plochami dlhodobého vyskumu pocas vystavby a spustenia VD
Gabcikovo. V minulosti na plochach prebehli vyznamné, antropogénne zasahy. Prislo k poklesu
hladiny podzemnej vody a naslednému odlesneniu habitatov. V roku 2019 sme zacali robit’
monitoring tychto ploch. Doposial’ sme zozbierali 878 jedincov pavikov (zemné pasce, smyky,
oklepy a individualny zber).

Ostrov Velky Lél bol rozdeleny na 3 plochy, a to breh Dunaja, pasienok a prieto¢né rameno.
Zaznamenali sme tu 28 druhov. Prieto¢né rameno sa ukazalo ako druhovo najbohatsie, kde
eudominantné zastipenie mali 7. extensa a S. hamata. V povodnych porastoch viby na brehu
Dunaja predominovali M. vatia, D. uncinata a T. extensa.

Na ploche Apaly (revitalizované nizinné luky) sme zistili 19 druhov. Dominantnym druhom
bol T. extensa, jedince z rodov Thanatus, Philodromus a D. dorsata. Na lokalite Dobrohost’
(topol'ovy les), sme zistili 36 druhov. V bylinnej etazi prevladali P. mirabilis, T. piger a
Philodromus sp., v epigedne — T. spinipalpis a O. praticola a P. lugubris. Na ploche Kralovska
Iuka (luzny les so zachovanym hydrologickym rezimom), sme zistili 30 druhov pavikov. V
bylinnom podraste predominoval M. vatia, dominantne sa vyskytovali P. mirabilis, D. uncinata,
D. dorsata, A. pyramidalis, T. extensa a P. degeeri; v epigeéne - P. lugubris a dominantné
zastipenie druhy D. concolor, Z. silvestris a O. praticola. V luznych lesoch Bodikov sme
zaznamenali 26 druhov pavukov. V bylinnej etazi dominovali D. dorsata a M. vatia, v epigeone
D. concolor a O. praticola. Struktara spolodenstiev pavikov dobre odzrkadluji podmienky
monitorovanych lokalit.

Vyskum bol podporeny projektom VEGA 1/0604/20.

PREDNASKA
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Influence of garden’s plants on soil mites (Acari, Oribatida) and spiders (Araneae)
KRUMPALOVA Z., STIPCAKOVA L., ONDREJKOVA N.

FNS Constantine the Philosopher University Nitra, Slovakia

Crops influence the species diversity of oribatid mites and spiders in gardens. Gardens may
represent a type of intensively maintained garden for relax, with lawn and thujas; the second
represents a traditional farm garden with an orchard and crops: carrots, beans, onions and
tomatoes. 72 soil samples were analysed and compared. Microclimate relations were also
followed within the research, as well as X-ray spectrometric analysis of the soil was done. All
together 193 adult individuals of oribatids were identified; Tectocepheus velatus sarekensis,
Zetomimus furcatus, Steganacarus striculus and Protoribates capucinus seem to be tolerant
oribatids, which were confirmed in every microhabitats of the garden. On the contrary, some
oribatids occurred in one crop only and specify it. Differences in soil temperature and humidity
under plants can affect occurrence of species spectrum and abundance as well as the type of
crops. In farm garden, we found two rare species of oribatids; this is the second records for the
fauna of Slovakia - Corynoppia kosarovi and Mesoplophora pulchra.

Spiders were collected in five microhabitats in farm garden and in relax garden. We found
there 73 spider species. Gardens are suitable for xerophilous species (steppe character). The
highest disturbance that influence of species spectrum was confirmed in the farm garden; the
smaller was on the lawn. Except of all, we found under the thujas the new spider species for
Slovakia - Tegenaria hasperi, second record of Tallusia vindobonensis, Mermessus trilobatus
and Hoplopholcus forskali that are non-native, so far published only juveniles from Botanical
Garden in KoSice. We can suppose the gardens as urban biota refuge offer appropriate
conditions for distribution of new species; some of them may have the invading character and

are successfully spreading into the nature (e.g. M. trilobatus).

The research was supported by the Slovak Grant Agency, project No. VEGA 1/0604/20.

PREDNASKA

Vliv potravy samce na fitness samice a kompetici spermii u $ténic, Cimex lectularius

KREMENOVA J. (1), BALVIN O. (2), REINHARDT K. (3), WEIG A. (4), OTTI O. (4), BARTONICKA T.
()

(1) Masarykova Univerzita, Brno, (2) Ceskd zemédélska univerzita v Praze; (3) Technische Universitit
Dresden, Dresden, Germany, (4) University of Bayreuth, Bayreuth, Germany

Vybérové parovani ma velky dopad na speciaci, avSak jeho vliv byl zkouman predevsim
pfed samotnym pafenim, mnohem méné¢ pak po ném (vybérové oplodnéni). Vyzkum
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vybérového pafeni dosud piili§ nerozliSoval, zda byla volba partnera ucinéna na zakladeé
ekologickych nebo genetickych faktori. V nasem experimentu vicenasobného parovani jsme
pouzili pét populaci §ténice domaci (Cimex lectularius), parazitujici ¢lovéka nebo netopyry, jenz
Ize krmit i krvi druhého hostitele. Samice a prvni pouzity samec (P1) pochazeli z jedné
populace, ktera byla odlisna od populaci druhych pouzitych samct (P2). P2 samci byli krmeni
jak na svém pfirozeném hostiteli, tak na alternativnim hostiteli (tj. osm kombinaci), diky tomu
jsme byli schopni kvantifikovat relativni vliv genetického (spermie) a ekologického (semenné
vacky) efektu samce na vysledek vybérového oplodnéni. Testy otcovstvi jsme provedli u 10
potomki/tyden/samice napii¢ celou dobou kladeni (n=4351 potomki). Vysledky této prace
ukazuji, ze podil otcovstvi P2 samce se zvySuje s asem od pafeni, z 22 % v 1. tydnu na
prumérné 84 % v 7. tydnu. Déle se ukézalo, ze P2 samci maji vyssi podil otcovstvi v 1. tydnu na
své piirozené dieté bez ohledu na piivod (vybérové oplodnéni), ale v nasledujicich tydnech se
vliv diety na pomér otcovstvi méni s ohledem na linii P2 samct. Vysledky navic odhalili, ze
samice pafené se samci krmenymi na netopyii krvi (bez ohledu na ptivod) maji vyssi fitness
(vetsi pocet oplozenych vajicek a prodlouzenou dobu kladeni). Nase studie tedy doklada
vyznam separace environmentalnich a genetickych vlivii na vybérové parovani a ukazuje, ze v
pribéhu ¢asu nemusi byt vzdy konstantni.

PREDNASKA

The effect of adipokinetic hormone on nutrient levels and locomotion of the greater wax
moth (Galleria mellonella)

KUCERAKOVA N. (1), Kunc M. (1), KODRIK D. (2), HYRSL P. (1), DOBES P. (1)

(1) Department of Experimental Biology, Section of Animal Physiology and Immunology, Faculty of
Science, Masaryk University, Brno; (2) Institute of Entomology, Biology Centre CAS, Ceské Budéjovice

The greater wax moth (Galleria mellonella) is a worldwide distributed parasitic moth. Its
development is tied to beehives, where it causes damage to honey combs, death of larvae and
loss of honey. The larvae of G. mellonella are increasingly being used as a model organism due
to its many advantages, such as an easy manipulation and no legal and ethical restrictions. This
model organism is also used in this study, where we examine an effect of adipokinetic hormone
(AKH) on a nutrition level and larval locomotion.

Adipokinetic hormones in invertebrates are produced in neurosecretory glands called
corpora cardiaca that are localised near the brain. AKH works primarily as an energy-mobilising
hormone; however, its function is pleiotropic and ensures a complex anti-stress response. In
general, it stimulates catabolic reactions and attenuates synthetic reactions. It promotes food
intake, movement, immune and anti-oxidant reactions.
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In this study, the optimal dose of synthetic Manse-AKH (Manduca sexta) used for the
physiological experiments was determined. The natural level of AKH in larval central nervous
system and the half-life of the injected hormone were determined using RP-HPLC as 68.3 fmol
per CNS and 16.6 minutes, respectively. Further, the results showed that concentration of lipids,
proteins and carbohydrates as well as a level of nitric oxide in haemolymph were not affected
within several hours after injection or topical application of Manse-AKH. However, despite our
expectations, the injection of AKH resulted in impaired mobility of G. mellonella larvae which
was measured using FIMtrack method. Manse-AKH reduced travel distance, velocity and time
which the larvae spent by active movement. The reasons and molecular background of this
inhibitory effect remains unknown; however, the future experiments will focus on explanation

of this observation.

This study was supported by grant No. 17-03253S from the Czech Science Foundation.

POSTER

Vliv inkuba¢éni teploty na mozek a schopnost uceni u gekonii
KVERKOVA K., POLONYIOVA A., MARHOUNOVA L., NEMEC P.

Katedra zoologie, PFF UK, Praha

Inkubacni teplota u plazii ovliviiuje celou fadu vlastnosti. Jejimu vlivu na kognici se vSak
vénovalo jen nékolik malo studii, provedenych na Cerstvé vylihnutych jedincich. Neni tak
ziejmé, zda zjisténé efekty pietrvavaji do dospélosti, ani jaky je jejich neuralni substrat. V nasi
studii jsme pouzili gekony Paroedura picta a kazdou snisku jsme nahodné rozdélili do dvou
inkubacnich teplot (24°C a 30°C). Mlad’ata (n=51) pak byla ve 14 dnech testovana v jednoduché
uloze zaméfené na prostorové uceni, v niz se méla naucit najit tkryt ve spravném rameni Y-
bludisté. Poté byla polovina zvifat utracena, byly vypreparovany mozky a pomoci izotropni
frakéni homogenizace stanoven pocet neurontil v koncovém mozku a zbylych ¢astech. Druha
polovina zvifat (n=24) byla v dosp¢losti opét testovana v nové uloze. V obdélnikové aréné byly
umistény Ctyfi ukryty, pti¢emz pozice pristupného tkrytu se v kazdém pokusu ménila, a gekoni
tak byli nuceni fidit se jeho barvou. Nasledn¢ byla zvifata utracena a vypreparované mozky
rozdéleny na 6 casti (Cichové laloky, koncovy mozek, diencephalon, optické tectum, mozecek,
mozkovy kmen), v nichz byl stanoven pocet neuront.

Mlad’ata z niz$i inkubacni teploty vazila méné, skupiny se vSak nelisily velikosti mozku ani
poctem neuronu. Stejné tak se skupiny neliSily v zadném ze sledovanych parametrii uceni,
celkove vsak ,,studeni® gekoni potfebovali k nalezeni Gkrytu vice ¢asu.
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U dospélych gekont uz nebyl velikostni rozdil patrny a skupiny se opét nelisily hmotnosti
mozku ani zadné z jeho ¢asti. Data pro polty neuront zatim nejsou kompletni. Zvitata z vyssi
inkubaéni teploty vsak méla lepéi V}'/kon v uceni — nizsi poéet chyb, vyssi procento volby

Vliv inkubaéni teploty na chovani u téchto gekont tedy pretrvava do dospélosti, ziejmé vSak
neni zprostiedkovan rozdilem v poctu neuront, ale je spiSe dasledkem behavioralniho
syndromu, jelikoz zvifata z ,,teplé* skupiny byla celkove aktivné;si.

PREDNASKA

Habitatové preference jelena evropského na Sumavé a v Krkonogich
LACHOVA B. (1,2), HAZDROVA K. (2), SUSTR P. (3), PETERKA T. (4,5), ROMPORTL D. (1,2)

(1) Vyzkumny ustav Silva Taroucy pro krajinu a okrasné zahradnictvi, v. v. i., Prithonice; (2) Katedra
Jyzické geografie a geoekologie, Prirodovédeckad fakulta, Univerzita Karlova, Praha; (3) Czech Globe,
UVGZ AV CR, v. v. i, Praha, (4) Katedra myslivosti a lesnické zoologie, Fakulta lesnicka a dievarskd, CZU
v Praze; (5) Sprava NP Sumava, Vimperk

Uzemi NP Sumava a Krkonosského NP prochézeji v poslednich letech vyraznymi zménami
krajiny i managementu. Ob¢é izemi s odliSnymi pfirodnimi podminkami poskytuji jedine¢nou
piilezitost pro monitoring prostorové dynamiky populaci jelena lesniho a jejich reakci na zmény
biotopt, vyskyt predatorti i rozdilny vliv antropogenniho ruseni. Aby byla zajiSténa ochrana
dynamicky se obnovujicich porosti a cennych biotopli, je nutné provadét selektivni
management a kontrolovat stavy populaci. Pro management a pochopeni zivotnich strategii
jelena je nezbytna znalost typického habitatu, geoekologickych preferenci a charakter
Casoprostorového vyuzivani uzemi. Data jsou ziskavana pomoci GPS telemetrie, ktera poskytuje
zdroj bodovych dat o vyskytu konkrétnich jedinci. Vysledky casoprostorové analyzy dat z
obdobi let 2006 - 2007 z NPS, NPBW a 2007 - 2018 z KRNAP ukazuji denni i sezénni
proménlivost habitatovych preferenci. V obou tzemich lze identifikovat fadu spole¢nych
trendll, zarovenn mizeme pozorovat rozdily dané odlisnosti pfirodnich podminek i rozdilnym
stupném antropogenni zatéze.

POSTER
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Morfometricka variabilita medzi populaciami Ischnoglossa prolixa (Gravenhorst, 1802)
(Coleoptera: Staphylinidae) vybranych lokalit Dunaja

LANGRAF V. (1), PETROVICOVA K. (2), DAVID S. (3), KRUMPALOVA Z. (3), SCHLARMANNOVA J.
“4)

(1) Ludovita Okanika 14, Nitra; (2) Katedra environmentalistiky a biologie, Fakulta agrobiolégie a
potravinovych zdrojov, SPU, Nitra; (3) Katedra ekologie a environmentalistiky, Fakulta prirodnych vied,
UKF, Nitra; (4) Katedra zoologie a antropologie, Fakulta prirodnych vied, UKF, Nitra

Zmeny vo velkosti tela zivych organizmov v prirodzenom prostredi mézu indikovat’ zmenu
kvality Zivotného prostredia (Brown, 1995). Studie zmien morfometrickych znakov vplyvom
environmentalnych faktorov su nevyhnutné na zlepSenie poznatkov o Struktire populdcii
druhov. Reakcie spolocenstva a druhov stvisiace s charakteristikami viazanymi na gradient
mestskych a vidieckych oblasti sa definuju ako rusivé prvky (Niemela, Kotze 2009). Vyskum
sme uskutoc¢nili od aprila do oktobra v roku 2019 na 2 lokalitach katastralnych uzemi Bodiky
(lokalita 1), Kral'ova luka (lokalita 2) v okoli Dunaja. Pre ziskanie materidlu sme pouzili zemné
pasce. Ako fixa¢nt tekutinu sme pouzili 4 % sol'ny roztok (Novak et al., 1969). Pocas vyskumu
sme ziskali 66 jedincov patriacich k druhu Ischnoglossa prolixa. Lokalita 1 bola zastipena (n =
31 jedincov) a lokalita 2 (n = 35 jedincov). Deskriptivnou $tatistikou sme vyhodnotili dizku
jedincov. Lavostranna Sikmost’ (zaporna) na lokalite 1 naznaCuje prevahu vacsich Cisel
morfometrického znaku v subore dat. Taktiez poukazuje na asymetriu spojent s predlzovanim
znaku (median je vacsi ako priemer). Pravostrannou Sikmostou (kladna) morfometrického
znaku lokality 2 sme poukazali na asymetriu a prevahe mensich Cisel (median je mensi ako
priemer). Teda dochadza k skracovaniu tohto znaku na uvedenej lokalite. Shapiro-Wilksovym
W testom sme potvrdili porugenti normalitu rozlozenia dat dizky jedinca (p-value = 0,006). V
dosledku porusenia normality rozloZzenia dat sme pouzili neparametricky Kruskal-Walisov test,
ktorym sme potvrdili signifikantny rozdiel v dizke jedincov medzi lokalitami (p-value = 0,002).
Rozdiel moze byt ovplyvneny trofickou ponukou lokalit, alebo zastipenim samcov a samic v
populécii.

Tento prispevok vznikol vdaka podpore projektu VEGA:1/0604/20 Environmentdlne hodnotenie Specifickych biotopov
Podunajskej niZiny.

POSTER
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Mysterious leaf insects from tropical forests
LAZUKA A.

Institute of Biology, Biotechnology and Environmental Protection, Faculty of Natural Sciences, University
of Silesia in Katowice, Poland

The family Phyllidae (Insecta, Phasmatodea) contains species of insects which are
characterized by amazing camouflage abilities. They are tropical and live mostly in rain forests.
They have the most remarkable appearance among stick insects. Their body is extremely
flattened and they and are confusingly leaf-alike. Even their appendages look like little leaves.
On their body they have venation similar to that of plants. Leaf insects can mimic a real leaf
being moved by the wind. When the insect walks he sways like a leaf in the wind what confuse
predators. Among the tropical plants there are invisible thanks their mimetic abilities. (Deffosse,
2015).

There are two tribes within Phyllidea family: Nanophylliini and Phylliini. Leaf insects occur
from South Asia through Southeast Asia to Australia. Classification of the phyllids is difficult
due to the small number of individuals and numerous similarities between individual species
(Cumming et al. 2018). For example, of the twelve known species from Borneo, all but two
species are only known from male specimens. In the last few years many new species of leaf
insects have been described from Borneo, Indonesia, Philippines. In 2017 Royce T. Cumming,
Jing V. Leong and David J. Lohman described four new species among the new genus
Pseudomicrophyllium. Based on the head morphology, phylogetic relationships between leaf
insects species were also determined by Friedemann et al. (2012).

Leaf insects are the most mysterious group among phasmids, every year new species of
these beautiful insects are discovered. It is possible that some new species are in amateur
breeding. This is a relatively unknown family of insects and therefore has a huge research

potential.
POSTER
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Potravni aktivita a druhova kompozice mravenci béhem dne/noci v primarnim a
sekundarnim tropickém destném lese na Papui Nové Guinei

LencJ. (1,2), OLiver E. (4), SiL O. (3), REDMOND C. (1,2), NOVOTNY V. (1,2),
Sam K. (1,2)

(1) Katedra zoologie, PFF JU Ceské Budéjovice; (2) Entomologicky tistav AVCR, Ceské Budéjovice; (3)
The Binatang Research Centre; (4) University of Papua New Guinea, Papua New Guinea

Mravenci vyrazné ovliviiuji sv;¢é vnéjsi prostiedi, a to diky svému poctu a teritorialnimu
chovani. Maji tak nepopiratelny vliv na zivot a vyvoj nespocetnych druhti zivocichl a rostlin.
Jsou vyznamnymi predatory, mrchoZrouty a herbivory. Avsak potravni aktivita riznych druht
mravenct se mezi dnem a noci mize vyrazné lisit, a tim i jejich vyznam v ekosystému.

O problematice diurnalni aktivity nebyly z oblasti tropti publikovany témét zadné prace. K
vyplnéni této mezery v poznani jsme v ramci exkurze Tropické ekologie provedli experiment,
jehoz cilem bylo zjistit: (1) zda se potravni aktivita arborealnich a zemnich spolecenstev 1isi v
ramci dne a noci a (2) zda se béhem tohoto obdobi méni i druhova kompozice. Prace byla
provedena v primarnim a sekundarnim tropickém de$tném lese na Papui Nové Guineji. Sbér dat
probihal v srpnu 2019. V ramci experimentu jsme nahodné vyznacili 8 transekti dlouhych 50
metril (4 v primarnim a 4 v sekundarnim lese). Kazdy transekt se sklddal celkem z 5 para
potravnich navnad, pficemz prvni navnada byla umisténa vzdy v prsni vySce na kmeni stromu a
druha na zemi zhruba 2 metry od daného stromu. Takto vzniklé pary byly od sebe vzdaleny 10
metrl. Jako navnada byl pouzit tuinak v oleji. Experiment probihal od 9. do 12. hodin a od 21. do
24. hodin. Pti kontrole byly odhadnuty abundance nalezenych morfotypi a bylo sebrano
minimélné 5 jedinct od kazdého morfotypu k budouci identifikaci.

Vysledky prace ukazaly, ze aktivita mravenctu byla signifikantné vyssi pfes noc nez pies
den. Tento trend byl pozorovan pouze u zemnich spolecenstev, nikoliv vSak u spolecenstev
arborealnich. Analyzy také ukazaly, Ze denni doba ma témét prokazatelny efekt na druhovou
kompozici. Dale jsme zjistili, ze druhova kompozice arborealnich spolecenstev se mezi dnem a
noci méni vice nez u spolecenstev zemnich. Nase vysledky dokazuji, ze pokud se zabyvame
ekologickou funkei mravencich spolecenstev v tropech. Musime je studovat nejen pies den, ale i

V Nnoci.
PREDNASKA
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Habitatové preference skorce vodniho (Cinclus cinclus) na tocich okresu Tachov
LiSkA M.

Katedra zoologie, Prirodovédeckd fakulta Jihoceské univerzity v Ceskych Budéjovicich

Na zajmové plose v okrese Tachov (1378 km2) bylo béhem priuzkumu 230 kilometrti 10
vodnich tokid (Celni potok, Hadovka, Hamersky potok, Katetinsky potok, Kosi potok, Mze,
Sklaisky potok, Uhlavka, Utersky potok, Vyrovsky potok) v hnizdni sezén& 2017 nalezeno 55
hnizdicich part skorce vodniho, coz odpovida hustoté 1 par/ 4,18km vodniho toku. V kazdém z
55 obsazenych a 10 kontrolnich teritoriich byly sledovany fyzikalné-chemické a
environmentalni parametry teritoria a byly zjiStovany kvantitativné-kvalitativni vlastnosti
potravni nabidky. Na zakladé porovnani obsazenych a kontrolnich teritorii byly stanoveny
habitatové preference skorce vodniho v zdjmové oblasti. Jako signifikantni byl prokazan
pozitivni vliv po¢tu odsedavek (p = 0,010) na pfitomnost skorce vodniho, indikativni pozitivni
vliv méla ¢ista hmotnost vzorku potravni nabidky (p = 0,070) a rychlost proudéni vodniho toku
(p = 0,092). Odsedavky jsou ziejmé klic¢ové pro moznost jedince dostat se k potravé, a tato
moznost ziejmé svym vyznamem pievySuje vyznam slozeni potravy. Z kvantitativné-
kvalitativnich vlastnosti potravni nabidky byly jako indikativni veli¢iny zjistény pocetnost jepic
(Ephemeroptera) a pocetnost posvatek (Plecoptera), jejichz pocetnost byla indikativné vyssi v
kontrolnich teritoriich. Pomoci korelaci byly zjistovany vztahy mezi hmotnosti/Cetnosti potravni
nabidky a télesnymi rozméry individualné oznacenych jedinct (n samci = 11; n samice = 11).
Jako jediny priikazny vztah se jevi pozitivni korelace mezi hmotnosti samce a poctem jedinci ve
vzorku potravni nabidky (rs = 0,719, P < 0,050). U samic tento vztah nebyl prokazan. Samci z
kvalitngjsich teritorii byli t€z8i a zfejmé i kvalitnéjsi, coz mlize souviset s jejich vyssi potiebou
obhajovat teritorium, kterd souvisi s vysokou mirou stalosti. Vyloucit nelze ani zvySenou

efektivitu lovu u jedinct s vyssi télesnou hmotnosti.
PREDNASKA

Co podmiiuje diverzitu mékkysi v izolovanych krasovych vodach stiedni Albanie?
LoreNCOVA E. (1), BOJKOVA J. (1), MARSALKOVA E. (2), HORSAK M. (1)
(1) Ustav botaniky a zoologie, Masarykova Universita, Brno, (2) Oddéleni experimentdlni fykologie a
ekotoxikologie, Botanicky ustav Akademie véd CR, Brno

Mala az stiedni jezera v krasovych oblastech mediteranu pfedstavuji unikatni refugia pro
fadu druhu stojatych vod. V poslednich desetiletich ¢eli tyto ekosystémy fad€ negativnich vlivi,
jako je degradace a eutrofizace, pficemz témet chybi znalosti o jejich malakofauné. Proto jsme
se rozhodli studovat 58 izolovanych stojatych vodnich téles v krasovém tizemi stfedni Albanie.
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Kromé kvantitativné vzorkovanych malakocedz jsme také méfili 35 proménnych prostiedi, které
mohou mit vliv na zkoumana spolecenstva mékkystu. Celkem jsme nalezli pouze devét druht
bézné se vyskytujicich mékkysi, z toho tfi druhy byly neptivodni. Lokality byly obecné druhové
chudé. Pocet druhii kolisal mezi 0 a 6 druhy, kdy 62 % lokalit bylo bez mékkysu. Piitomnost
mekkysu signifikantné pozitivné ovlivitovalo mnozstvi litoralni vegetace, pokryvnost rakosem,
mnozstvi organického materialu, vyssi pruhlednost vody a jemny sediment dna. Mekkysi
naopak nebyli nalezeni na lokalitach, kde koncentrace chlorofylu-a neptfesahla 30 pg/l. Pomoci
metody regresniho stromu bylo vysvétleno 40 % celkové variability druhové bohatosti. Druhova
bohatost byla fizena predevsim pokryvnosti rakosu, litoralni vegetace a délkou biehové linie.
Celkova variabilita druhové skladby byla nejvice ovlivnéna prihlednosti vody a velikosti
lokalit. Na zaklad¢ slozeni spolecenstev byly lokality rozdéleny do Ctyt skupin, které se lisily (1)
druhu Dreissena polymorpha; (2) submerzni litoralni vegetaci, kdy na lokalitach s jejim niz§im
zastoupenim ptevazovaly druhy rodu Gyraulus a (3) pokryvnosti rakosu, jehoz vyssi zastoupeni
souviselo s vyssi druhovou bohatosti. Nase vysledky ukazaly, ze rozvoj riznych druhi litoralni
vegetace, zména managementu hospodafeni v krajiné v pribéhu 20. stoleti a pfirozena
izolovanost téles jsou hlavnimi parametry rozhodujicimi o pfitomnosti mekkysi a jejich
distribuci v systému izolovanych krasovych jezer.

PREDNASKA

Vliv mezidruhovych interakei na teplotni preference larev vodniho hmyzu
LovciZ. (1), KOoLAR V. (1,2), Gvozbik L. (3), BOUKAL D.S. (1,2)

(1) Katedra biologie ekosystémii, PiF JU, Ceské Budéjovice; (2) Entomologicky tistav, Biologické centrum
AV CR, v.v.i., Ceské Budéjovice; (3) Ustav biologie obratlovcii AV CR, Brno

Rada druhti ektotermnich (studenokrevnych) Zivo&ichd neni pasivni k teploté prostiedi, ale
aktivné upfednostiuje teploty v uzsim rozpéti. Tyto teplotni preference jsou ovlivnény nejenom
fyziologickymi naroky, ale i interakcemi s jinymi druhy. Teoreticky model vlivu interakce mezi
dravcem a kofisti predpoklada, ze pritomnost predatora nuti kofist stravit vice ¢asu v mistech s
nizsi teplotou. Tento predpoklad jsme testovali na ptikladu larev vazek rodu Aeshna (predator) a
Sympetrum (kofist) v laboratornich podminkach. Teplotni preference byly zjistény pouze u
predatora. Kofist se vyskytovala ve stejné hloubce bez ohledu na pfitomnost nebo absenci
teplotniho gradientu. Mezidruhové interakce meély neprikazny vliv na teplotni preference
predatora, ale posunuly primérnou vertikalni pozici obou druhd do vétsi hloubky. Tyto
vysledky naznacuji, ze kombinace termalni pasivity kofisti a teplotni preference predatora miize
snizovat nebo zvySovat silu této mezidruhové interakce v zavislosti na hloubce a vertikalni
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termalni stratifikaci nadrze. To je pfinosné pro pochopeni vlivu klimatickych zmén na

mezidruhové interakce ektotermti v mélkych vodnich nadrzich.
POSTER

Elevation versus interspecific and intraspecific variability of haematocrit in Ethiopian
rodents

Lovy M. (1), LAVRECHENKO L.A. (2), KOSTIN D.S. (2), MARTYNOV A.A. (2), BRYJA L. (3),
SUMBERA R. (1), OKROUHLIK J. (1)

(1) Faculty of Science, University of South Bohemia, Ceské Budéjovice; (2) A.N. Severtsov Institute of
Ecology and Evolution of the Russian Academy of Sciences, Moscow, Russia, (3) Institute of Vertebrate
Biology, Czech Academy of Sciences, Studenec

Barometric hypoxia, i.e. oxygen deficiency caused by decreasing barometric pressure at
high altitude, presents the main selective pressure on mammals living along steep elevational
gradients. The key adaptations enabling mammals to cope with barometric hypoxia relate to the
oxygen transfer into the blood. The efficiency of this mechanisms depends on several factors,
such as haemoglobin- O2 affinity and haematocrit (HCT, the volumetric fraction of red blood
cells in blood). In general, blood of high-altitude mammals is usually characterised by high
haemoglobin-O2 affinity and normal or slightly increased haematocrit compared to
species/populations living at lower altitudes. The main aim of this study was to explore inter-
and intraspecific variability of HCT in six rodent species living at low and high elevations from
Mt. Choqga, Ethiopia. At both inter- and intraspecific levels, we tested the hypothesis that
species/populations occupying the high-elevated Afroalpine zone would have increased HCT
compared to those from lower elevations. We found that species occupying the Afro-Alpine
zone of Mt. Choqa had generally increased HCT by around 3% compared with rodents from
lower elevations. Within the genus Stenocephalemys, S. sp. A living at high altitude showed
higher HCT than its congener S. albipes from lower altitude. The same tendency was observed
also intraspecifically, when we compared high- and low-elevation populations of Lophuromys
simensis. Our results corroborate findings on HCT from other rodents living along elevational
gradients across the globe. Furthermore, we may speculate that if differences in HCT has
genetic background they might contribute to adaptive radiation and an ability to colonise new
habitats, such as the severe Afro-Alpine zone.

The study was supported by GACR 18-17398S.

POSTER
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Podzimni migrace netopyrii pies Cervenohorské sedlo v Jesenikach
LucaNn R K. (1), LucANOVA A. (1), BARTONICKA T. (2), HADRAVA J. (1)
(1) PFF UK, Praha, (2) PFF MU, Brno

Cervenohorské sedlo v Jesenikach predstavuje vyznamny migraéni koridor pro létajici
zivocichy. Od r. 2016 zde v obdobi srpen—zacatek listopadu, tedy v obdobi, kdy u netopyrt
dochdzi k dramatickému zvyseni prostorové aktivity spojené¢ho s migraci na zimovisté, probiha
kontinudlni monitoring jejich letové aktivity s vyuzitim automatického zaznamniku echolokace
(Echo Meter SM2+, Wildlife Acoustics) a kazdodennich celono¢nich odchytti standardizovanou
metodikou. V letech 2016-2019 zde bylo v ramci tohoto vyzkumu zaznamenano pies 200 000
echolokacnich sekvenci min. 17 druht a odchyceno 694 jedinct 19 druhid netopyri. Na zakladé
tohoto materidlu a série doprovodnych meteorologickych parametri se béhem prednasky
pokusime popsat sezonni dynamiku letové aktivity celého spolecenstva i jednotlivych druhd,
zhodnotit efekt pocasi na intenzitu migrace a v neposledni fadé srovnat vypovédni hodnotu obou
pouzitych metod pro dlouhodobéj$i monitoring meziro¢nich zmén pocetnosti této modelové
bioindikaéni skupiny zivocichd.

PREDNASKA

Colek dravy v Ceské republice: revize roziifeni a geneticka variabilita populaci
MACAT Z. (1), JABLONSKI D. (2), REITER A. (3), JERABKOVA L. (4), RULIK M. (5), MIKULICEK P.
(@)

(1) Sprava NP Podyji; (2) Univerzita Komenského v Bratislavé; (3) Jihomoravské muzeum ve Znojme; (4)
Agentura ochrany prirody a krajiny, Praha, (5) Univerzita Palackého v Olomouci

Piitomnost olka dravého v CR je udévana od roku 1997. Studium Sirstho regionu
Znojemska a rozlozeni jednotlivych populaci velkych ¢olkd vSak bylo jen okrajové studovano.
V ramci desetiletého vyzkumu bylo revidovano vice nez 60 lokalit na Znojemsku. Béhem téchto
akci byly na 38 lokalitach s vyskytem velkych colkti odebrany tkanové vzorky z 300 jedinct,
které byly analyzovany pomoci mtDNA a mikrosateliti. Na zaklad¢ dfivejsi poznatkl z Casti
uzemi byla predikovana hybridni zéna mezi ¢olkem dravym a colkem velkym. Vysledky nasich
analyz potvrdili jeji pfitomnost a doplnili detailni informace o prib&éhu hybridni zony, o jeji
§itce a pravdépodobném ptvodu. Colek dravy na nafem Gizemi obyva oblast Narodniho parku
patii do ca 15 km Siroké hybridni zony a populace v nejsevernéjsi ¢asti regionu jsou pak slozeny
z jedinct Colka velkého. Analyza mtDNA Colkd z daného regionu zaznamenala pfitomnost
dalsiho druhu, ¢olka dunajského. Stejné jako ve studii z minulosti byla dolozena pfitomnost
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mtDNA ¢olka dunajského u jedinct, ktefi byli pomoci jaderné DNA urceni jako colek dravy
nebo hybridi. Tento stav je mozné hodnotit na zakladé nekolika scénaiti v dobé postglacialniho
§ifeni druhi. Populace velkych Golkd v jizni &asti CR (Znojemska) piedstavuji genetickou
mozaiku jadernych a mitochondridlnich genomu t#i druhd. Z hlediska studia hybridnich zén a
postglacialni rekolonizace uzemi je Znojemsko nejen diky velkym colkiim zajimavou oblasti pro
studium fluktuace a udrzeni hybridnich zon.

PREDNASKA

Vliv kormorani kolonie na spolefenstva pavouki a sekac¢ti v NP Kurska kosa v Litvé
MACHAC O. (1,2), IvINskis P. (3), RIMSAITE J. (3)

(1) Katedra ekologie a Zivomiho prostredi, PFF UP, Olomouc; (2) Agentura ochrany prirody a krajiny CR,
regiondlni pracovisté Vychodni Cechy, SCHKO Zelezné hory, (3) Nature Research Centre, Vilnius,
Lithuania

V hnizdnich koloniich kormorani dochazi k ukladani velkého mnozstvi trusu a zbytkd
potravy, které jsou bohaté na ziviny. Tato nahromadéna hmota vede ke zvySeni koncentrace
zivin a snizeni pH pudy, coz ovliviiuje stromy, vegetaci a také spoleCenstva epigeickych
bezobratlych. V narodnim parku Kurska kosa na pobfezi Baltského mote v Litvé se nedaleko
obce Juodkrante nachazi velka hnizdni kolonie kormorana velkého (Phalacrocorax carbo), kde
kazdoro¢né hnizdi stovky kormoranti. Material pavouku a sekact byl nasbiran metodou zemnich
pasti v letech 2012-2014 na ctyfech plochach: kolonie s hnizdicimi kormorany, neobsazena
kolonie, kde kormorani hnizdili minulé sezony, opusténa kolonie s mrtvymi stromy a pokrocilou
sukcesi a nékolik let stard kolonie s obnovenym podrostem. Celkem bylo ziskano 4654 jedinct
pavoukul a 443 jedinct sekacl. Pavouku bylo ziskano celkem 79 druhi z 13 celedi a 9 druht
sekact z 3 celedi. Eudominantnim druhem pavouka na vSech plochach byl slid’ak Trochosa
terricola, dal$imi dominantnimi druhy pavouki byly Diplostyla concolor, Ozyptila praticola,
Pachygnatha listeri a Zelotes subteraneus. U sekact byly dominantni druhy Leiobunum
rotundum a Phalangio opilio. Po¢ty druhti pavoukl byly na jednotlivych plochach podobné,
lisilo se vSak zastoupeni druhtl a jejich pocetnost. Pod obsazenou hnizdni kolonii a v nedavno
opusténé kolonii s primarni fazi sukcese ptevazovaly svétlomilné druhy lovici bez siti, v
opusténych koloniich s pokrocilou sukcesi zejména lesni druhy lovici s pomoci siti. U sekact
preferovaly primarni sukcesi v koloniich zejména druhy méné mobilni (Nemastoma lugubre) ¢i
svétlomilné (P. opilio), zatimco v opusténych kolonii s podrostem dominovaly druhy vazané na
vegetaci a stromy (napf. L. rotundum).

PREDNASKA
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Dosavadni znalosti fauny bezobratlych v CHKO Zelezné hory
MACHAC O.

Agentura ochrany prirody a krajiny CR, regiondlni pracovisté Vychodni Cechy, SCHKO Zelezné hory;
Katedra ekologie a Zivotniho prostredi, PFF UP, Olomouc

Chréanéna krajinna oblast Zelezné hory se nachazi na pomezi Vysoginy a vychodnich Cech.
Rozlohou 284 km?2 patii mezi sttedné velké chranéné krajinné oblasti. Jedna se o vrchovinu s
mozaikou lesnich a nelesnich biotopti na geologicky velmi pestrém podlozi s pramérnou
nadmoiskou vyskou okolo 500 m n. m. Zelezné hory jsou také charakteristické mnozstvim
skalnich vychozd, mokiadil a rybniki. CHKO Zelezné hory byla z hlediska fauny bezobratlych
vzdy tak trochu opomijenou oblasti. Informace o fauné bezobratlych jsou dodnes, aZz na par
skupin nedostatecné. Data byla ziskana z Nalezové databaze ochrany pftirody (NDOP),
publikovanych i nepublikovanych tdaji. K relativné dobie prozkoumanym patii z nehmyzich
skupin mekkysi (Mollusca), kterych je z tzemi znamo 115 druhti. Z hmyzich skupin jsou
nejprobadanéjsi skupinou motyli (Lepidoptera) s 993 druhy, dobfe zpracovany jsou tradi¢né
zejména druhy s denni aktivitou. Dal§i dobfe prozkoumanou skupinou jsou vazky (Odonata),
kterych je z CHKO znamo 47 druhti. Obé skupiny byly zpracovany jako monografie k dané
oblasti. Méné prozkoumanou skupinou jsou brouci (Coleoptera), data o vyskytu pochazeji
zvlaste z prizkumi v maloplo$né chranénych uzemi, znamo je zde 695 druhti. Podrobnéji byla
zkoumdéna fauna Siropasych (Symphyta), kterych bylo zjisténo témét 200 druhl. V soucasné
dob¢ probihd pomérné intenzivni prizkum pavoukovcu, zvlasté pak pavouki (Araneae) a
sekact (Opiliones), kterych je nyni znamo z Zeleznych hor 279, resp. 16 druhi. Nové poznatky
mame také o fauné¢ stonozek (Chilopoda), mnohonozek (Diplopoda) a suchozemskych
stejnonozct (Isopoda). Stéle je ale mnoho skupin, o kterych v CHKO Zelezné hory mame velmi
malo nebo zadné informace. Jsou to napf. bentos tekoucich vod, dvoukiidli, plostice, vétSina
skupin z blanokiidlych, rozto¢i a mnoho dalsich. CHKO Zelezné hory piitom patii k velmi
ruznorodé a faunisticky zajimavé oblasti, o cemz svéd¢i mnohé nélezy vzacnych a ohrozenych
druhi bezobratlych.

POSTER
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Znaceni potravy pomoci lanthanoidu v koloniich ¢melaka zemniho (Bombus terrestris) a
méfeni konzumace cukru a proteinu pri standardnich a stresovych potravnich
podminkach

MACHACKOVA L. (1,5), VOTAVOVA A. (2), MIKAT M. (1), MATEIKOVA S. (3), REHOR 1. (3,6),
GILLAROVA S. (4), STRAKA J. (1)

(1) Katedra zoologie PFF UK, Praha; (2) Zemédélsky vyzkum, spol. s. r. o. Troubsko; (3) Ustav organické

chemie a biochemie AV CR, Praha; “) Ustav sacharidii a cerealii, Fakulta potravinarské a biochemické

technologie VSCHT, Praha; (5) Entomologické oddéleni, Ndarodni muzeum, Praha; (6) Ustav chemického
inZenyrstvi, Vysoka skola chemicko-technologicka v Praze, Praha

Meéteni konzumace potravy larvami u véel postupné zasobujicich své potomky (progressive
provisioning bees) vyzaduje adekvatni experimentalni piistup, kterym se vhodné oznaci zdroje
potravy. Pro pokusy jsme pouzili laboratorné chované jedince ¢melaka zemniho (Bombus
terrestris), u kterych jsme zméfili mnozstvi cukrll a proteinti zkonzumovanych larvou a zjistili,
jak se méni piijem cukri a proteinii v koloniich pfi standardnich potravnich podminkach
(krmeni ad libitum) a pii omezené dostupnosti zdroje potravy. Pomoci lanthanoidovych
komplexi GdDTPA a DyDTPA jsme oznacili cukr a pyl, jakozto jediné zdroje potravy v
kolonii. Protoze u larev dochazi k hromadné defekaci az na konci larvalniho vyvoje, je tedy
mozné sebrat vSechny vykaly kazdé larvy z jejiho kokonu. Mnozstvi zkonzumované potravy pak
odpovida mnozstvi lanthanoidu nalezeného v kokonu. Piesné jsme kvantifikovali mnozstvi Gd a
Dy ve vykalech a spocitali linearn¢ korelovanou konzumaci cukru a proteinu u samci a samic
(d€lnic) béhem jejich vyvoje. Porovnali jsme kolonie krmené cukernym roztokem obsahujicim
sacharozu s koloniemi krmenymi roztokem fruktézy a glukézy (v poméru 1:1). Porovnali jsme
mnozstvi piijatého cukru a proteinu a véhu jedinct v koloniich krmenych neomezené a v
koloniich s omezenou dostupnosti potravy. Délnice krmené neomezené pfijaly za svij vyvoj v
priméru 0.54 mg proteinu a 4.26 mg cukru, samci pak 0.52 mg proteinu a 4.43 mg cukru na 1
mg suché télesné vahy. Dé€lnice s omezenou dostupnosti potravy pfijaly v priméru 0.51 mg
proteinu a 4.65 mg cukru na 1 mg suché télesné vahy. Ve vSech experimentech byla silna
pozitivni korelace mezi vahou jedinct, piijmem proteinu a pfijmem cukru. Nicmén¢ konzumace
cukru rostla strméji v porovnani s konzumaci proteinu v koloniich, kterym byla omezena

dodavka potravy oproti neomezené krmenym koloniim.

POSTER
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The leathopper genus Edwardsiana (Hemiptera: Cicadellidae) in Greece
MALENOVSKY L. (1,2), AGUIN-POMBO D. (3,4), TLAUTERER P. (2)

(1) Department of Botany and Zoology, Faculty of Science, Masaryk University, Brno; (2) Department of
Entomology, Moravian Museum, Brno, (3) University of Madeira, Funchal, Madeira, Portugal; (4) Centro
de Investigag¢do em Biodiversidade e Recursos Genéticos, Vairao, Portugal

The genus Edwardsiana Zachvatkin (Hemiptera: Auchenorrhyncha: Cicadellidae:
Typhlocybinae) is widespread in the Holarctic region and comprises 80 currently valid species,
52 of which occur in Europe. Most of them share very similar habitus and can be reliably
identified mainly based on the structure of the male genitalia, particularly the aedeagus which
usually bears characteristic processes. These small slender leathoppers are monophagous or
narrowly oligophagous, and feed on mesophyll cells of the leaves of many deciduous trees and
shrubs. The leathopper fauna of Greece is presumably very diverse but insufficiently studied. So
far only 13 species of Edwardsiana have been reported from the country. This number is well
below expectations compared to the number of species known in nearby countries. Furthermore,
details on the distribution and host plant associations of most Edwardsiana species in Greece
have never been published. Here we update the list of Edwardsiana spp. in Greece based on a
critical reassessment of published data and our own material, collected at 36 sites in mainland
Greece and the islands of Crete and Euboea. The habitats visited included ripicolous vegetation,
xerophilous scrub, orchards and olive groves in lowlands and low hills, deciduous forests of
beech, chestnut and oak at middle altitudes, and shrubs in the montane grassland zone. We can
confirm the presence of 20 species of Edwardsiana in Greece, of which two are undescribed

new species and eight species are recorded from Greece for the first time.
POSTER

Piibéh vytrvalosti: Biogeografie holarktickych motyli ve vztahu k jejich biotopu
MARESOVA J. (1,2), SUCHACKOVA A. (1), KONVICKA M. (1,2), FALTYNEK FRIC Z. (1)
(1) Entomologicky iistav, Biologické centrum AV CR, Ceské Budéjovice; (2) Katedra zoologie, PFF JU,
Ceské Budéjovice
Ackoliv je Holarkticky region jednou z nejvice zasazenych oblasti ctvrtohornimi
klimatickymi zménami, globalnich biogeografickych studii zabyvajicich se hmyzem pravé s
timto rozsifenim je velmi malo. Z tohoto divodu jsme se zaméfili na biogeografii deseti druhti
dennich motyld zijicich jak v Eurasii, tak Severni Americe. Vybrané druhy se odliuji svymi
ekologickymi naroky — tundra (Boloria chariclea, Erebia rossii, Erebia fascita), raselinisté
(Boloria eunomia, Agriades optilete, Erebia pawloskii), temperatni louky (Boloria selene,

Carterocephalus palaemon), horské lesy a tajga (Oeneis jutta, Erebia disa). Za pomoci
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molekularnich markertt a modelovani rozsifeni druht (SDM) jsme zjistili, ze biogeografické
patterny se 1iSi mezi druhy obyvajicimi rizné biotopy, nicméné sdileji nékolik spoleénych
charakteristik. V ramci opakované zalednénych oblasti zapadniho Palearktu a Severni Ameriky
druhy pfezivaly nepfiznivé podminky v nezalednénych oblastech na jih od ledovct. Na druhou
stranu v centralni oblasti Holarktického regionu (vychodni Evropa a Sibif) jsou druhy
otevienych biotoptl charakterizovany Siroce rozsifenymi longitudinalnimi liniemi, naznacujicimi
dlouhodobé prezivani in situ v ramci dob ledovych i meziledovych. Tyto vysledky podporuji
hypotézu, ze velka cast Holarktidy mohla byt tvofena mozaikou jak vlhkych, tak suchych
biotopti, ktera vznikla ¢innosti velkych stad megaherbivorl a ze i v ramci dob ledovych mohla

PREDNASKA

Od ¢ivavy po komondora - co se stalo s mozkem naseho nejlepsiho pritele?
MARHOUNOVA L. (1), SALAJKOVA V. (1), ZHANG Y. (1), CZEIBERT K. (2), KUBINYI E. (2), NEMEC
P.(1)

(1) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Praha; (2) Department of Ethology,
Eo6tvos Lorand University, Budapest, Hungary

Postupny proces domestikace vlka obecného (Canis lupus), probihajici pies 15 tisic let,
vyustil do soucasnych vice nez 350 psich plemen, ptedstavujicich enormni fenotypickou
plasticitu tohoto druhu odrazenou v nesmirné rozmanitosti velikosti, tvari a behavioralnich
profili dnesnich psi. Vétsina modernich plemen vSak ptredstavuje vysledek radiace, ktera neni
star$i nez 200 let a souvisi s reprodukéni izolaci jednotlivych plemen. I tato doba vsak postacila
k dosazeni az 50nasobnych rozdild ve velikosti t€la, pfesahujicich variabilitu ve velikosti téla v
ramci celé skupiny Canidae. Rozdily ve velikosti mozku jsou vSak o poznani mensi, a to
priblizné 2,5nasobné. Jak se vSak méni pocty a hustoty neuront v jednotlivych ¢astech mozku
napfi¢ psimi plemeny zlstava nezodpovezeno, jelikoz v soucasnosti existuje pouze jedna studie
analyzujici pocty neuronti u dvou jedinci psa. V této pilotni studii jsme pomoci metody
izotropni frakéni homogenizace analyzovali poéty a rozlozeni neuronii v mozcich 8 psich
plemen, lisicich se 12krat ve velikosti téla a 2,9krat ve velikosti mozku. Dale jsme vysledky
porovnali s velikosti mozku u 30 druht divokych psovitych Selem a pocty neuronti u tfech druhti
divokych psovitych. Vysledky ukazuji, ze v poctech neurond se psi v nasem datasetu lisi
1,75krat, a to od 2,5 miliardy neurond (Civava) po 4,4 miliardy neuront
(mad’arsky ohaf). Pfedbézné vysledky, limitované malym datasetem, dale poukazuji na nékolik
trendti: 1) Rozdil v poctu neuront je u psu nizsi nez rozdil ve velikosti mozku, zda se tedy, ze

mala plemena kompenzuji mensi mozky vyssi densitou neurond. 2) Alometricka piimka
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velikosti téla a velikosti mozku ma signifikantné niz8i sklon u psti oproti pfimce vypocitané pro
divoké psovité Selmy (LMM, t3,49= 5.183, p = < 0.001) — miniaturni plemena si zachovavaji
relativné vétsi mozky nez stejné velci divoci psoviti a maji i vice neuront.

POSTER

Mapping of newly designed SatDNA markers as a novel approach to study related species
of spined loaches and their clonal hybrids

MARTA A. (1,2,3), DEDUKH D. (1), BARTOS O. (1), MAJITANOVA Z. (1), JANKO K. (1)

(1) Laboratory of Fish Genetics, Institute of Animal Physiology and Genetics, Czech Academy of Sciences,
Libéchov; (2) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University in Prague; (3) Institute of
Zoology, Academy of Science of Moldova, Chisinau, Moldova

Interspecific hybridization is considered to be one of the most powerful forces which
influences the species evolution. It can lead directly to the formation of nascent species by
establishment of successful and consistent, i.e. self-reproducing, hybrid lineages. In an extreme
case, hybridization can lead to raise of successful clonal lineages which usually coexist with one
of the parental species, e.g. Cobitis taenia hybrid complex.

Genetic determination of interspecific hybrids involves the application of methodologies
able to provide an easy and indubitable characterization of both parental and hybrid individuals.
In the last years, combined efforts of the next-generation sequencing and bioinformatic tools
allowed many possibilities including the identification of repetitive DNA and thus design of new
cytogenetic markers for a broad spectrum of taxa. Repetitive DNA is a significant part of most
eukaryotic genomes, which include rapidly evolving satellite DNA (satDNA) that can be to
some extent shared between closely related species. Their presence and abundance may be
associated with evolutionary divergence, and they have been widely used for cytogenetic studies
using fluorescence in situ hybridization.

Genomic sequences of C. elongatoides served as a base for the development of satDNA
markers for the studied species, i.e. C. elongatoides, C. taenia and their hybrids. Our main
motivation was to find potential species or chromosome-specific markers, as well as to unveil
the evolutionary dynamics of satDNA repeats in C. taenia hybrid complex. We have designed
seven markers and subsequently mapped them on both mitotic and lampbrush of two parental
species and their hybrids. So far, we validated two chromosome specific markers, one
centromeric and four species polymorphic markers, with a broad spectrum of application, e.g. to
infer genome composition of hybrids, cell ploidy and to describe evolutionary dynamics of the
satDNA within those species.

PREDNASKA
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Vyber stanovi$t’a a zhlukovanie u zimujucich netopierov za 41 rokov
MARTINKOVA N., TZIMA J.

Ustav biologie obratlovcii AV CR, Brno

Netopiere sa pocCas zimovania niekolkokrat prebudia kvoli nutnosti reagovat na
fyziologické potreby, ako je napitie, vylucovanie alebo spanok. Nasledkom eutermickych
zobudeni je aj zmena stanovist'a. Predpoklada sa, Ze netopiere si vyberaju stanovistia tak, aby im
miestne mikroklimatické podmienky umoziovali efektivne Setrit’ energiu, ale mikroklima na
stanovisti sa sezonne meni. Pradenie vzduchu v podzemi, jeho teplota a vlhkost’ koliSe podla
lokalneho pocasia, a preto sme v tuhych zimach ocakavali viac netopierov v hlbsich, teplotne
stabilnych Gastiach zimoviska a vytvaranie va&sich zhlukov. Udaje zo zimného monitoringu z
Bycej skaly v Moravskom krase z rokov 1977-2018 ale tuto hypotézu nepodporili. Podkovare
krpaté (Rhinolophus hipposideros) zostavali zimovat v teplotne stabilnych castiach jaskyne
nezavisle na tuhosti zimy alebo jej diZky, ale v tuhSich ziméach sme pri s¢itani zaznamenali
presnejsie pocetnosti vzhl'adom k preditkivnemu modelu. U netopierov obycajnych (Myotis
myotis) bol vplyv tuhosti a trvania zimy na spravanie zvierat na zimovisku podobny. Asi
sedmina netopierov obycajnych pravidelne zimuje solitérne, ale ostatné vytvaraji malé zhluky.
Netopiere obycajné zimovali ¢astejSie v teplotne stabilnych chodbach a vo vécsich zhlukoch so
zvySujucou sa abundanciou, nie v zavislosti na vonkajSich podmienkach. Tuhost zimy
neovplyviiovala ani presnost’, s akou sme predikovali rast pocetnosti netopiera obyc¢ajného. Nase
vysledky ukazuju, ze spravanie netopierov v obdobi hlbokej hibernacie je druhovo $pecifické a
slabo zavislé na vonkaj$ich podmienkach. Pocetnost druhov Myotis myotis a Rhinolophus

hipposideros pocas sledovaného obdobia rastla exponencialne.
PREDNASKA

Silni¢ni okraje jako refugia hmyzu ve volné krajiné: Jak naplnit slibny potencial?
MAzALOVA M. (1), BENDA D. (2), CHAUDRON C. (1), KURAS T. (1)

(1) Katedra ekologie a Zivotniho prostredi, PFirodovédecka fakulta, Univerzita Palackého v Olomouci,
Olomouc, (2) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Praha

Silnice a dalnice jsou tradiéné chapany jako mista se zvySenou mortalitou, resp. bariéry
Sifeni organismi. Za znaéné nedocenény proto povazujeme refugialni potencial okraji
komunikaci (silni¢ni naspy, zafezy, lemy) pro piezivani bezobratlych v krajin¢ a vyznam okraji
komunikaci z hlediska podpory krajinné konektivity. Uvedené ekologické funkce ale okraje
silnic aktualné vesmes neplni, a to z divodi nevhodné zvolenych revitalizaénich opatieni pfi
vystavbé komunikaci a jejich nasledné Gdrzbé. Cilem studie bylo ovéfeni moznosti transformace
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druhové chudych travnich lemt pomoci vysevu poloparazitického kokrhele lustince (Rhinanthus
alectorolophus). Kokrhel byl vyset na 10ti plochach (100 x 10 m) podél komunikaci v celé¢ CR.
Sledovanymi  taxony byli motyli (Rhopalocera & Zygaenidac) a  blanokiidli
(Hymenoptera:Aculeata), vzorkovani pomoci liniové umisténych Moerickeho misek a metodou
individualniho odchytu jedinct na plochach. Béhem ¢&tyt vegetacnich sezén (2015-2018) jsme
na plochach zaznamenali bohata spolecenstva s fadou ochranatfsky cennych druhi, vazanych
zejména na oteviena stanovisté. Jmenovité 232 druhd zahadlovych blanoktidlych, z nichz 43
figuruje v Cerveném seznamu bezobratlych CR (v&etné Halictus seladonius — RE, Andrena
niveata, Arachnospila wesmaeli, Bombus ruderatus — CR, aj.) a 46 druhl dennich motyld (mj.
Colias alfacariensis, Polyommatus thersites, Spialia sertorius — vsechny VU). Dolozili jsme
okamzity prikazny pozitivni vliv kokrhele na ¢meldky, naopak motyli byli ovlivnéni az
zménou struktury vegetace danou pusobenim kokrhele (pokles pokryvnosti trav a rozvolnéni
vegetace). Zavéry z monitoringu jsme uplatnili v komplexnich metodikach, které navrhuji (a)
vybér vhodnych ploch pro revitalizacni opatieni, (b) zplsoby zaklddani vegetace podél
komunikaci a nasledné péce o travni plochy a v navrhu Upravy technickych podminek
Ministerstva dopravy (TP 99).

Prdce vznikla na zakladé financni podpory grantu TACR THO 1030300, 2015-2019).

PREDNASKA

When the species name is not a reproductive barrier: cases of interspecific hybridization
in turtles

MAZZOLENI S. (1), MRUGALA A. (2), VASILEIADOU K. (1), SOTERO-CAIO C.G. (1), AUGSTENOVA
B. (1), CLEMENTE L. (1), VELENSKY P. (3), AUER M. (4), FriTZ U. (4), KRATOCHVIL L. (1),
RovaTsos M. (1)

(1) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague, Czech Republic; (2)
Department of Ecosystem research, Leibniz Institute of Freshwater Ecology and Inland Fishery, Berlin,
Germany; (3) Prague Zoological Garden, Prague, Czech Republic; (4) Museum of Zoology, Senckenberg,
Dresden, Germany

Several cases of viable interspecific or even intergeneric hybrids were reported in turtles.
However, only few putative hybrids have been confirmed genetically and none were examined
by cytogenetic methods. Therefore, we analyzed eight cases from the family Geoemydidae to
examine their putative hybrid origin and to estimate the maximum genetic distance that allows
hybridization. Furthermore, if possible, we conducted cytogenetic analysis to reveal how
phylogenetically distant species cope with hybridization at the karyotype level. Our analyses
using mitochondrial and nuclear markers confirmed that all analyzed turtles were hybrids and
showed that geoemydid turtles can produce viable hybrids even between species with more than
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40 million years of divergence. Our cytogenetic analyses revealed that the hybridizing species
share similar karyotypes and a similar topology of rDNA loci, (GATA)8 microsatellite motifs
and telomere repeats. Comparative Genome Hybridization (CGH) in two of the hybrids
analyzed uncovered species-specific sequences mainly in pericentromeric region, supporting
that centromeres are the most dynamic parts even in otherwise slowly evolving turtle genomes.
One of the hybrids was triploid with two maternal and one paternal chromosome sets. This
combination rejects the possibility of polyspermy, but indicates that a diploid egg can be

formed, suggesting that turtles have the potential for facultative asexual reproduction.
POSTER

Vliv samicich reprodukénich tekutin na velocitu a longevitu spermii vlastovky obecné
Hirundo rustica

MickovA K. (1,2), SAFRAN R.J. (3), HUND A K. (3), ALBRECHT T. (1,2)

(1) Katedra Zoologie, PFF UK, Praha; (2) Ustav biologie obratlovcii, AV CR, Brno, (3) Department of
Ecology and Evolutionary Biology, The University of Colorado, Boulder, USA

Postkopulaéni pohlavni vybér zahrnujici dva zakladni procesy, kompetici spermii a
kryptickou samiéi volbu, mize hrat u pohlavné promiskuitnich druhti zasadni roli pfi vybéru
partnera. Piestoze je krypticky vybér dosud malo studovan, recentni vysledky ukazuji, Ze samice
mnoha druhti Zivo¢ichii mohou selekei spermii aktivné ovliviiovat vysledek fertilizace. Jednou z
moznosti testovani existence kryptické volby je stanoveni vlivu samiciho prostfedi na funkénost
spermii. Ptaci, a pfedev§im pévci, pfedstavuji idealni modelovou skupinu, kde Ize testovat vliv
samicich kloakalnich tekutin (sami¢iho prostfedi) na chovani spermii, nebot’ vyplachy sami¢ich
kloak i zivé spermie lze snadno ziskat neinvazivnimi metodami. U vlastovky obecné (Hirundo
rustica) jsme provedli sérii experimentd s cilem otestovat vliv samic¢iho prostiedi na chovani
(motilitu a longevitu) spermii. Vlastovka obecna je socialné monogamni pévec, u kterého byla
ve sledovanych populacich prokazana znacnd mira pohlavni promiskuity (az 40 % hnizd
obsahuje mimoparova mlad’ata). Experimenty byly provedeny ve dvou kontextech — neutralni
prostiedi (PBS) versus samici fluida a spermie evropského poddruhu rustica (,.konspecificky*
kontext) a dale spermie rustica v neutrdlnim prostiedi, fluidech poddruhu rustica a
severoamerického poddruhu erythrogaster (,heterospecificky” kontext). Vysledky 58
konspecifickych experimenti ukazaly, ze vSechny testované parametry velocity spermii
dosahuji lepsich vysledkd v samic¢im prostfedi. Vysledky 15 heterospecifickych experimentt
testujicich, zda poddruhova piislusnost kloakalni tekutiny ovliviiuje velocitu spermii samce
naopak naznacily, ze zadny z testovanych parametrt se signifikantné nelisi v kloakalni tekutiné

evropského (H. r. rustica) a amerického (H. r. erythrogaster) poddruhu. Samiéi prostredi tedy
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muze ovliviiovat funkénost spermii, ale poddruhova ptislusnost samicich fluid neméa na motilitu
spermii evropského poddruhu vliv.

Tento projekt byl podporen grantem GACR 19-22538S.

POSTER

Non-crop habitats differ in their quality as source of natural enemies in agricultural
landscape: evidence based on habitat niches of agrobiont spiders

MICHALKO R. (1), BIRKHOFER K. (2)

(1) Mendel University in Brno, Brno, (2) Brandenburg University of Technology, Cottbus, Germany

Non-crop habitats in agricultural landscapes may have different quality as source habitats
for natural enemies. To determine the quality of different habitat types it is crucial to understand
habitat preferences and habitat niche width of natural enemy species considering non-crop
habitats. In addition, populations of natural enemies are affected by management practices
depending on individual preferences for habitat strata. Here we analysed preferences of
agrobiont spiders (very common species in arable fields) for microhabitats (ground, herbaceous,
and shrub strata) and non-crop habitats (agroecosystems, forests, scrubs, meadows, steppes, and
wetlands). We compared guild-specific preferences of cursorial and web-building spiders that
inhabit pome fruit orchards and cereal fields using two databases on preferences for Central
European spiders. The majority of agrobiont spiders showed a moderate niche width. Spiders in
orchard preferred the shrub stratum while spiders in cereal fields preferred the ground and
herbaceous strata. Agrobiont spiders primarily utilized non-crop habitats that were structurally
similar to their preferred agricultural habitat, namely habitats with woody vegetation for spiders
from orchards and meadows for spiders from cereal fields. Moreover, cursorial and web-
building spiders from cereal fields had different preferences for other non-crop habitats. The
results highlight that types of non-crop habitats have different quality as sources for agrobiont
spiders. The composition of non-crop habitats in agricultural landscapes affects the functional
composition and pest control potential of spider communities. Further studies focusing on
landscape effects on natural enemies in local agroecosystem need to account for the identity of
non-crop habitats.

POSTER
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Kyjorozky (Ceratina) — mistri péce o potomstvo
MIKAT M., STRAKA J.

Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy

Pro zahadlové blanokiidlé (Aculeata) je typicka rozsahld péfe o potomstvo, spojend se
stavbou hnizda. U této skupiny vznikla n¢kolikrat nezavisle eusocialni spolecenstvi, ve kterych
se nekteti jedinci vzdavaji vlastni reprodukce ve prospéch jinych jedincl. Zaroven je pro
zahadlové blanoktidlé typicky nerovnomérny podil samcii a samic na péci — samci obvykle
umiraji brzy po spareni a nasledné péci se vénuji pouze samice.

Opravdovymi pieborniky jsou i na poméry zahadlovych blanokiidlych véely kyjorozky
(Ceratina), které jsou blizkymi piibuznymi vétSich drvodelek (Xylocopa). Kyjorozky byly
tradicné povazovany za samotaiské, ovsem vétSina podrobnéji studovanych druhd je
fakultativné eusocialnich — jsou schopny vytvafet samotaiska i eusocialni hnizda. Prodlouzena
péce o potomstvo se ovSem vyskytuje i u samotaisky hnizdicich samic — samice hlida potomstvo
az do dospélosti a nasledné krmi dospélé potomky pylem a nektarem. Hnizdni a socialni chovani
evropskych druht kyjorozek bylo dosud na malo studovano, rozdil od chovani japonskych a
severoamerickych druht kyjorozek.

Nase experimenty ukazaly, ze hlidani potomstva matkou vyrazné zvysuje jeho prezivani,
predevsim diky obrané pied prirozenymi nepfateli. Prestoze bylo hlidani do dospélosti
povazovano za univerzalni prvek chovani pro vSechny kyjorozky, tak jsme u péti druha
detekovali moznost hnizdo zazatkovat a opustit. Hnizda opousti ovSem jen ¢ast samic. Hnizda,
kterd jsou hlidand, jsou obvykle cennéj$i nez hnizda opusténa — maji vice potomkd a veétsi
investici do jednotlivych potomkii. Divodem pro opousténi je pravdépodobné rozlozeni investic
mezi vice hnizd.

Fakultativni eusocialita je u palearktickych druhti ¢astd — z dvaceti studovanych druhti jsme
ji nalezli u deseti z nich. Pouze tfi druhy povazujeme za striktn¢ samotaiské, u dalSich tii
nemame dostatek dat pro stanoveni jejich strategie. I u fakultativné eusocialnich druhi pievazuji
soliterni hnizda — eusocidlni hnizda tvofi jen 2-30% vSech hnizd. V eusocialnich hnizdech se
vyskytuji obvykle jen dvé samice, ovSem mize jich byt vzacné i vétsi mnozstvi az do poctu Sesti
samic. Samotafska a eusocialni hnizda se obvykle li§i produktivitou i hnizdni architekturou.
Nejzajimavejsi socialni usporadani ma druh C. chalybea, u kterého se vyskytuji spolecenstvi
tvofena starou samici a 1-9 mladymi dospélci. Tito mladi dosp€lci ov§em jsou v naprosté vétsiné
pfipadi samci a v poloviné pfipadl nejsou matce ptibuzni. Pfedpokladame, ze mladi dospélci
pobyvaji v hnizd¢, protoze miizou byt starou samici krmeni. Mzou ovSem branit hnizdo pied
ptirozenymi nepfateli v dob¢, kdy neni stara samice pfitomna.
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V ramci vcel nebyla dosud znama obourodi¢ovska péce, nam se ji ovSem podaftilo zjistit u
¢ty druhti kyjorozek. Nejpodrobnéji jsme ji prostudovali u druhu C. nigrolabiata. V
zasobovanych hnizdech zije v naprosté vétSin¢ piipadd spoleéné samec a samice. Samice
provadi zasobovani hnizda, naopak samec hlida hnizdo pfed nepiateli. Pokud je samec
odstranén, dochazi k zméné aktivity samice a snizeni produktivity hnizda. Jeden samec
nevydrzi obvykle v hnizdé po celou hnizdni sezonu, ovSem primérn¢ jen sedm dni. Samice tak
v pribéhu sezony vystiida vice partnerii a aktudlné pfitomny samec obvykle neni otcem
potomstva. Cim oviem samec pobyva v hnizdé déle, tim se jeho $ance na otcovstvi zvysuje.

Nase vysledky ukazuji, ze 1 samci se mizou zapojit do péce o potomstvo u blanoktidlych,
ovSem cinnost, kterou vykondvaji je omezena jejich behaviordlnim repertoarem. Zaroven se
domnivame, ze obourodicovska péce a eusocialita jsou alternativni cesty vedouci k podobnym
vyhodédm vedoucim k vétSimu prezivani potomstva.

PLENARN{ PREDNASKA

Hledéni druhovych hranic pomoci RAD sekvenci
MIKULA O.

Ustav biologie obratlovcit AV CR, Studenec

RAD (restriction site associated DNA) sekvence jsou v soucasnosti jednim z nejCastéji
pouzivanych typt genomickych dat. Ze statistického hlediska jsou ptikladem dat pokryvajicich
(ne zcela rovnomeérné) cely genom a sestavajicich z mnoziny kratkych navzajem oddélenych
(diskrétnich) lokust. Pocty Gspésné sekvenovanych homolognich lokust se u blizce ptibuznych
druhti pohybuji v fadu tisict, coz predstavuje bohaty zdroj dat pro odhady druhovych hranic a
fylogenetickych vztahti. Sam pocet lokust vSak zaroven ¢ini z téchto odhadd naro¢ny vypocetni
ukol. Uzitenym vychozim bodem pro podobné analyzy je vytvoieni matice sdileného ptivodu
(angl. co-ancestry matrix). Tato matice odrazi pravdépodobnosti s jakou alely jednotlivych
jedinct najdou své nejpiibuzngjsi protéjsky u ostatnich studovanych jedinct. Kazdy jeji fadek
tedy popisuje primérnou genealogicky profil jednoho jedince (jeho genealogickou blizkost k
ostatnim). Podobnosti profili umoziuji definovat shluky jedinci a tyto shluky biologicky
interpretovat nebo pouzivat jako jednotky v navazujicich analyzach a vyzkumech. Zatimco
shlukovani na zdkladé multinomidlnho modelu (implementované v  programu
fineSTRUCTURE) dokaze podchytit jemnou populacni strukturu, shlukovani zalozené na
minimalizaci délky popisu (program Infomap) zachycuje hrubsi strukturu, kterd mize odpovidat
druhtim ve smyslu dlouhodob¢ nezavislych metapopulacnich celku.

Prace byla podporena projektem GA CR, ¢. 18-17398S. PREDNASKA
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Ekolégia a evolucia samicieho spevu vtakov: iiloha socidlnych a environmentalnych
faktorov

MIKULA P. (1,2), TOSZOGYOVA A. (3,4), PETRUSKOVA T. (3), HORAK D. (3), STORCH D. (3,4),
ALBRECHT T. (1,2)

(1) Katedra zoologie, PFF UK, Praha; (2) Ustav biologie obratlovcii AV CR, Brno; (3) Katedra ekologie,
PrF UK, Praha,; (4) Centrum pro teoreticka studia, UK a AV CR, Praha

Spev spevavcov (Passeriformes) je jednym z najfascinujucej$ich prirodnych zvukov.
Vicsina dostupnych prac sa zameriava na spev produkovany saméim pohlavim zatial’ ¢o spev
samic bol aZz doneddvna povazovany za evolu¢nu zvlastnost. Dnes sa ale ukazuje, Ze samici
spev je rozsireny naprie¢ spevavcami a jeho pritomnost’ je u nich ancestralnym stavom. Samice
moézu produkovat’ spev bud’ v duete so samcom alebo samostatne, tzv. solo, bez prispevku
samca. O selekénych faktoroch a mechanizmoch ovplyviiujucich makroekologiu a
makroevoluciu tychto dvoch typov samicieho spevu toho zatial vela nevieme, hlavne s
ohl'adom na ich vzajomny vzt'ah. V tomto prispevku sme sa zamerali na spevavce Juhoafrickej
republiky a Lesotha, pre ktoré mame vynimocne dobré znalosti o ich rozsireni, zivotnych
stratégiach a environmentdlnych podmienkach, v ktorych ziju. Pomocou fylogeneticky
informovanych komparativnych analyz sme odhalili, Ze najsilnej$im prediktorom vyskytu
samicieho spevu je miera teritoriality spevavcov. Duetujice druhy vykazovali v priemere vyssiu
mieru teritoriality ako druhy, kde samice spievaju s6lo alebo druhy bez samicieho spevu. Druhy
so solo spievajicimi samicami boli zaroven viac teritoridlne ako druhy, kde samice nespievaju
vobec. Hoci duetujiice druhy aj druhy so samic¢im s6lo spevom vytvarali hlavne dlhodobé
socialne zvizky, pritomnost’ duettingu bola asociovana hlavne s dlhodobou (celoro¢nou)
teritorialitou kdezto samici s6lo spev bol pritomny prevazne u druhov so sezoénnou teritorialitou.
Kooperativne hniezdenie ani produktivita prostredia neboli asociované s distribuciou samicieho
spevu v nasej vzorke spevavcov. Vysledky nasej prace indikuju, Ze duetting a samici s6lo spev
pravdepodobne predstavuju dve odlisné spevné kategorie asociované so Specifickou troviiou

obrany teritoria.

Vyskum bol financne podporeny projektom GACR 17-24782S a GACR 14-36098G.

PREDNASKA
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Selekce potravy bobrem evropskym v lesnich hospodaiskych porostech
MIKULKA O., HOMOLKA M., KAMLER J., DRIMAJ J., PLHAL R.

Mendelova univerzita v Brné, Lesnicka a drevarska fakulta

O zimni potravé bobra evropského (Castor fiber) mame doposud jiz mnoho informaci.
Preference jednotlivych druhll jsou v riznych prostfedich variabilni, avSak nejcastéji je
zminovano upiednostiiovani mekkych drevin jako vrba ¢i topol. Otazkou vSak zlstava, do jaké
miry jsou tyto druhy preferovany v celkové potravni nabidce a jaka je tedy selekce dfevin v
lesnich hospodatskych porostech. V souvislosti s bobiim ohryzem v zimé je pravé poskozovani
hospodaiskych porostll vetejné nejcastéji zminovano. Je vSak nutné pfipomenout, Ze ne vsechny
dfeviny v okoli vod jsou cilené hospodarské, coz znamend, ze ne vSechny ohryzy musi
automaticky znamenat financni ztrdtu. Smyslem projektu bylo zhodnotit selekci potravy v
ruznych hospodarskych porostech a vytvofit predpovédni model pro poskozovani
hospodaiskych dievin bobrem v riznych prostiedich a navrzeni idedlniho sloZeni bfehovych
porostl pro snizeni finan¢ni ztraty.

Data byla sbirana na konci zimy roku 2017 na tizemi polesi Tvrdonice a CHKO Litovelské
Pomoravi. Bylo vybrano celkem 50 bobfich potravnich center s intenzivné poSkozovanymi
porosty a 60 porosti neposSkozovanych, kde vSak byl znatelny pobyt bobra. Na vymezenych
plochach 50x20 m byly zaznamenany v$echny dieviny, u nichz byl uréen druh, primér kmene a
vzdalenost od vody. Vysledky potvrzuji vyraznou preferenci vrby (nehospodatské) v potravé
bobra, pokud je v porostu zastoupena. V opacném piipad¢ je hryzan pravé hospodaisky
vyznamny dub. V ramci hodnoceni dubovych porosti bylo zjisténo, zZe jejich poskozeni se
vyrazné snizuje se zvysujicim se podilem mékkych dievin (vrba, topol) a stfedné tvrdych dievin
(liska, ol$e) v biehovém pasmu. Poskozeni je dale snizovano s mnozstvim mladého podrostu a
vzdalenosti od vody. Vysledky potvrzuji hypotézu, ze hospodarské dreviny je skute¢né¢ mozné
chranit zvySenim podilu vrby ¢i jinych mékkych dfevin v okoli vod prostiednictvim vytvoteni
tzv. naraznikovych pasem. Jejich praktické zakladani je aktualné testovano na obou zajmovych

lokalitach.
POSTER

Evoluc¢ni historie a taxonomie etiopskych hlodavcii rodu Otomys
MIZEROVSKA D. (1,2), MIkuLA O. (2), BRYJAJ. (1,2)
(1) Ustav botaniky a zoologie PFF MU, Brno, (2) Ustav biologie obratloveii AV CR, Studenec

Rod Otomys (Murinae, Muridae, Otomyini) reprezentuje relativné velké herbivorni hlodavce
s ostrivkovitou distribuci zejména v horach sub-saharské Afriky. Etiopsti zastupci rodu Otomys
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byli dlouho povazovani za jeden druh, O. #ypus. Peter Taylor a spoluautofi v roce 2011
revidovali zejména na zakladé chromozomalnich a morfometrickych dat etiopsky material
tohoto rodu a vyc€lenili v ném Sest endemickych druhd: O. typus s.str., O. fortior, O. helleri a
nove popsané O. yaldeni, O. cheesmani, O. simiensis. Stale chybé&jici geneticka data pro v§echny
druhy, nedostate¢né vzorkovani v riznych ¢astech Etiopské vysoCiny a pfitomnost pseudogenu
pro cytochrom b vsak stale vytvarely mezery i v zakladni taxonomii, distribuci a fylogenetickém
postaveni téchto druhd. Cilem tohoto pfispévki je analyza genetické struktury etiopskych
Otomys s vyuzitim kombinace mitochondrialniho barcodingu a genomickych dat (ddRAD
sekvenovani). Predbézné vysledky ukazuji, ze se v Etiopii vyskytuji dva hlavni endemické
druhové komplexy, jejichz struktura byla ovlivnéna zejména Pleistocénnimi zménami klimatu a
souhrou alopatrické speciace s naslednou hybridizaci nedostatecné oddélenych linii
("retikulatni" evoluce). Fylogeograficky vzor i popsané specia¢ni mechanismy jsou obdobné
jako u jinych horskych endemitti Etiopské vysociny.

Podporovano projektem GA CR, ¢. 18-17398S.

POSTER

Important wintering sites for geese: Site protection and possible conflict areas
MUsIL P. (1), MUSILOVA Z. (2), SiMOVA P. (1), ZOUHAR I. (1), KREICI L. (1), RYDVAL J. (1),
NEUZILOVA S. (1), PODHRAZSKY M. (2), SENKYROVA A. (1)

(1) Fakulta zivotniho prostiedi, CZU v Praze, Praha 6 -Suchdol; (2) ZOO Dviir Krdlové, Dviir Krdlové nad
Labem

The functional network of important site is essential for the species conservation. However,
recent climate and environmental changes drive the species distribution that could lead to the
decrease of protected network efficiency as well as to the increase of possible human-bird
conflicts. The subjects of potential conflict are wintering herbivores geese (Greylag Goose,
White-fronted Goose and Tundra Bean Goose). All these three species are regularly wintering in
the Czech Republic.

The wintering numbers are increasing with year-by-year fluctuation related to actual winter
weather. Among these, the remarkable changes in migration ecology were found in Greylag
Goose, when migrate shorter distances and arrive earlier in milder winters. The shifts in the
migratory behaviour of Central European Greylag Geese are individual temperature-dependent
decisions to take advantage of wintering grounds becoming more favourable closer to their
breeding grounds. The inter-specific variation in use of individual wetland types are evident.

The site-specific trends differ among wetland types, with more pronounced increase in number
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in reservoirs and industrial waters. The numbers of White-fronted Goose and Bean Goose
increase in Natura 2000 network while Greylag Goose show the opposite.

Therefore, we initiated the project that aims to develop a complex and integrated
methodology for the identification of important wintering site network for waterbird species
(including geese) based on annual mid-January International Waterbird Census data and
quantitative models of species distributions and interactions between biotic and abiotic site
characteristics. Habitat suitability models and system dynamics models will be used to evaluate
the pattern in waterbirds distribution and site characteristics. Moreover, the project aims to
design a new methodology to detect wintering sites where nature conservation goals conflict

with the interests of commercial agricultural subjects.
PREDNASKA

Characteristics and growth of two-phased bacteria Photorhabdus luminescens
NAHODILOVA 1., HURYCHOVA J., DOBES P., HYRSL P.

Department of Experimental Biology, Section of Animal Physiology and Immunology, Faculty of Science,
Masaryk University, Brno

Gram-negative bacteria Photorhabdus Iluminescens of the family Morganellaceae live
symbiotically in the gut of entomopathogenic nematodes Heterorhabditis bacteriophora. Their
common life strategy is to find an insect host, kill it and proliferate in the cadaver. Penetration of
the nematode into the insect host is performed through the natural openings or by disrupting the
cuticle. Then the nematode releases bacteria from the gut into the haemocoel and together they
cause insect death by producing toxins and other substances inhibiting host immunity.
Nematodes and bacteria obtain nutrients from the decaying corpse and proliferate.

P. Iluminescens forms two phases which are genetically identical, but morphologically
different. Cells of phase I are known to be pathogenic, associated with nematodes and produce
bioluminescence, toxins, pigments, enzymes or antibiotic substances. Phase II cells cannot
produce many substances and do not show any light emission. However, they also produce
pigments, but to a lesser extent than phase I cells.

To discriminate both phases, the selective cultivation media are used. MacConkey and NBT
agar contain dyes that cells of phase I absorb, but phase II do not. Phase I cells are deeply red on
MacConkey and blue or green on NBTA. Cells of phase II are only pale or pink on MacConkey
and red on NBTA medium. Phase differentiation is crucial because only phase I cells could kill
insect and this property is utilized in bio-insecticide products in pest control management.

Phase verification can be performed by measuring the bioluminescence of bacteria using
luminometer, because only phase I cells emit light. Also growth of the cell culture could be
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measured by the light emission rate of the cells, because it increases as the bacterial culture
grows. P. [uminescens grows more slowly than other bacteria, colonies on the agar plates
appears in 2-3 days. The exponential phase of the growth was not reached before 5-8 hours of

cultivation.
POSTER

Novy rod africkych Zab z ¢eledi Hyperoliidae
NECAs T. (1,2), BADJEDJEA B.G. (3), GVOZDIK V. (2,4)

(1) Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno; (2) Ustav biologie obratlovcii AV CR, Brno; (3) Centre de
Surveillance de la Biodiversité de I'Université de Kisangani, Kisangani, Konzska demokraticka republika;
(4) Narodni muzeum, zoologické oddélent, Praha

Rod Hyperolius (Anura, Hyperoliidae) k tomuto dni ¢ita 145 druht téchto drobnych az
sttedné velkych zab (max. 4,7 cm) s nimiz se mizeme setkat pouze v oblasti subsaharské
Afriky. 1 pfes velky pocet jiz popsanych druhti fada z nich stale pfedstavuje taxonomicky
nerozieSené¢ druhové komplexy, anebo neni jejich fylogenetické a systematické postaveni
znamo. Pfed zaCatkem pouzivani genetickych metod branila spravné klasifikaci na zakladé
morfologickych znakl velka podobnost jednotlivych druhti mezi sebou. Tuto skuteCnost jeste
vice komplikuji desetileti i staleti staré holotypy a zna¢né variabilni zbarveni v ramci jednoho
druhu. V soucasnosti za pouziti fady genetickych metod pomalu dochazi k rozklicovani vztahi
uvnitf tohoto velkého rodu jakozto i v ramci Celedi. Jednim z maélo znamych druhl je
Hyperolius robustus z destnych lesii centralni Konzské panve, jehoz vnéjsi morfologie je
podobna ostatnim druhim rodu Hyperolius. Vysledky fylogenetické analyzy jaderné a
mitochondrialni DNA ale poukazuji na jeho odliSnost a stavi tento druh do blizkosti rodd
Cryptothylax (rovnéz z Konzské panve) a Morerella (Pobiezi slonoviny v zapadni Africe).
Kromé genetickych znaki nasvédcuje piibuznosti s rodem Morerella 1 nékolik znakt
morfologickych. Tento konvergentné se vyvijejici "Hyperolius" by proto mél byt vyclenén do

svého vlastniho rodu.
POSTER

Odpudivost a jedovatost slunécek pro bezobratlé
NEDVED O., ASLAM M.

Jihoceska univerzita v Ceskych Budéjovicich

Alkaloidy a metoxypyraziny jsou dvé skupiny chemickych latek dulezitych pro obranu
slunécek proti predatorim z fad ¢lenovct i obratlovet. Pozorovali jsme reakci mravenca Lasius
niger na extrakty z neékolika druhd slunééek smichanych v riznych koncentracich s medovym
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roztokem. Pocitali jsme koncentraci nezbytnou k odrazeni poloviny mravencii a koncentraci k
odrazeni vSech. Testovali jsme slunécka Adalia bipunctata, Ceratomegilla undecimnotata,
Coccinella  septempunctata, Harmonia axyridis, Halyzia sedecimguttata a Tytthaspis
sedecimpunctata, rozdily v§ak byly pfili§ malé a proménlivé, aby mély biologicky vyznam.

Obranné latky zustavaji pfitomny i v mrtvych télickach ¢lenovct. Proto jsme studovali
rychlost, s jakou Cerstvé mrtvolky mizi, kdyZz byly poloZeny na zem na okraji pole bud’ rano,
nebo vecer. Predatofi a mrchozrouti odstraiovali nejrychleji (do 4 hodin; v noci trochu rychleji
nez ve dne) mrtvé stinky Porcellionides pruinosus, cvréky Acheta domesticus, moucné Cervy
Tenebrio molitor a skvory Forficula auricularia. Stiedné akceptovani byli dospéli potemnicei
Alphitobius diaperinus (8—12 h). Vétsina jedovatého aposematicky zbarveného hmyzu vydrzela
déle nez 24 h: ruménice Pyrrhocoris apterus a slunécka C. septempunctata, C. undecimnotata,
H. axyridis (dospéli I larvy) a T. sedecimpunctata.

Jsou-li zkoumand slunécka skutecné jedovatd, nam prozradil toxikologicky pokus s
hrotnatkami (perloockami) Daphnia magna, kterym jsme do vody ptidavali rizné koncentrace
extraktu. Invazni slunécka H. axyridis byla toxi¢téjsi nez vSechny pivodni druhy: aposematicka
A. bipunctata > krypticka Cynegetis impunctata > aposematickd C. septempunctata > mirné
aposematicka Calvia quatuordecimguttata. Tti mésice stara slunécka H. axyridis méla 3,8x veétsi
toxicitu nez 2 a 4 tydny stard. Melanicka a svétla forma slunécka H. axyridis byly stejné toxicke.

Rozdily v realné toxicité¢ pro perlooc¢ky se neodrazeji v rozdilech, jak jsou slunécka
odmitana mravenci ¢i jinymi ¢lenov¢imi predatory.

PREDNASKA

Aktivita kliStat u Brnénské prehrady v minulych letech

NEJEZCHLEBOVA H., ZAKOVSKA A., NESNIDALOVA V., BECAROVA K., KOLAROVA B., HORAKOVA
R.

Prirodovédecka fakulta MU, Brno

Piispévek analyzuje aktivitu klistéte obecného (Ixodes ricinus) v prub&hu minulych let na
lokalit¢ Ruda (233,72 m. n. m., 49°14,,18“ s. §., 16°31,,29% v. d.). Lokalita se nachazi asi 200 m
na zapad od Brnénské ptrehrady. Jde o oblast navstévovanou turisty i mistnimi lidmi, kteti zde
sportuji a travi volny Cas. Sbéry klistat probihaly intermitentné v letech 2012, 2015, 2016 a
2019 v pravidelnych intervalech jednou za 14 dni metodou vlajkovani od bfezna do
fijna/listopadu. Ro¢ni uhrny nasbiranych klistat se od sebe statisticky lisi, pocty kolisaly mezi
255 (2015) a 554 jedinci (2019). Nejvyssi aktivita klistat byla vzdy zaznamenana v jarnich
mésicich (duben-Cerven), s tim je spojena i mira rizika pfisati klistéte na cloveka/zvite.

Nejpocetnéjsim stadiem byly nymfy, primérmné tvotily 76 % odchycenych jedincii. Nejméné
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zastoupeni byli dospélei (5 %). 19 % odchycenych klist'at tvofily larvy. 1 zde nachazime
statisticky vyznamné rozdily mezi jednotlivymi lety. Zavislost celkového poctu odchycenych
jedinct na teploté, relativni vlhkosti vzduchu a atmosférickém tlaku nebyla ve vét§iné ptipada

statisticky potvrzena.
POSTER

Molekularni detekce Bartonella spp. u netopyri a jejich ektoparaziti

NEMCOVA M. (1), SEIDLOVA V. (1), ZUKALJ. (2), HEGER T. (1), PIACEK V. (1), BANDOUCHOVA H.
(1), PikuLA J. (1)

(1) Ustav ekologie a chorob zvée, ryb a véel, Veterindrni a farmaceutickd univerzita Brno; (2) Ustav
biologie obratlovcit Akademie véd CR, v. v. i., Brno

Netopyii jsou hostiteli mnoha bakteridlnich patogend a hraji zasadni roli v udrzovani a
distribuci nékterych celosvétove rozsitenych nemoci se zoonotickym potencidlem. Jednou z nich
je 1 bartoneldza, kterd u jedinci s narusenou imunitou mize zpusobit postizeni celého
organizmu. U netopyrt samotnych vSak k manifestaci klinickych ptiznakd nemusi vibec
dochazet, a to zejména diky variabilni télesné teploté, ktera pii svych extrémech ~41°C pfi
aktivnim letu a ~6°C béhem hibernace vyznamné inhibuje replikaci mnoha patogennich agens.
Netopyii jsou proto oznacovani za rezervoarové hostitele a predpoklada se i jejich vyznamna
epidemiologicka role v mezidruhovém ptenosu bakterii rodu Bartonella, pti kterém hraji
dalezitou Glohu krevsajici ektoparazité. Ti mohou byt spolecni pro netopyry i dalsi druhy savci,
véetné Cloveka, pri¢emz ektoparazitarni zatizeni se li$i nejen v zavislosti na pohlavi a véku, ale
také na socialnim chovani, velikosti zvifete nebo arealu rozsifeni.

Pomoci PCR jsme prokazali pfitomnost Bartonella spp. u nékolika druhti palearktickych
netopyrt. Vysetiili jsme 890 vzorkd krve 19 druhl netopyri z 32 pfirodnich i antropogennich
lokalit. Celkova prevalence vyskytu Bartonella spp. ve vzorcich byla 38 %; jeji tiroven se vSak
lisi mezi jednotlivymi druhy netopyrta (Myotis myotis 22 %; Nyctalus noctula 65 %) i
jednotlivymi oblastmi (Arménie 38 %; Bulharsko 60 %; Ceska republika 39 %; Polsko 22 %;
Rusko 35 % a Ukrajina 42%). Piedpokladame, Ze rozdily v prevalenci mohou souviset i s
rozdilnou urovni parazitce netopyrti i s vyskytem rtiznych druht ektoparazitii. Nékterd z
testovanych zvifata byla koinfikovana Trypanosoma spp. a Rickettsia spp. V kombinaci se
stresory pfirodniho ¢i antropogenniho ptivodu, kterym jsou zvifata v prostfedi vystavena, Ci
imunodeficienci b&éhem hibernace, se muize pfitomnost patogennich agens projevit na

zdravotnim stavu jedince a oslabenim celé populace.
POSTER
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VyuZiti stabilnich izotopi pro studium potravni ekologie suchozemskych plzi: pfipadova
studie

NEMEC T. (1), LizNAROVA E. (1), BIRKHOFER K. (2), HORSAK M. (1)

(1) Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno, (2) Department of Ecology, Brandenburg University of
Technology Cottbus-Senftenberg

V mnoha suchozemskych ekosystémech ptedstavuji plzi vyznamnou slozku potravnich siti a
kolobéhu Zivin. Ackoliv jsou béZné povazovani za nespecializované spasace ¢i rozkladace
rostlinné hmoty, potravni ekologie je detailné zdokumentovana jen u nékolika malo druhd. S tim
souvisi i nedostatek informaci o potravnich nikach a jejich rozdéleni v rameci jednotlivych druht
daného spolecenstva. Analyza pomeéri pfirozené se vyskytujicich stabilni izotop uhliku a
dusiku (613C, 815N), bézné pouzivana k feSeni mnoha ekologickych otazek, se jen zfidka
vyuziva v malakologickych studiich. Cilem této studie proto bylo ovéfit, do jaké miry muze
analyza stabilnich izotopt reflektovat potravni niku a naroky suchozemskych plzi. Odebrali
jsme vzorky 10 jedinct Sesti dominantnich druht ve spolecenstvu suchozemskych plzi luzniho
lesa v povodi teky Odry. Z lokality byly rovnéz odebrany vzorky potencidlnich potravnich
zdrojt (listy dominantnich druhti rostlin, listovy opad) a dalSich piidnich bezobratlych. Hodnoty
pomérl stabilnich izotopi Ctyi analyzovanych druht plzt (Fruticicola fruticum, Oxyloma
elegans, Succinea putris, Trochulus villosulus) se ptekryvaly s primémymi hodnotami izotopt
taxontl bezobratlych klasifikovanych jako bylozravci/rozkladac¢i. Naproti tomu hodnoty plza
Aegopinella nitidula a Zonitoides nitidus se piekryvaly s taxony bezobratlych klasifikovanymi
jako predatofi. Izotopové niky studovanych druhd plzi se vyrazné piekryvaly, s vyjimkou Z.
nitidus. Tento vysledek naznacuje jen nepatrné rozdily v potravnich preferencich mezi vétSinou
druhti. Nizkd mira kompetice o potravni zdroje je obecné predpokladana u vétSiny
suchozemskych plzl, jelikoz ziva ¢i odumiela rostlinnda hmota casto predstavuje téméf
neomezeny potravni zdroj. Zaroven ale také vétSina druhl vykazovala znac¢nou variabilitu v
hodnotach stabilnich izotopd, coz také ptispiva k predpokladu, ze vétSina plzd je
charakteristicka jen nizkou mirou specializace na konkrétni typ potravy.

PREDNASKA
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Geny ¢i prostiedi: Které faktory zodpovidaji za projevy ztraty psi srsti?

NERADILOVA S. (1), HAYWARD J. (2), CEACERO F. (1), CONNELL L. (3), BOYKO A. (2), CERNA
BoOLFiKOVA B. (1)

(1) Ceskd zemédeélskd univerzita v Praze, Fakulta tropického zemédélstvi, Katedra chovu zvitat a
potravindrstvi v tropech; (2) Cornell University, College of Veterinary Medicine, Department of Biomedical
Sciences; (3) University of Maine, School of Marine Sciences

Genom psi je jednim z nejlépe popsanych a jeho znalost poméaha pii studiu genetickych
znakl, které se mohou vyskytovat i u dalSich druht, v¢etné Clovéka. Nase studie se zabyva
vyhleddvanim kandidatnich gend, které ovliviuji ztratu srsti (alopecie). Alopecie je velmi dobie
znama ve veterinarni praxi, nicméné¢, mnoho se nevi o pficiné tohoto onemocnéni. Existuji rizné
typy alopecie, u pst se ¢asto vyskytuje tzv. sezonni alopecie, kterd postihuje jak psy, tak feny
ruznych vékovych kategorii, a to pouze na urc¢ité obdobi v roce — obvykle mezi prosincem a
dubnem. Na téle jsou nejastéji postizeny boky, kiizova oblast, stehna, kofen ocasu a n¢kdy také
usi a nos. Ackoliv se onemocnéni ve veterinarni praxi povazuje spiSe za kosmetické, pro
lovecka plemena pst znamena velkou nevyhodu v sezoné honti. Je pravdépodobné, ze na vyskyt
alopecie a jeji rozsah mohou mit vliv zmény v metabolickych ¢i hormonalnich drahach a také
dalsi faktory, jako je vyziva nebo vnéjsi podminky. Bylo zjisténo, ze ptibuzni jedinci vykazuji
podobné piiznaky, je tedy patrné, ze predispozice k rozvoji alopecie je podminéna i geneticky.
Pro tuto studii jsme si vybrali plemeno ¢eského fouska, kde je prevalence onemocnéni vyssi, nez
u jinych plemen a vyskyt onemocnéni je sledovan. Celkem jsme shromazdili vzorky krve a
podrobné informace o zdravotnim stavu od bezmala 200 jedincl jejichz genotypy mame k
dispozici. S pomoci genomické asociaéni metody (GWAS) byly vybrany prvni kandidatni
oblasti, které maji souvislost s onemocnénim, zatimco dotaznikova data poskytla informace o

dalsich moznych faktorech, které maji vliv na projevy onemocnéni.

Tato studie byla podporena CIGA 20185006 a IGA 2019501 2.

PREDNASKA

Odhady hustoty populacie leoparda v juhovychodnej Namibii
NESTICKY V., BRANDLOVA K., MIKSLOVA K.

Fakulta tropického zemédelstvi, Ceskd zemédélskd univerzita v Praze, Praha Suchdol

Leopardi (Panthera pardus) Celia vel'kej hrozbe degradacie a straty biotop, spolu s priamou
hrozbou spdsobenou nelegalnym lovom. Hlavnym cielom vyskumu bolo ziskat’ parametre
populacie, ako je hustota, pocetnost’ a pomer pohlavi v novovzniknutej sukromnej chranenej
oblasti. Tzv. capture-recapture metdda bola implementovana za pouzitia fotopasci, nakolko
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kazdy leopard ma jedine¢ny vzor Skvin a moze byt individualne identifikovany. 40 fotopasci
bolo pouzitych v 20 staniciach tvorenych 2 fotopascami umiestnenych oproti seba za i¢elom
zachytit’ prechadzajiiceho jedinca z oboch profilov. Fotopasce boli umiestnené do strategickych
miest, ako vyschnuté koryta riek, s cielom maximalizovat’ mieru detekcie. Miesta boli vybrané
pocas pilotnej Studie trvajucej 2 mesiace s cielom identifikovanie najvhodnejSich oblasti
vyskytu leopardov. Rezervacia o velkosti 460 km? bola rozdelend do 2 sektorov, ktoré boli
skimané jednotlivo po dobu 60 dni s prihliadnutim na dodrzanie predpokladu o uzavretej
populacie. Odhad hustoty bol vypocitany za pomoci modulu SPACECAP v Sstatistickom
programe R vyuzivajuci bayesiansky pristup. Zapadny sektor vyprodukoval 42 fotografickych
zaberov leopardov, z ktorych bolo identifikovanych 8 jedincov, 5 samcov a 3 samice. Vychodny
sektor vyprodukoval celkom 48 individualnych zaberov leopardov, z ktorych 7 jedincov bolo
identifikovanych, 4 samci a 3 samice (2 samci predtym zaznamenani aj v zdpadnom sektore) .
Odhad hustoty pre zapadny sektor predstavoval 0,74 leopardov/100 km? s odhadom velkosti
populacie 9,56. Vychodny sektor vyprodukoval iba mierne vys$$i odhad hustoty leopardov,
0,82/100 km? a odhad populacie predstavoval 10,59 leopardov. Nase vysledky predstavuji
vobec prvy odhad hustoty populacie zaloZzeny na skutocnom zbere dat v tejto Casti Namibie a
naznacuju zivotaschopnu, ale malo preskimant populdciu obyvajicu okolie rieky Orange.

POSTER

Piifiny a disledky ¢etnych fragmentaci chromozomii u modrasku podceledi
Polyommatinae

NGUYEN P. (1, 2)

(1) Piirodovédeckd fakulta, Jihoceskd univerzita v Ceskych Budéjovicich, Ceské Budéjovice; (2)
Entomologicky tistav, Biologické centrum AV CR, v.v.i., Ceské Budéjovice

Zmény v organizaci genomu zprostiedkované mobilnimi elementy maji zasadni dopad na
evoluéni procesy jako je vznik druhd. Napiiklad u modraskti podc¢eledi Polyommatinae doslo
opakovan¢é k cetnym fragmentacim chromozomi az na n=224-226, coz je nejvyssi pocet
chromozomti zaznamenany u diploidnich organizmu. Zarovenn bylo ukazano, ze skupiny s
vysokym poctem chromozomti maji ve srovnani s blizce piibuznymi taxony s pavodnim
karyotypem n=23-24 zvysenou diverzifikacni rychlost.

Tato studie se zabyva pfi¢inami chromozomalni nestability u téchto modraskti. Genomové
sekvence vybranych zastupcii skupin s fragmentovanymi chromozomy a nékolika modraskt s
pivodnim karyotypem byly osekvenovany a ziskana data byla nasledné pouzita pro srovnavaci
analyzu repetitivnich sekvenci pomoci nastroje RepeatExplorer. Timto zptsobem se podafilo
identifikovat repetice specifické pro jednotlivé linie s nestabilnimi genomy. Sirsi srovnani
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napii¢ celou podceledi nicméné ukazalo, ze ackoli tyto repetice chybi u jejich nejblizsich
ptibuznych s ptivodnim karyotypem, jsou pfitomné u vzdalenych pfibuznych. Nase vysledky tak
naznacuji, ze jsou chromozomalni fragmentace zpisobeny aktivitou mobilnich elementt
vnesenych na nové genetické pozadi pii mezidruhové hybridizaci.

Zda fragmentace chromozomii prispiva ke speciaci modraskid, zistava nejasné. Bylo
ukazano, ze velikost chromozomil u motyld souvisi s mirou rekombinace, kterda ma vliv na
rychlost tvorby reprodukénich bariér. Teorie pravi, Ze speciace za ptitomnosti genového toku je
mozna diky akumulaci nekompatibilnich alel v nerekombinujicich oblastech. Malé chromozomy
vzniklé rozpady vsak vykazuji ve srovnani s velkymi vyssi miru rekombinace, a tudiz pomaleji
hromadi nekompatibilni alely zodpovédné za reprodukéni izolaci. Vyssi diverzifikaéni rychlost
pozorovana u modraskll s vysokym poctem chromozomt je tak mozna pouze, pokud nové druhy
vznikaji alopatricky, patrné v malych populacich, ve kterych jsou chromozomalni rozpady
fixovany vlivem genetického driftu.

PREDNASKA

MEéli by se zajici obavat syfilis?

NovAKOVA M. (1), HISGEN L. (2,3), ABEL L. (3), NAJT D. (1,4), MIKALOVA L. (1), VRBOVAE. (1),
STROUHAL M. (1), POSAUTZ A. (5), HALLMAIER-WACKER L. (3), LUEERT S. (3), VOIGT U. (6),
FAEHNDRICH M. (6), KOSTKOVA M. (7), KNAUF S. (2,3), SMAJS D. (1)

(1) Biologicky ustav, Lékarska fakulta, Masarykova univerzita, Brno, (2) Univerzita v Goettingenu,
Goettingen, Némecko; (3) Némecky primatologicky institut, Goettingen, Némecko, (4) Ustav infekcnich
chorob a mikrobiologie, Fakulta veterinarni hygieny a ekologie, Veterinarni a farmaceuticka univerzita
Brno, Brno; (5) Vyzkumny institut ekologie volné Zijicich zvirat, Veterinarni univerzita ve Vidni, Viden,

Rakousko; (6) Vyzkumny institut terestrickych a akvatickych volné zZijicich zZivocichii, Veterinarni univerzita
v Hannoveru, Hannover, Némecko; (7) Statni veterindarni ustav Jihlava, Jihlava

Ptivodcem zajeci syfilis je bakterie Treponema paraluisleporidarum ekovar Lepus (TpeL),
ktera infikuje oba druhy evropskych volné Zijicich zajicti. Onemocnéni probihda vétSinou
bezptiznakové, ojedinéle byly zaznamenany léze na tlamé, pifednich nohou a v anogenitalni
oblasti. Pfitomnost infekéniho agens byla serologicky potvrzena u zajicovet v nékolika zemich
Evropy s prevalenci od 1 do 64 %. Cilem této studie bylo stanovit seroprevalenci zajeci syfilis u
zajicovetl z Ceské republiky a Dolniho Saska, uréit, zda existuje asociace mezi seroprevalenci a
pohlavim, vékem a nadmofskou vyskou a ziskat vzorky pro celogenomové sekvenovani TPeL.

Ziskali jsme 289 sér, 37 vaginalnich stérti a 33 vzorkd tkané z genitalii zajict polnich
ulovenych ve 12 krajich Ceské republiky a 734 sér ze zajici polnich z Dolniho Saska.
Prevalence byla zjistovana humannimi treponemovymi testy TPHA, TPPA (zkiizena reaktivita
s protilatkami proti zajeci syfilis) a FTA-ABS (modifikovano pouzitim anti-hare protilatky).
53,3 % jedincti z Ceské republiky a 55,2 % z Dolniho Saska bylo infikovano zaje¢i syfilis.
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Nebyl nalezen statisticky vyznamny rozdil v infekci mezi pohlavimi (p=0,1283), juvenilové byli
nakazeni ziidkakdy ve srovnani s dospélci (p<0,0001). Seroprevalence negativné korelovala s
nadmotskou vyskou (p=0,0430). Vysledky naznacuji, Ze zajeci syfilis se pfenasi sexualné a
nedochazi k prenosu transplacentarni cestou. Efekt nadmoiské vysky nelze jednoznacné
vysvétlit, stejny negativni trend se projevuje také s rostouci zemépisnou §itkou napfi¢ vSemi
dosud testovanymi evropskymi lokalitami.

Vzorky vhodné pro celogenomové sekvenovani budou vybrany z DNA ze stért a tkéani
qPCR detekei treponemalniho genu polA a eukaryotického GADPH. TPeL neni patogenni pro
Cloveéka, ale vyvinula se z humanné patogennich treponem a shoduje se s nimi ve vice nez 98 %
genomu. Srovnavaci genomové analyzy tedy umozni definovat geny klicové pro patogenitu
humaénni syfilis.

PREDNASKA

Development and dynamics of the pharyngeal dentition in sturgeon

NoOVOTNA S. (1), PospisiLova A. (1,2), STUNDL J. (1,2), PSENICKA M. (3), GELA D. (3), CERNY R.
(1), Soukur V. (1)

(1) Faculty of Science, Charles University in Prague; (2) National Museum, Prague, (3) South Bohemian
Research of Agriculture and Biodiversity of Hydrocenoses, Vodnany, Research Institute of Fish Culture and
Hydrobiology, Faculty of Fisheries and Protection of Waters, University of South Bohemia in Ceske
Budejovice

Teeth represent a key evolutionary novelty of vertebrates. Most extant vertebrates renew
their dentition through addition of new teeth from a deeply invaginated epithelium — the dental
lamina. Sturgeon, however, does not develop the dental lamina. Instead, new tooth germs arise
from the adjacent superficial epithelium. From this point of view, the sturgeon possesses quite a
unique dentition. Also, the dentition is significantly reduced — teeth are only present in larval
stages and juvenile forms on the jaw margins, on the palate and in the anterior part of the
pharyngeal cavity. Adults become completely toothless. This project aims at description of
dynamics of tooth development within individual dental fields, identification of stem cell niches
and regions with high proliferation, and potentially determination of factors responsible for
tooth renewal. Although sturgeons are unique from the point of view of localization of their
dentitions, their phylogenetic position as an early diverged ray-finned fish clade may account for

uncovering the ancestral dental characteristics of ancient vertebrates.
POSTER
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Maximal metabolic rate in several small mammalian species from highlands of Ethiopia
OKROUHLIK J. (1), LoVY M. (1), BORATYNSKI Z. (2,3), MIKULA O. (2), SUMBERA R. (1)

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, University of South Bohemia, Czech Republic; (2) Institute
of Vertebrate Biology of the Czech Academy of Sciences, Czech Republic; (3) CIBIO-InBIO, University of
Porto, Portugal

Survival in extreme conditions is closely linked to maximal metabolic rate as high maximal
metabolic rate is linked with higher thermogenesis and physical performance. It may thus allow
survival under periods of unusual/extreme cold or increase chances of escape from predators,
respectively. Maximization of metabolic rate may be especially important at high elevations,
where generally low ambient temperature is seconded by lower oxygen pressure. Ethiopian
highlands host an unique community of small mammals living in the afroalpine habitat. Species
living here are known to differ in their size, ecology, mainly in foraging strategies (omnivores,
insectivores and herbivores) and in activity patterns (diurnal vs. nocturnal), but nothing is
known about their metabolic capacity. In this study, we present results of forced running
metabolic rate measurement, which we used as a proxy of maximal metabolic rate. This study
was conducted on field captured small mammals living in the Guassa area (3200 m. a. s. L),
Ethiopia. Small mammals were forced to run for ten minutes in a running wheel and their
oxygen consumption was simultaneously measured. Members of following genera were
included in this study: Arvicanthis, Crocidura, Lophuromys, Otomys and Stenocephalemys.
Apart from high altitude species, we also included one low-land (captured at 2200 m. a. s. 1.)
rodent species of Stenocephalemys in the comparison and measured its performance at the same
elevation as the other species. We put measured the forced-running metabolic rates in context of
biology and habitat preferences of these species.

The research was supported by the Czech Science Foundation, project no. 18-17398S.

POSTER

Are southern African solitary mole-rats homeothermic or heterothermic under natural
field conditions?

OKROUHLIK J. (1,2), SUMBERA R. (2), GARTNER B. (3), SCHOEMANN K. (1), Lovy M. (1),
BORATYNSKIZ. (2,3), MIKULA O. (2), BENNETT N.C. (1)

(1) Mammal Research Institute, Department of Zoology and Entomology, University of Pretoria, Pretoria,
South Africa; (2) Department of Zoology, Faculty of Science, University of South Bohemia, Czech Republic;
(3) Werribee Open Range Zoo, Veterinary Hospital, Zoos Victoria, Australia

Abandoning of stable body temperature, a phenomenon known as heterothermy, is an
physiological adaptation against a lack of food resources, especially in species inhabiting highly
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diurnaly or seasonaly variable environments. Apart from lowering the energetic costs, it also
decreases exposition to unfavourable environment and predators and could be thus crucial for
species survival in the era of global climatic change. Interestingly, lower rate of extinction in
heterothermic taxa compared to homeothermic ones was found in Australian mammals. There is
an increasing evidence that African mammals also avoid adverse ecological conditions by
entering daily and/or multiday torpor. African mole-rats (Bathyergidae, Rodentia) are ideal
candidates to study the adaptive value of heterothermy, primarily because of the diversity of
thermoregulatory strategies ranging from homeothermy through various degrees of
heterothermy to poikilothermy. Currently, there is a lack of data about diurnal or seasonal body
temperature fluctuation in free-ranging mole-rats. We recorded diurnal and annual patterns of
body temperature in two solitary mole-rat species, Georychus capensis and Bathyergus suillus
from the Cape Province of South Africa using intraperitoneally implanted dataloggers. Since
this region is highly seasonal with a prolonged period with almost no rain, we expected either
short-term decreases of body temperature within 24 hours (indicating shallow daily torpor) or
longer-term decreases of body temperature, which would indicate aestivation. Surprisingly, we
did not find any remarkable diurnal or seasonal body temperature cycles, which indicates an
absence of heterothermy expression in both studied solitary mole-rat species. We may thus
assume that both mole-rat species could be vulnerable to climatic change as the temperature
profiles are predicted to become more extreme in the future and the associated costs for
thermoregulation become greater.

PREDNASKA

Neletalni metody vzorkovani hmyzi DNA: studie kvality DNA a schopnosti regenerace
vazek

OZANA S., PYSzko P., DOLNY A.

Katedra biologie a ekologie, Prirodovédecka fakulta, Ostravskad univerzita

Vyzkum hmyzu se v dnesni dobé nemutize obejit bez vyuziti genetickych metod, které nutné
vyzaduji vhodnou tkan obsahujici DNA. Aby byl dopad na jedince i celé hmyzi populace co
nejmensi, je vhodné volit neletalni zdroje DNA. V naSem vyzkumu jsme se zame¢fili na srovnani
tii bézné pouzivanych typi tkani pouzivanych jako zdroje DNA u vazek, tzn. exuvie, koncetiny
a kiidla. Hodnotili jsme jak jejich vyuzitelnost ke genetickym analyzam, tak i dopad na aktivitu
a prezivani jedinct po odbéru tkani. Nase vysledky ukazuji, ze vSechny typy tkani poskytuji
dostatecné zdroje DNA, ackoli jsou exuvie hiife pouzitelné pro sekvenaci nez koncetiny a kfidla.
Prezivani larev nebylo ovlivnéno odbérem tkané, coz jsme zkoumali v pfipadé ustfihnuti

koncetiny, potencialné nejvice invazivni metody odbéru. Larvy byly schopny efektivni
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regenerace, na kterou mély signifikantni vliv staii a instar larvy, naopak dostupnost potravy
neméla prikazny vliv na pribéh reparativni regenerace. I piesto Ze vSechny typy testovanych
tkani mohou poskytovat kvalitni DNA, je nutné koncetiny hodnotit jako nejlepsi zdroj DNA,
zejména s ohledem na mnozstvi i kvalitu DNA. Zcela neinvazivnim zdrojem DNA jsou exuvie,
které by mély byt preferovany zejména u chranénych ¢i ohrozenych druhi.

PREDNASKA

Komparativni morfometrie skokani rodu Pelophylax (Amphibia, Ranidae) v oblasti
zapadniho Balkanu

PAPEZIK P. (1), KUBALA M. (2), JABLONSKI D. (1), MIKULICEK P. (1)

(1) Katedra zoologie, Prirodovedecka fakulta Univerzity Komenského v Bratislave; (2) Katedra ekologie,
Prirodovedecka fakulta Univerzity Komenského v Bratislave

Zeleni skokani rodu Pelophylax zahrnuji v zdpadnim Palearktu az 14 druhd s nizkou mirou
morfologické variability, a naopak vysokou mirou variability genetické. To spolu s vyskytem
hybridnich forem stézuje druhovou identifikaci na zdkladé vizualni identifikace. Oblast
zapadniho Balkanu pfedstavuje misto spolecného vyskytu téi druhd zelenych skokant
endemickych pro Balkdn. Ty jsou fylogeneticky jasné odlisené, avsak udaje o jejich
morfologické variabilit¢ jsou velmi nesourodé. Ke zjisténi morfometrické variability a
potencionalni mezidruhové odlisnosti byla pouzita morfometricka data ziskana z 246 jedincu P.
epeiroticus, P. shqipericus a P. kurtmuelleri, pti¢emz porovnany byly vzdy sympatricky se
vyskytujici druhy (P. kurtmuelleri a P. shqipericus, P. kurtmuelleri a P. epeiroticus). Kvuli
nejednoznacnému taxonomickému postaveni P. kurtmuelleri byla morfometricka data tohoto
taxonu porovnana rovnéz se stfedoevropskymi jedinci P. ridibundus. Nase vysledky naznacuji,
ze v oblasti spole¢ného vyskytu jsou od sebe populace zelenych skokant, kromé genetické
diferenciace, jasn¢ odliSeny i morfologicky. Pii porovnani balkanskych jedinct patiicich k
taxonu P. kurtmuelleri se sttedoevropskymi P. ridibundus naopak rozdily v morfologii zjistény
nebyly. To by naznacovalo, spolu s nizkou genetickou diferenciaci, ze ob¢ tyto linie jsou si
velmi blizké a podpofilo nazor, ze P. kurtmuelleri neni validni druh. AvSak na zaklad¢ dolozené
pritomnosti kryptickych taxonti v ramci zelenych skokanti, nemusi byt tato absence
morfologické diferenciace pro posouzeni taxonomické urovné P. kurtmuelleri zatim zcela
urcujici.

POSTER
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Krypticka linia Natrix tessellata (Ophidia: Natricidae) v oblasti zipadného Balkanu
PAPEZIKOVA S., JABLONSKI D.

Katedra zoolégie, Prirodovedecka fakulta Univerzity Komenského v Bratislave

Uzovka frkand, Natrix tessellata (Laurenti, 1768) predstavuje fylogeneticky komplex, ktory
obyva Eurdpu, Aziu a severovychodnii Afriku. Predoglymi $tGdiami bolo v ramci tohto
komplexu detegovanych devédt hlavnych evoluénych linii, ktorych nazvy viac menej
koresponduju s redlnym geografickym rozsirenim. V Eurdpe su pritomné tri linie tzv. eurdpska,
grécka a krétska, z ktorych prvé dve uvedené sa nachadzaji v kontinentalnej Eurdpe a stali sa
hlavnym predmetom tejto Stadie. Vyskum je =zamerany na vyuzivanie viacerych
metodologickych pristupov (genetiku, morfologiu a osteoldgiu) s cielom najst’ diagnostické
znaky, ktoré by taxonomicky definovali grécku liniu vyskytujicu sa na Balkdne. Porovnanych
bolo 322 vlastnych a publikovanych sekvencii mtDNA, morfologické znaky boli analyzované
celkovo zo 462 jedincov (253 z eurdpskej a 117 z gréckej linie) a medzi dvomi skimanymi
liniami boli z 18 lebiek (8 z europskej a 10 z gréckej linie) zistované rozdiely na vybranych
kostiach kranialneho skeletu. Vysledky odhal'uji miesto spolo¢ného vyskytu oboch linii v
strednom Albansku a niekol'’konasobne vacsi areal rozSirenia eurdpskej linie v porovnani s
arcalom gréckej linie. Mitochondridlna haplotypova siet’ naopak ukazuje velmi vysoka
vnutroliniova variabilitu v ramci gréckej linie, v porovnani s liniou eurdpskou. Vysledky
externej morfologie nepreukédzali vyznamné odlisnosti medzi deviatimi liniami ani medzi
eurdpskou a gréckou liniou, ¢o potvrdzuje krypticky charakter gréckej linie. Z osteologického
hl'adiska boli zistené signifikantné rozdiely medzi jednotlivymi Struktirami na kostiach lebiek a
vo vSeobecnosti je lebka gréckej linie uzSia a rostrokaudalne viac pretiahnutd v porovnani s
jedincami eur6pskej linie. Na zéklade syntézy ziskanych vysledkov mézeme predpokladat’, ze
izolovand grécka linia N. tessellata, endemickd pre juhozapad Balkanskeho polostrova, ma
vlastni a dlhodobu evoluéni histériu a zapadd do kontextu druhového a genetického

endemizmu v tejto ¢asti Eurdpy.
POSTER

Zmény v hnizdni avifauné BartoSovickych rybniki v CHKO Pood¥i v letech 1982-2017
PAVELKA K.

zoolog, Vsetin

Bartosovické rybniky se nachazeji v nivé feky Be¢vy u BartoSovic na Moravé v o. Novy
Jicin. Rybni¢ni soustava je tvofena dvéma vétsimi rybniky — vétsi je Dolni BartoSovicky rybnik
o rozloze 73,7 ha, Horni BartoSovicky rybnik zaujima plochu 47,1 ha. Nachazeji se zde jesté dva
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malé rybnicky — Dédiktiv rybnik (2,7 ha) a rybni¢ek Na cigance (2,1 ha). Celkova rozloha
soustavy je téméi 126 ha.

Hnizdni avifauna byla sledovana kazdoro¢né minimalné pti 3 kontrolach v dubnu, v
poloving kvétna a v poloviné ¢ervna, ¢asto byly doplnény kontrolami i koncem biezna ¢i v prvni
poloving cCervence. Pocet part byl urCovan na zakladé pocétu pari ¢i samic u druhil s
nerozliSitelnym a rozliSitelnym pohlavim, u druhti méné napadnych pak jen podle vyskytu
dospélych jedinct (slipka, chiastal vodni). Do vyhodnoceni nebyli zahrnuti pévei.

Avifauna rybnikt byla srovnavana v obdobich 1982—1986, 1992—-1997, 2002-2007 a 2012—
2017. Celkem bylo za uvedeny ¢asovy usek zjisténo 30 hnizdicich a v hnizdni dobé pfitomnych
ptacich druhti, v jednotlivych periodach kolisal pocet druhi v poctech 18, 21, 27 a 24 (primér
22,5). Primérny pocet part za jedno sledované obdobi mimo Ch. ridibundus byl 254, 192,276 a
149 (pramér 217,75). Primémé pocty para Ch. ridibundus ¢inily ve sledovanych obdobich
3854,2892, 1068 a 100 (pramér 1978,5).

Celkovy trend pocetnosti hnizdni populace byl klesajici, u nejhojnéjsiho druhu
Chroicocephallus ridibundus i u druhu Podiceps nigricollis az do jejich vymizeni jako
hnizdicich druhti koncem sledovaného obdobi. SniZeni pocetnosti nastalo u potapivych kachen
(Aythya ferina, A. fuligula), naopak ptibyvaly Tachybaptus ruficollis, Anser anser a Gallinula
chloropus. Hnizdni stavy jinych druht kolisaly (Podiceps cristatus, A. platyrhynchos, Fulica
atra. V poslednim obdobi zahnizdily nové druhy Nycticorax nycticorax a Mergus merganser,

naopak jiz nehnizdil Bucephala clangula.
PREDNASKA

Podminky zmény relokac¢niho chovani u kompeti¢né dominantniho koprofagniho brouka
(Heliocopris japetus Klug, 1855)

PAwLIK J. (1), VACHA O. (1), HELCLOVA M. (1), DESCHODT C. (2), DAVIS A. (2), ScHOLTZ C. (2),
SoLE C. (2), ZiTex T. (1,3), SLADECEK F.X.J. (1,3)

(1) Katedra zoologie, PFF JU, Ceské Budéjovice; (2) Department of Zoology, University of Pretoria,
Pretorie, Jihoafricka republika; (3) Entomologicky uistav AVCR, Ceské Budejovice

Jednou z nejnapadnéjSich etologickych schopnosti koprofagnich broukti (Scarabaeidae:
Scarabaeinae) je relokace potravy z potravniho zdroje. Diky tomu jsou koprofagni brouci
kompeti¢né nejdominantnéjsi slozkou koprofilnich spolecenstev. Brouci bud’ valeji kouli trusu
(valeci), zahrabavaji trus do zemé pod potravni zdroj (Stolafi) nebo potravu nerelokuji viibec
(obyvaci). Existuji ale i takové druhy, které jsou schopny typ své relokacni strategie operativné
ménit. Jednim z nich je Heliocopris japetus, kompeti¢né dominantni §tolaf, ktery v nékterych
ptipadech praktikuje strategii valeni. Na zakladé tiimési¢niho terénniho pozorovani v provincii
Limpopo v Jihoafrické republice jsme chtéli zjistit, pro¢ by brouk, ktery ve svém spolecenstvu
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prakticky nema konkurenci, timto pomérné drastickym zptisobem ménil svou relokacni strategii.
Sbér dat probihal v no¢nich hodinach na pastvinach skotu, a to od prosince 2018 do unora 2019,
kdy jsou brouci rodu Heliocopris nejaktivnéjsi. Na kravincich kde se vyskytoval alespon jeden
jedinec H. japetus, jsme zaznamenavali jeho relokacni strategii (zahrabavani/valeni), velikost
(maly, stfedni a velky) a pohlavi. Déle jsme sledovali pfitomnost jinych jedinch téhoz druhu,
velikost téchto jedincd, jejich pohlavi a tvrdost pudy pod trusem. Valeni se nejcastéji
vyskytovalo v prosinci a vétSinou valeli mali a stfedni jedinci. Na vyskyt valeni u samic méla
veétsi vliv piitomnost jinych samic v potravnim zdroji, u samcti naopak pfitomnost jinych samcii.
Tvrdost pudy méla na vyskyt valeni marginalni vliv. Strategie valeni tedy nejspis slouzi jako
prostiedek ke snizeni vnitrodruhové kompetice, a to predevsim v dob¢ ziru, kdy mensi mnozstvi
potravy nehraje pro jedince tak velkou roli jako ohrozeni ze strany siln&jSich jedinch svého
druhu.

PREDNASKA

Acoustic defence of spiders against predators suggest existence of acoustic mimicry
complex

PEKAR S. (1), GARCIA L.F. (2), BULBERT M.W. (3)

(1) Department of Botany and Zoology, Faculty of Science, Masaryk University, Brno; (2) Grupo
Multidisciplinario en Ecologia para la Agricultura, Centro Universitario Regional Este, Universidad de la
Republica, Treinta y Tres, Uruguay, (3) Department of Biological Sciences, Faculty of Science and
Engineering, Macquarie University, Sydney, Australia

Visual mimicry is well established. In contrast, acoustic mimicry, in which a mimic deters a
predator by imitating sounds made by a well defended model, has rarely been documented. Yet
in certain contexts, such as in low light, acoustic mimicry seems more ideally suited. The
nocturnal hunting Palpimanus spiders audibly stridulate when harassed. All life stages stridulate
suggesting stridulation may have a defensive role. Stridulation in itself though is not generally
harmful, so to be an active deterrent it presumably needs to be linked with harmful defensive
traits. Palpimanus spiders, have no such defences but co-occurring mutilid wasps are highly
defended and are also known to stridulate when threatened. In this study, we confirmed
experimentally, using sham-operated and silenced Palpimanus individuals, that survival against
spider and lizard predators significantly increases with stridulation. A comparative analysis of
the call structure between Palpimanus and the mutillids showed strong similarities relative to
calls from other insects. Furthermore, the survival rates of the spiders, and the mode of
interaction with the predators. mirrored that of the co-occurring mutillid wasps which were also
tested. Although many arachnids are known to stridulate, this is the first study to confirm that
spider stridulation has a functional role in reducing predation. We discuss the ramifications of

154



Zoologické dny Olomouc 2020, Sbornik abstraktii z konference 6.-7. unora 2020

this and the potential existence of an acoustic mimicry complex between Palpimanus spiders

and mutillid wasps.
PREDNASKA

Psychofyziologicka studie negativnich emoci, které vyvolavaji rizné druhy pavouki
PELESKOVA S. (1,2), JaANOvCOVA M. (1,2), SEDLACKOVA K. (1,2), FRYNTA D. (1,2), LANDOVA E.
(1,2)

(1) Narodni uistav dusevniho zdravi, Klecany, (2) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita
Karlova v Praze, Praha

Pavouci patii mezi zvifata, kterd v lidech vzbuzuji silné negativni emoce (strach a
znechuceni). Arachnofobie je s prevalenci 2,7 % v populaci jednou z nejcastéjsich specifickych
fobii. Pro lep$i porozuméni tomu, jak pavouci na lidi pusobi, byla provedena
psychofyziologicka studie s pouzitim tii morfotypt pavouki: sklipkan (Brachypelma vagans),
snovacka jedovata, Casto oznacovana jako ¢erna vdova (Latrodectus mactans) a vdomacnostech
bézné se vyskytujici pokoutnik (7egenaria domestica). Pavouci byli respondentim prezentovani
ve formé fotografii a kratkych videi, vzdy na neutralnim podkladu a na lidské ruce (pfedstava
realné konfrontace s pavoukem). Experimentu se Ucastnili lidé s riznou mirou strachu z
pavoukt a citlivosti ke znechuceni, a to skupina Cechtl a studentii programu Erasmus z jinych
evropskych zemi. Cilem tedy bylo porovnat fyziologické reakce (zména kozniho odporu) na
ruzné druhy pavouku a zjistit efekt vlastnosti respondentt na tyto reakce.

Podle subjektivniho hodnoceni na 7 bodové $kéle je pro Cechy nejvice strach vzbuzujicim i
odpornym pavoukem cernda vdova a nejméné pokoutnik. Pro skupinu Erasmus pak nejvice
sklipkan a nejméné ¢erna vdova. V této skupiné byli také pavouci celkové hodnoceni hor§imi
znamkami neZ u Cechil s vyjimkou éerné vdovy, kterou zahraniéni studenti obvykle neznali a
nevidéli v ni jedovatého pavouka, bali se ji tedy méné.

Znamkovani a pocet fyziologickych reakei spolu vsSak prikazné nekoreluji. V obou
skupinach bylo nejvice reakei na sklipkana a signifikantni vliv méla také forma prezentace s
vétsim mnozstvim reakei u videi. Vlastnosti respondenti (pohlavi, vé&k, vysledky

psychologickych dotaznikll) nemély priikazny efekt ani v jedné skuping.

Prace byla podporena projekty GAUK ¢. 1636218, GACR 19-07164S a LO1611 v ramci NPU I

POSTER
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Naroky na hnizdni habitat saproxylickych Zahadlovych blanokridlych
PERLIK M., SEBEK P.

(1) Entomologicky ustav, Biologické centrum A V CRv.v.i; (2) Pfirodovédecka fakulta Jihoceské univerzity v
Ceskych Budeéjovicich

Zahadlovi blanokiidli je druhové bohata hmyzi skupina a poskytuji cenné ckosystémové
sluzby jako jsou opylovani nebo potlacovani skudci. K hnizdéni vyuZzivaji rizné typy substratu.
Dostupnost vhodného hnizdniho substratu mize pro mnoho z nich byt limitujici faktor, a tak
ovlivitovat slozeni lokalnich spoletenstev téchto Zivogicht. Cast druh@i této skupiny je
saproxylicka — vyuziva k hnizdéni dutiny v mrtvém dievé. Pfesto, Ze vétSina Zahadlovych
blanokfidlych je povazovana za heliofilni, s afinitou k otevienym biotoptim, mrtvé dievo
nejcastéji najdeme v lesich, které byvaji zpravidla zapojené a stinné.

Studovali jsme hnizdni preference saproxylickych zahadlovych blanoktidlych v mozaice
otevienych a stinnych na extenzivni pastviné a pfilehlém lese za pomoci nastraznych hnizd.
Proménné prosttedi byly zaznamenany pro okoli kazdé pasti a vSechna obsazena hnizda
pienesena do laboratote pro dochovani imag.

Nase vysledky ukazuji jasny rozdil ve slozeni spolecenstev hnizdicich v lesnim prostredi a
téch hnizdicich na pastviné. Nejvyssi pocet druhti i jedincti hnizdil na lesnich svétlinach a v
zapojenych castech pastviny. Druhy hnizdici na lesnich svétlinach byly nejcastéji druhy
specializované vyhradné na lesni prostfedi a jejich parazité, zatimco na pasece hnizdili
predevsim generalisté. Zapojené casti pastviny mély rovnéz nejvyssi podil parazitovanych
hnizd. Zadné ze zaznamenanych proménnych prostiedi neméla signifikantni vliv na pocet
hnizdicich jedinct a druht.

Nase studie ukazuje, ze saproxyli¢ti zahadlovi blanokiidli potfebuji mozaiku stinnych a
otevienych prostfedi. Také ukazuje, ze nejvice druhi i jedinct obyva stinné habitaty, coz muze
svédCit o schopnosti vyuzivat velmi malé vhodné habitaty uvnitt rozsahlych ploch habitatd
nevhodnych. I velké plochy hustého lesa mohou byt obydleny, pokud se v nich nachazeji

vhodné svétliny.

PREDNASKA
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Mapovanie vyskytu druhov vazZok rodu Cordulegaster v pohori Raca (Kysucké Beskydy)
PETROVICOVA K. (1), DAVID S. (2), LANGRAF V. (3)

(1) Katedra environmentalistiky a biologie, Fakulta agrobioldogie a potravinovych zdrojov SPU, Nitra; (2)
Katedra ekologie a environmentalistiky, Fakulta prirodnych vied Univerzity Konstantina Filozofa, Nitra; (3)
Ludovita Okanika 14, Nitra

V roku 2019 sme v obdobi od polovice jula do konca septembra v severnej Casti Slovenska v
okoli Narodnej prirodnej rezervacii (NPR) Velka Raca (Kysucké Beskydy) uskutocnili
mapovanie vazok s cielom vyhladat nové lokality s vyskytom druhov rodu pasikavce
(Cordulegaster Leach, 1815), ktory je na Slovensku zastupeny druhmi, Cordulegaster bidentata
Selys, 1843 a Cordulegaster heros Theischinger, 1979. Pasikavec Cordulegaster bidentata je na
Slovensku rozsireny v karpatskych pohoriach od Bielych Karpat po Poloniny, Cordulegaster
heros sa vyskytuje hlavne v oblasti Malych Karpat, Borskej niziny, Povazského Inovca,
Pohronského Inovca, Vtacnika, Revickej vrchoviny a Stolickych vrchov. Pocet znamych lokalit
k 30. 8. 2018 pre C. heros (n = 124 lok.) bol vys$si ako u C. bidentata (n = 103 lok.) (David,
Petrovicova, 2018). V skiimanom uzemi Kysuckych Beskyd bol doposial’ potvrdeny len vyskyt
druhu Cordulegaster bidentata (1%, 5L) z 3 lokalit. Monitoring vazok sme realizovali na type
habitatu podhorsky potok (metaritral) v lesnej aj otvorenejsej krajine. Zamerali sme sa na zber
lariev, ktorych vyskyt potvrdzuje rozmnozujuce sa populacie druhov v uzemi. Vybrané potoky
sme snimkovali hydrobiologickou sietkou, larvy sme hl'adali od pramena po ustie na vSetkych
vhodnych mikrohabitatoch prepieranim substratu dna. Imaga sme lovili entomologickou
sietkou. Poc¢as vyskumu sme podl'a o¢akavania zaznamenali druh Cordulegaster bidentata, jeho
vyskyt sme potvrdili na 9 lokalitach v ramci 7 podhorskych potokov v nadmorskych vyskach od
590 do 755 m v pocte 20 L, 35" a 29. Pasikavca Cordulegaster heros sme v skimanom tzemi

zatial’ nepotvrdili.

Tento vyskum bol podporeny projektom VEGA 1/0604/20.

POSTER
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Sdileni zatéze - transport nepivodnich druhu ptaki z etablovanych populaci do méné
uspésnych regioni Nového Zélandu 19. stoleti

PrpEK P. (1,2), PYSEK P. (1,2), BLACKBURN T.M. (3,4)

(1) Oddéleni ekologie Invazi, Botanicky iistav Akademie véd Ceské republiky, Prithonice; (2) Katedra
ekologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Praha; (3) Centre for Biodiversity and Environment
Research, University College London, London; (4) Institute of Zoology, Zoological Society of London,
London, Spojené kralovstvi

Novy Zéland patii mezi zemé¢ s nejvetsim poctem nepivodnich druhl. Kromé savéich
predatorti, ktefi ohrozuji piivodni endemickou faunu, dovezly mistni aklimatiza¢ni spole¢nosti
vice nez sto druhti ptaki, z nichz 40 zdomacnélo. Tito ptaci sice zfejmé nemaji zasadni vliv na
puvodni ekosystém, ale stali se oblibenym modelovym systémem ke zkoumani toho, jakou roli
hraje v invazni loterii tlak propaguli (angl. propagule pressure); spolecnosti si totiz vedly
zaznamy o poctech dovezenych a posléze vypusténych jedincti. Divéryhodnost téchto udaji
byla ovSem v posledni dobé zpochybiiovana, jelikoz rtizni autofi uvadéji jiné pocty jedincu
vypusténych v jednotlivych regionech Nového Zélandu. S vyuzitim historickych zaznami
doplnénych o reserSi novinovych ¢lankt se nam podafilo ukazat, ze pro dva druhy, $packy
obecné (Sturnus vulgaris) a skiivany polni (4Alauda arvensis) je tato nesrovnalost mezi autory
nepochazeli z puvodniho aredlu, nybrz z jiz etablované populace v jinych regionech Nového
Zélandu. V nékterych Castech Nového Zélandu, napf. Wellington nebo Hawke’s Bay, méla
vétsSina vypusténych jedincl pravé takovy puvod. Nase vysledky mohu mit vyznam nejen pro
spravné uchopeni tlaku propaguli, ale tfeba i pro studie zkoumajici genetiku a Sifeni
nepuvodnich druht.

PREDNASKA

Spolecenstva ZiZal (Annelida, Lumbricidae) ve vinicich a jablofiovych sadech — co ukazal
vyzkum opakovany po osmi letech?

PIzLV.
Ustav piidni biologie, Biologické centrum AV CR, Ceské Budéjovice

Cilem studie je porovnat vysledky monitoringu spolecenstev zizal provedené¢ho na podzim
2018 a na jafe 2019 v integrované (IP) ¢i ekologicky (E) obhospodafovanych vinicich a
jablonovych sadech s vysledky ziskanymi na stejnych plochach v roce 2011.

Recentni vyzkum ukazal, ze na vétSin€ vinic doslo k vyraznému poklesu kvantitativnich
parametrd spolecenstev. Naptiklad v IP vinici Sonberk byla v roce 2011 primérna abundance 60

ind.m” a biomasa 10 g.m?, zatimco v souc¢asnosti pouze 4 ind.m a 2,15 g.m2. Podobny pokles
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(v roce 2011 primérnd abundance 36 ind.m™ a biomasa 8,7 g.m2, soucasnosti 4 ind.m? a 1,92
g.m?) byl pozorovan ve vinici u Mikulova, kterd byla pfevedena z konvenéniho do IP systému
obhospodafovani. Naopak, vyssi abundance i biomasa zizal byla v soucasnosti zji§téna na
vinicich Znojemsku, vétSina zizal vSak vyskytovala pouze v hlubokych vrstvach pudy. Z
hlediska poctu druhii a druhové struktury spolecenstev nedoslo na vétsing vinic k signifikantnim
zmeénam.

K vyraznému poklesu kvantitativnich parametri doslo i v jablofiovych sadech. Napfiklad v
IP sadu ve Slaném poklesla abundance z 82,7 ind.m* na 18,7 ind.m™. V oblasti Bilych Karpat a
Vizovicka doslo k vyraznému snizeni abundance i biomasy zizal jak v E sadu v Zadveficich u
Vizovic (ze 180 ind.m-2 na 53,3 ind.m), tak v IP sadu v Buchlovicich (ze 130 ind.m? na 53
ind.m?az 13,8 na 6,9 gm?). V sadech doslo téZ k poklesu celkového poétu druhd, piipadné ke
zménam ve struktuie spolecenstev. Vyznamna je zejména eliminace epigeické zizaly Lumbricus
castaneus zpusobena extrémnim suchem v opadance a nejsvrchnéjsich vrstvach pidy. Podobné
jako ve vinicich, byla béhem recentniho monitoringu vétSina zizal v sadech nalezena v hlubsich
vrstvach pudy.

Spolecenstva zizal byla na vétSin€ lokalit vyrazné ovlivnéna suchem pretrvavajicim nékolik
let. Vzhledem k tomu nelze spolehlivé odhadnout, zda, ¢i jakym dilem, se na pozorovanych

zménach mohly podilet i jiné faktory, véetné rozdilnych zptisobti hospodaieni.
POSTER

Co se déje s uchem na cesté do podzemi? Srovnavaci studie slepcovitych (Spalacidae)
PLESTILOVA L. (1), HRoUZKOVA E. (1), BURDA H. (2), SUMBERA R. (1)

(1) Piirodovédeckd Fakulta, Jihoceskd Univerzita, Ceské Budéjovice; (2) Fakulta Lesnicka a Devarskd,
Ceska Zemédélska Univerzita, Praha

Akustické podminky v podzemnich chodbach savcu se velmi lisi od téch nad zemi. Nejlépe
se zde §ifi zvukové signaly o nizkych frekvencich, a jejich rozeznavani je obtizné diky vysoké
hladin¢ Sumu. Savci trvale zijici v podzemi tomu zcela pfizptsobili své sluchové schopnosti,
potazmo morfologii sluchového aparatu. Savci s obCasnou nadzemni aktivitou jsou naopak
nuceni si zachovat schopnost dobie slySet i nad zemi, proto je jejich sluchovy aparat méné
prizptisobeny podzemnimu prostiedi.

Celed slepcoviti (Spalacidae) je idealni skupina pro sledovani zmén v morfologii
sluchového aparatu na cesté¢ do podzemi, protoze zahrnuje skalu druhli s riznym mnozstvim
nadzemni aktivity, i druhy zcela podzemni.

Nase piedesla studie stfedniho ucha ukéazala, Ze se u slepcovitych smérem k vice

podzemnimu zpisobu zivota zmensuje pomér plochy bubinku a tfminkové ploténky, coz je
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davano do souvislosti s nizsi citlivosti sluchu. Nyni se zaméfujeme na morfologii vnitiniho
ucha, ktera souvisi s ,,naladénim® ucha na urcité frekvence. Pfedpokladame, Ze vice podzemni
druhy budou mit $ir$i Cortiho organ s vétsim mnozstvim vlaskovych bunék v apikalni Casti,
ktera slouzi k vnimani zvuku o nizsi frekvenci.

PREDNASKA

Cytogenetic causes of hybrid female sterility in Lonchura sp.
POIGNET M. (1), DEDUKH D. (2), KAuZAL O. (3), JANKO K. (2), ALBRECHT T. (1,3), REIFOVA R.
(6]

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University, Prague; (2) Laboratory of Fish
Genetics, Institute of Animal Physiology and Genetics, The Czech Academy of Science, Libéchov, (3)
Institute of Vertebrate Biology, The Czech Academy of Sciences, Studenec

Hybrid sterility is a common reproductive barrier that separates many species in the early
stages of their divergence. According to Haldane’s rule, it preferentially affects the
heterogametic sex, which are males in organisms with XY sex chromosomes and females in
organisms with ZW sex chromosomes. The failure of chromosome synapsis associated with sex
chromosomes reactivation during the prophase of Meiosis I, has been demonstrated as a cause of
hybrid male sterility in multiple systems with XY sex chromosomes (e.g. rodents, equines).
However, the mechanisms of hybrid female sterility in ZW systems are still largely unexplored.

Here, we investigated the cytogenetic causes of hybrid female sterility in two passerine
species, Lonchura striata var. domestica and Lonchura punctulata. These two species diverged
about 4.2 Mya and consistent with Haldane’s rule produce fertile hybrid males (ZZ) but sterile
hybrid females (ZW). We dissected the ovaries of 5 and 6 days old hybrid female chicks, as well
as parental species, and checked the pachytene stage of Meiosis I. We used immunofluorescence
staining with the specific antibodies SYCP3 (which stains components of the synaptonemal
complex in the pachytene stage) and MLH1 (which stains recombination spots along the
genome). Surprisingly, in hybrid individuals, we did not find any cells in the pachytene stage,
whereas in parental species’ chicks, the pachytene stage was normally present. This result
suggest that hybrid female sterility in our system could be caused by pre-pachytene meiotic

failure.
POSTER
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Fylogeografie gekonti rodu Bunopus (Squamata, Gekkonidae) na Arabském poloostrové
PoLA L. (1), Smip J. (1,2)

(1) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova; (2) Zoologické oddéleni, Narodni
muzeum, Praha

Gekoni rodu Bunopus Blanford, 1874 patii do skupiny tzv. paleaktickych nahoprstych
gekontl. Zastupci rodu jsou Siroce rozSifeni napfi¢ aridnimi oblastmi Arabského poloostrova,
Mezopotamie a na vychods zasahuji pies fran a7 do Pakistanu a Afghanistanu. V soucasné dobg
rod zahrnuje téi druhy - Bunopus tuberculatus, B. blanfordii a B. crassicauda. Nedavna zjisténi
poukazuji na piitomnost kryptické diverzity na uzemi [ranu a moznou parafylii Bunopus
tuberculatus. Populace z Arabského poloostrova, jez tvoii rozsahlou ¢ast distribuce druhu, ale
zatim studovany nebyly.

Shromazdili jsme tkanové vzorky napfi¢ aredlem rozsifeni na Arabském poloostrové s cilem
zrekonstruovat fylogenetické vztahy v ramci rodu Bunopus a objasnit jeho fylogeografickou
historii. Amplifikovali jsme dva mitochondrialni (12S rRNA a COI) a dva nuklearni (c-mos a
RAG2) geny. K rekonstrukci vztahi jsme vyuzili analyz Maximum Likelihood a Bayesian
inference.

Nase predbézné vysledky potvrzuji parafylii Bunopus tuberculatus. Zatimco na tzemi franu
je pritomno pét ze Sesti linii, pfevaznd ¢ast Arabského poloostrova je obyvana pouze jednou
monofyletickou linii. Tento arabsky klad je blizce ptibuzny dvéma iranskym kladim - Bunopus
tuberculatus sensu stricto a kladu v zapadnim pohoii Zagros. Zajimavé je, ze klad z pohoii
Zagros zasahuje na zapad¢ az do severniho Jordanska, kde se vyskytuje spolecné s arabskym
kladem. Studium téchto dvou kladt v Jordansku a mozny vyskyt jejich kontaktni zény prozatim

¢eka na dalsi studium.
PREDNASKA

Cellular scaling rules and neuronal distribution in reptilian brains
PoLONYIOVA A., KVERKOVA K., MARHOUNOVA L., KOCOUREK M., FRYNTA D., NEMEC P.

Charles University, Faculty of Science, Department of Zoology

Reptiles account for almost one third of extant amniotes, but little quantitative data is
available on reptile brains, although needed to shed light on amniote brain evolution, especially
given the recent discovery of wildly different neuronal scaling rules in birds and mammals. We
collected brains of 150 species of squamates and turtles and, using the isotropic fractionator, we
estimated the total numbers of neurons and glial cells in whole brains and six brain parts,
including the olfactory bulbs, cerebral hemispheres, diencephalon, optic tectum, cerebellum, and
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brain stem, in 107 species so far. We found that at a comparable size, reptile brains contain 3.5-
14 times fewer neurons than those of other amniotes, while the number of other cells is
comparable to mammals and only 2-3 times lower than in birds. It is therefore likely that birds
and mammals independently increased their neuronal densities. Reptiles seem to be constrained
by the metabolic cost of brain tissue, which scales linearly with the number of neurons. The
telencephalon harbours 21-45% of brain neurons, which is similar to gallinaceous birds and
pigeons (23-32 %), but higher on average than in mammalian cortex (10-32%). While this is not
directly comparable, low percentage of brain neurons in the telencephalon seems to be a derived
characteristic of mammalian brains, connected to the expansion of the cerebellum. Cerebellar
neurons outnumber telencephalic neurons only in some turtles and crocodiles. Since this
condition is also found in basal birds, it points to an evolutionary trend of increasing cerebellar
neuronal fraction in Archelosauria. Neuronal distribution furthermore reflects sensory
specializations of different species, and the complete dataset will allow for testing of specific
evolutionary hypotheses.

POSTER

Vybrané aspekty hnizdni biologie chocholouse obecného (Galerida cristata) v Ceské
republice

PRrRAUS L.

Vychodoceské muzeum v Pardubicich

Pestoze chocholous obecny (Galerida cristata) patii mezi nase nejrychleji mizejici ptaci
druhy, informace o jeho hnizdni biologii v Ceské republice jsou dodnes velmi nedostate¢né.
Ptispévek shrnuje vybrand data o hnizdni biologii chocholouse v CR po roce 2000
nashromazdéna ve faunistickych databazich a v prabe¢hu vlastniho monitoringu chocholousu.
Hodnoceno je zejména hnizdni prostiedi, ¢asovani hnizdéni, velikost snusky a hnizdni
uspesnost.

Synantropni populace chocholouse (celkem 68 zaznamenanych hnizdnich pokusi) hnizdila
zejména v prostiedi obchodnich (23 ptipadi) a pramyslovych zon (25 piipadt), dale bylo
hnizdéni zaznamenano na otevienych okrajovych sidlistich a v podobném typu zastavby (20
pripadt). Venkovska hnizdni populace chocholouse (celkem 79 hnizdnich pokust) hnizdila
nejcastéji v okoli zemed¢elskych druzstvech s chovem skotu a polnich hnojist’ (50 ptipadu), dale
na travnicich v aredlech fotovoltaickych elektraren a na letistich (21 ptipadt), pfipadné ve volné
krajiné daleko od lidskych sidel (8 ptipadu).
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Hnizdo bylo umisténo na travniku (34 piipadt), poli (32), rumisti (11), stiese (7), pod
zakrslymi okrasnymi kefiky (5), na hnojisti (4), pastviné (3) a na polni cesté (2). Polni hnizda se
nachazela v obilovinach (12), fepce (3), vojtésce (2), kukufici (2) a tepé (1).

Snéseni vajec (vyhodnocovany tidaje ze 184 hnizd) probihalo od druhé bieznové dekady do
konce Cervence, s vrcholem pocatku snaseni ve druhé dubnové dekadé (32 hnizd), primérna
velikost snisky byla 4,07 vajec (rozsah 2-5 vajec, n=72 hnizd). Ze 73 opakované
kontrolovanych hnizd byla v 50 ptfipadech vyvedena mlad’ata. Predace hnizd byla
nejpravdépodobnéjsi ptic¢inou neuspéchu v 15 piipadech, 4 hnizda byla zni¢ena pfti stavebni ¢i
zeméd¢€lské ¢innosti, 3 hnizda neptezila seceni travniku a v 1 pfipadé doslo k opusténi snisky.

POSTER

Snake Fungal Disease: infekéni mykoticka dermatitida u hadu
PRIBYL M., BALAZ V.

Ustav ekologie a chorob zvére, ryb a véel, FVHE, VFU, Brno

V poslednich dekadach dochazi k alarmujicimu nartstu piipadd plisnovych onemocnéni
voln¢ zijicich zvitat. V piipad¢ plazi se do poptedi dostala mykdza hadlii oznac¢ovana ,,snake
fungal disease (SFD). Pivodcem SFD je askomyceta Ophidiomyces ophiodiicola. Onemocnéni
se projevuje mnoha symptomy od drobnych deformaci ventralnich stitki az po zavazné
destrukce ktize, kosterni svaloviny a miize koncit thynem postizenych jedincti. SFD je ptivodné
znama z hadl chovanych v zajeti v Severni Americe, Australii a Evropé, kde napada Siroké
hostitelské spektrum. Je potvrzena u Celedi Boidae, Pythonidae, Acrochordidae, Colubridae,
Elapidae a Viperidae. Zavazné kozni infekce volné zijicich hadi byly poprvé popisovany na
severovychodé USA v souvislosti s vyraznym ubytkem populaci chiestyse lesniho (Crotalus
horridus) v roce 2006 a podobné u chiestyska malych (Sistrurus catenatus) v roce 2008. Toto
onemocnéni je jednim z hlavnich problémi ochrany voln¢ Zijicich hadl v Severni Americe. V
letech 2010-2016 byl proveden prizkum vyskytu SFD ve Velké Britanii, kdy byl ptvodce
prokazan v 25 piipadech. Do studie byl zahrnut jeden suspektni vzorek z uzovky podplamaté
(Natrix tessellata) potvrzujici p¥itomnost O. ophiodiicola v Ceské republice. Druhym piipadem
v kontinentélni Evropé& byl zachyt z uzovky obojkové (Natrix natrix) v jiznim Svycarsku v roce
2018. Genetické a kultivacni charakteristiky naznacuji, ze evropské izolaty jsou odlisné od
izolatd z vychodu USA.

V zaii 2018 jsme zahdjili sbér vzorkll zejména v oblasti vodni nadrze Brno, kde byl nalezen
pozitivni jedinec Natrix tessellata. Aktudlné mame néco pres 100 vzorkd, které zaciname

zpracovavat pomoci qPCR. Za jakoukoliv spolupraci budeme vsem velice vdécni.

PREDNASKA
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My

MiiZeme kontrolovat $ifku potravni niky hmyzu a jeho fitness transplantaci mikrobioty?
Pyszko P., VISNOVSKA D., KOPECKA K., DRGOVA M., DROzD P.

Katedra biologie a ekologie, Prirodovédecka fakulta, Ostravska univerzita, Ostrava

Bryofagni hmyz se zivi mechem, ktery je povazovan za tézce stravitelny typ potravy. Mize
za to jeho chemicka obrana, Spatnd stravitelnost a nizky obsah nutrienti. Da se proto ocekavat,
ze stfevni mikrobiota bryofagli bude uzptsobena jejich potrave, i kdyby neméla ptimy pozitivni
vliv na hostitele. Zkoumali jsme vliv transplantace stievni mikrobioty larev bryofagnich
Sedovnickll (Scoparia spp.) do vysoce polyfagnich ale nebryofagnich larev zavijece paprikového
(Plodia intepunctella). Transplantaci jsme provedli neinvazivné piidanim trusu bryofagh do
potravy zavijecl. Zjistili jsme, Zze transplantace ovliviiuje fitness zavijecl. Jedinci s
transplantovanou mikrobiotou méli na mechové potravé rychlejsi larvalni vyvoj, lepsi prezivani
a také vetsi zivotnost dospé€lci nez jedinci bez transplantace. Naopak transplantace neméla
zadny vliv na larvy vyvijejici se na kontrolni potraveé, a méla dokonce negativni vliv na larvy
vyvijejici se na smési susenych bylin. Provedeny design pokusu ndim umoznuje velmi levnym a
experimentalné pohodlnym zpisobem zkoumat, zda ma (naptfiklad bryofagni) hmyz funkéni
mikrobiotu, a zda tim padem ma smysl zkoumat podrobné jeji sloZzeni. Nami ziskané vysledky
ukazuji, ze bryofagni hmyz ma pravdépodobné mirobiotu, kterd mu pomaha s travenim mechi.

Vyzkum je podporen projektem GA CR (GA18-08803S), LO1208 TEWEP, Ostravskd univerzita (SGS13/PiF/2019).

POSTER

Mezidruhovy reprodukéni parazitizmus: peirovec kukacéi a cichlidy jezera Tanganika
REICHARD M. (1), BLAZEK R. (1), ZIMMERMANN H. (1,2), KOBLMUELLER S. (1,2)

(1) Ustav biologie obratlovcii AV CR, v.v.i, Brno; (2) Institute of Zoology, University of Graz, Rakousko

Mezidruhovy reprodukéni parazitizmus je znam u mnoha druht ptakd (hnizdni
parazitismus) a hmyzu (socidlni parazitizmus). Mezidruhovy reprodukéni parazitizmus vsak
existuje také u ryb. Minimalné v jednom pfipad¢ je tento vztah obligatni — paraziticky druh je
pii rozmnozovani plné odkazan na svého hostitele. Petovec kukacéi je zastupce skupiny ryb,
které se o vlastni potomstvo nestaraji. Pfesto parazituje rodi¢ovskou péci africkych cichlid (tzv.
tlamovct) z jezera Tanganika, jejichz samice pecuji o své sntisky v ustni duting. Pefovci kukacci
nakladou b&éhem tieni hostitelskych cichlid vlastni jikry. Ty jsou posbirany hostitelskou samici
spolu s jejimi vlastnimi jikrami. Mlad’ata pefovci se lihnou dfive a postupné konzumuji
potomstvo cichlid. Béhem 3 tydntl inkubace ¢asto zlikviduji celou snisku hostitele. V nasi studii
jsme zjistovali hostitelské spektrum pefovel, a prevalenci a intenzitu infekce jednotlivych
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hostitelskych druhti v jezete Tanganika. Celkem jsme ulovili 778 samic (vice nez 10 druhi)
cichlid se sntiskami v rtizném stadiu vyvoje potomstva. Ctyii druhy cichlid byly parazitovany
pefovci a to v prevalenci 2-18% a intenzitou infekce 1-14 mlad’at pefovcil ve sntiSce. Na zakladé
téchto dat jsme identifikovali vhodné druhy pro laboratorni studie zabyvajici se timto unikatnim

systémem reprodukéniho parazitismu.
POSTER

Makroevoluce chovani a zbarveni ptaki na globalni §kale
REMES V.

Prirodovedecka fakulta UP Olomouc

Fascinujici rozsah mezidruhové variability ptakti v chovani, zbarveni a morfologii pfimo
vola po evoluénim vysvétleni. Dostupnost novych fylogenezi, globalnich klimatickych dat,
velkych muzejnich sbirek a popisné ornitologické literatury publikované v poslednich 100 letech
umoznuje zodpovédet otazky, které byly donedavna nedostupné empirickému vyzkumu. V
nasem vyzkumu se zabyvame evoluci rodicovského chovani a zbarveni a ekomorfologii péveta
(Aves: Passeriformes). Studujeme pévce celého svéta s diirazem na nékteré australoasijské klady
(zejména Meliphagoidea). Pévci jsou idedlni modelova skupina pro tento typ vyzkumu, protoze
vykazuji velkou mezidruhovou variabilitu v Zivotnich strategiich a obyvaji nejriznéjsi typy
prostiedi celého svéta. Pouzivame data z primarnich studii, muzejnich sbirek, internetu i
terénniho vyzkumu. V piednédsce budu prezentovat vysledky naSich studii zabyvajicich se 1)
evoluci inkuba¢niho chovani, ii) evoluci zbarveni a pohlavniho dichromatismu, iii) evoluci
velikosti a tvaru zobaku a iv) geografickymi trendy v rodi¢ovském chovani, zbarveni a
mezidruhovych interakcich (zejména hnizdni predaci).

PLENARN{ PREDNASKA

Variabilita ve sloZeni potravy vybranych druhii sov v ramci Evropy
RIEGERT J. (1), SALEK M. (2, 3), BIRRER S. (4)

(1) Prirodovédeckd fakulta Jihoceské univerzity v Ceskych Budéjovicich, Ceské Budéjovice; (2) Ustav
biologie obratlovcit Akademie véd, Brno; (3) Ceskd zemédélskdvuniverzita v Praze, Praha; (4) Swiss
Ornithological Institute, Sempach, Svycarsko

Na zaklad¢ meta-analyzy literarnich tidajti (733 publikaci) o slozeni potravy (n =3 168 203
determinovanych polozek) vybranych druhi sov (sycek obecny Athene noctua, syc rousny
Aegolius funereus, kuliSek nejmensi Glaucidium passerinum, kalous uSaty Asio otus, kalous
pustovka Asio flammeus, vyr velky Bubo bubo, pustik obecny Strix aluco, pustik bélavy Strix
uralensis a sova palena Tyto alba) jsme zjistovali vliv vybranych faktord na variabilitu v
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zastoupeni hlavnich slozek potravy v ramci Evropy (Microtus sp., Myodes sp., Apodemus sp.,
hmyzozravci, ostatni savci, ptaci, ostatni obratlovci a bezobratli). Po pfedbéznych analyzach je
mozné sledovat nasledujici trendy v zastoupeni hlavnich slozek potravy: (1) hrabo$ pfedstavuje
hlavni slozku potravy pfedev§im u obou druhii kalousd, (2) mySice piedstavuji dulezitou
alternativni slozku potravy u vétSiny studovanych druht, (3) stabilné vysoké zastoupeni
bezobratlych je charakteristické pro sycka obecného, (4) nejvyssi zastoupeni ptakil v potrave
bylo zjisténo u kuliska nejmensiho. V ramci aredlu dochazi k vyraznym zménam ve slozeni
potravy. Naptiklad (5) zastoupeni hrabose je u vétSiny druhli pozitivné korelované se
zemepisnou §itkou, (6) u nékterych druhti (napft. syc rousny, pustik obecny) je zastoupeni mysic
v potravé negativné korelovano se zemépisnou Sitkou, (7) zastoupeni ptakd v potravé je u
vétsiny druhti v ramei aredlu pomérné stabilni. Vyjimkou je kuliSek nejmensi, u kterého byla
zjiSténa negativni korelace zastoupeni ptakil se zemépisnou Sitkou. (8) Vyrazné rozdily ve
slozeni potravy lze také sledovat mezi hnizdni a mimohnizdni sezonou. (9) Na zakladé
celkového slozeni potravy byl pomoci mnohorozmérnych metod také zjistén znaény piekryv
potravnich nik studovanych druhtt v rdmci Evropy. Domnivame se, ze znacna variabilita v
zastoupeni hlavnich slozek potravy odrazi zmény v lokalni potravni nabidce a mife kompetice
mezi jednotlivymi druhy sov diky ¢astému syntopickému vyskytu.

PREDNASKA

Narodni geneticka banka Zivo¢ichi — vyuZijte nabizené genetické vzorky, nabidnéte ty své
ROLECKOVA B. (1), HAJIKOVA P. (1), VINKLER M. (2)

(1) Ustav biologie obratlovcii, AV CR, Brno; (2) Katedra zoologie, PFF UK, Praha

Narodni genetick banka Zivogichtt (NGBZ) vznikla v roce 2015 jako sit’ organizaci, které
usiluji o rozvoj dlouhodobého skladovani genetickych vzorkt volng Zijicich organismi v CR, s
hlavnim cilem zajistit dostupnost co nejvétsiho mnozstvi téchto vzorki Siroké védecké
komunit&. Za timto Géelem NGBZ usiluje o digitalizaci a zvefejiiovani tdajii o vzorcich z
ukoncenych védeckych projektt, k cemuz zve i dalsi organizace, které takové vzorky skladuji a
nabizi jim ¢lenstvi v siti. DalSimi cili je spolupracovat pfi feSeni technickych, legislativnich a
finanénich otazek biobankingu a také rozsifovat sit’ poskytovateli vzorkd — tj. organizaci, které
samy vzorky neuchovavaji, ale dostavaji se do kontaktu s uhynulymi zastupci nasi fauny. Od
téch NGBZ piijimd vzorky do Genetické banky UBO nebo do Genetické banky Katedry
zoologie PiF UK. Prostfednictvim mezinarodni iniciativy Global Genome Biodiversity Network
(GGBN) spolupracuje NGBZ s dalsimi genetickymi sbirkami svéta.

Na datovych portalech NGBZ a GGBN (vzorky biorepozitorii IVB a CUNI) NGBZ dosud
publikovala 9600 genetickych vzorki obratlovcl hl. z Evropy, Asie a Afriky. Konkrétné jde o
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asi 4600 vzorkll drobnych savci z vychodni Afriky, vice nez 2000 vzorki 43 druhid
sttedoevropskych ryb, drobné savce z Balkanu, Stfedniho vychodu a Ruska a dalsi obratlovce z
Evropy a Asie. K dispozici je také cca 1000 vzorkt kura domaciho. V soucasné dobé jsou
vzorky NGBZ vyuZivany napf. v populaéné genetické studii sycka obecného v CR, v pilotni
studii monitoringu rybich spolecenstev pomoci metabarcodingu environmentalni DNA, pfi
fylogeografické studii krtkii v Evropé aj. A existuje mnoho dalsich vzorki, které cekaji na
zvetejnéni; v roce 2020 planujeme dokoncit publikaci vzorkl z nasi fauny, které jsme dosud
obdrzeli od poskytovateli (napt. ze Zachranné stanice BartoSovice nebo AOPK CR).

NGBZ je dlouhodobé podporovina Strategii AV21 (program ROZE a Obnova krajiny). GB PFF UK je podporovina
grantem MSMT Inter-COST LTC18060 (2018-2020).

POSTER

Ruist larvalnich k¥idelnich pochev u skupiny Palaeodictyopterida
RosovA K., PROKOP J.
Katedra zoologie, PFF UK, Praha

Zatimco dospélce skupiny Palacodictyopterida nalézame v paleozoickém fosilnim zdznamu
pomérné Casto, z imaturnich stadii se zachovavaji vétsinou jen izolované kiidelni pochvy ¢i télni
exuvie. Skupina Palaeodictyopterida zahrnuje Ctyii fady, larvalni instary jsou vSak zndmy pouze
u dvou z nich, a to u fadu Palaeodictyoptera a Megasecoptera. V minulosti byl ontogeneticky
vyvoj u téchto skupin povazovan za gradualni a kfidelni pochvy se mely postupné zvétSovat v
pribéhu nekolika larvalnich stadii. Predpokladala se také pfitomnost i vice subimaginalnich
instar nebo dokonce svlékani dospélci (ametabolie). Kiidelni pochvy mély byt v prabéhu
ontogeneze artikulované a pln¢ pohyblivé. Posledni vyzkumy vSak ukazuji, ze kiidleni pochvy
skupiny Palaeodictyoptera byly sice medialné artikulované, avsak po stranach srostlé s notem.
Navic se zda, ze vyvoj alespon u nékterych druhi probihal spiSe jako u soucasnych vazek ¢i
jepic, kdy se kiidelni pochvy a zéklady kiidel vyraznéji vyvijeji az v poslednich larvalnich
stadiich. Na nékterych fosiliich pak byly nalezeny struktury naznacujici, Ze alespon ¢ast zivota
nekterych zastupcl skupiny Palacodictyopterida probihala v akvatickych ¢i semiakvatickych
habitatech. Otazkou je, zda kiidelni pochvy skupiny Palacodictyopterida skutecné odpovidaji
svou stavbou tém, které zname u soucasnych fadu, a jakou funkci pro své nositele v jejich

paleoenvironmentalnich podminkach mély.

Tento vyzkum je podporen Grantovou agenturou Univerzity Karlovy (GAUK 1612218).

POSTER
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ZZ/ZW sex determination with multiple neo-sex chromosomes is common in Madagascan
chameleons of the genus Furcifer (Reptilia: Chamaeleonidae)

RovATSOS M. (1), ALTMANOVA M. (1,2), MAZZOLENI S. (1), AUGSTENOVA B. (1), VELENSKY P.
(3), VENCES M. (4), GLAW F. (5), SANCHEZ A. (6), KRATOCHVIL L. (1)

(1) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague, Czech Republic; (2) Institute of
Animal Physiology and Genetics, Czech Academy of Sciences, Libéchov, Czech Republic, (3) Prague
Zoological Garden, Prague, Czech Republic; (4) Technical University of Braunschweig, Braunschweig,
Germany; (5) Bavarian State Collection of Zoology, Munich, Germany; (6) Department of Experimental
Biology, University of Jaen, Jaen, Spain

Chameleons are well-known, highly distinctive lizards characterized by unique
morphological and physiological traits, but their karyotypes and sex determination system have
remained poorly studied. We studied karyotypes in six species of Madagascan chameleons of
the genus Furcifer by classical (conventional staining, C-banding) and molecular (comparative
genomic hybridization, in situ hybridization with rDNA, microsatellite and telomeric sequences)
cytogenetic approaches. We identified female heterogamety with cytogenetically distinct Z and
W sex chromosomes in all studied species. Notably, multiple neo-sex chromosomes in the form
Z1717272/717Z2W were uncovered in four species of the genus (F. bifidus, F. verrucosus, F.
willsii and previously studied F. pardalis). We microdissected and sequenced (DNAseq) the Z
and W chromosomes of F. pardalis and F. oustaleti in order to identify their gene content and
candidate sex determining genes. We used quantitative real-time PCR (qPCR) to validate
candidate Z-specific loci revealed by the bioinformatic analysis and to test the homology of sex
chromosomes across the phylogenetic spectrum of chameleons. In parallel, we sequenced the
blood transcriptome (mRNAseq) from two males and two females of F. lateralis in order to
estimate the dosage compensation mechanism. Our results show that female heterogamety with
differentiated sex chromosomes remained stable in the chameleons of the genus Furcifer for
about 30 million years. Despite that Furcifer chameleons have cytogenetically heteromorphic
and differentiated sex chromosomes, the Z and W sex chromosomes share approximately 90%
of their gene content. The transcriptome analysis revealed that the expression of the Z-specific

genes is not up-regulated in the females of F. lateralis, which thus lacks dosage compensation.
PREDNASKA
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Sex chromosome evolution in iguanas: Outlying basilisks resolved
ROVATSOS M., KRATOCHVIL L.

Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague

Based on molecular evidence, we documented that well-differentiated XX/XY sex
chromosomes are shared among twelve families of iguanas (Pleurodonta), with basilisks and
related lizards (Corytophanidae) being the only exception. The tested genes linked to X, but
missing on the Y chromosome in other iguanas were autosomal or pseudoautosomal in
corytophanids and we were not able to distinguish sex chromosomes cytogenetically. Using a
combination of molecular techniques, we identified corytophanid sex chromosomes. We reveal
that all extant corytophanid genera have partially degenerated XX/XY sex chromosomes
syntenic with the chicken chromosome 17, not 15 as all other iguanas. Transcriptomic analyses
showed that the expression of X-linked genes in the corytophanid Basiliscus vittatus is not
dosage compensated, which is rather exceptional under male heterogamety. On the other hand,
global dosage compensation was reported in the green anole, Anolis carolinensis, which further
supports that the sex chromosomes of corytophanids and other iguanas differentiated
independently. If corytophanids are an inner group of other iguanas, their sex chromosomes
represent a rare example of a turnover of stable, differentiated sex chromosomes. However,
because of poor phylogenetic resolution among iguana families, we cannot reject the alternative
hypothesis that corytophanids are sister to all other recent iguanas and that the sex chromosomes

in these two groups evolved independently from an unknown ancestral system.
PREDNASKA

Molecular phylogeny of large-bodied blind mole rats (Spalax)
RusIN M. (1,2), CETINTAS O. (3), GHAZALI M. (1), SANDOR A. (4), YANCHUKOV A. (3)

(1) Schmalhausen Institute of Zoology of NAS of Ukraine, Kyiv, Ukraine; (2) Kyiv Zoo, Kyiv, Ukraine, (3)
Department of Biology, Faculty of Arts and Science, Biilent Ecevit University, Zonguldak, Turkey, (4)
University of Agricultural Sciences and Veterinary Medicine, Department of Parasitology and Parasitic
Diseases, Cluj-Napoca, Romania

The phylogeny of large-bodied blind mole rats (genus Spalax, family Spalacidae) has been
controversial for many years. Recent publications (Hadid et al., 2012, Chisamera et al., 2014,
Nemeth et al., 2013) did not intend to resolve the phylogeny within the entire genus, not all
species were represented and only a single mtDNA marker was chosen. For the first time, we
present the phylogenetic reconstruction of six out of seven currently recognised species from the
genus Spalax. We have used a full cytochrome b mitochondrial gene and a nuclear IRBP gene.

The basal position in the phylogenetic tree is occupied by two sister species — S. graecus and S.
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antiquus. Spalax giganteus forms another separate branch. Three species — S. microphthalmus,
S. zemni and S. arenarius — form the crown of the tree with S. zemni and S. arenarius being the
most derived species in the genus. We found evidence of loss of functionality in the IRBP gene
in S. antiquus and Nannospalax leucodon.

POSTER

Larval morphology and DNA barcoding of Heterotemna tenuicornis (Coleoptera:
Silphidae: Silphinae)

RUZICKA J., MAHLEROVA K.

Department of Ecology, Faculty of Environmental Sciences, Czech University of Life Sciences Prague,
Praha — Suchdol

Heterotemna tenuicornis (Brullé, 1864) is an endemic species of carrion beetles from
Canary Islands, belonging into the genus Heterotemna Wollaston, 1864. Distribution of the
species is at the north-eastern part of island Tenerife. Heterotemna is the last genus of carrion
beetles with unknown immature stages. Our study presents the first description of all three
instars of the larva of H. tenuicornis. Described characters were photo-documented and
measured. DNA barcoding was performed to obtain sequences for future taxonomic studies and
matching the larvae to the adult individual of H. fenuicornis. Detailed description of all three
instars and obtained DNA barcodes bring not only new information about the endemic species
but also can be used in future taxonomic studies of the subfamily Silphinae.

POSTER

Morfolégia a evolucia kl'i¢ovych Struktir u vybranych skupin Neuropterida
RUZICKOVA D.

Univerzita Karlova, Prirodovedecka fakulta, Katedra zoologie, Oddelenie entomologie, Praha

Jantarové inkluzie predstavuju jedine¢ny zdroj informacii o evolucii Neuropterida.
Neuropteridny komplex disponuje dlhou evolu¢nou histériou siahajucou az do neskorého
Permu, zazivajuc najvacsi rozmach v priebehu Mezozoika, predovsetkym pocas jury a kriedy.
Myanmarské jantarové naleziska datované do obdobia strednej kriedy (priblizne 99 mil. rokov)
obsahuji vedla ostatnych organizmov unikatne inklizie zastupcov radov Neuroptera a
Raphidioptera. Prostrednictvom tychto inkluzii su k dispozicii data dokladajiice obrovsku
morfologickt disparitu larvalnych stadii i dospelcov oboch radov. Tieto zdznamy napriklad
dokazuju existenciu 11 vyhynutych ¢el'adi siet'okridlovcov vyskytujtacich sa v priebehu celych
druhohér. Zaroven vsak existuje i fosilny zaznam z obdobia kriedy u vsetkych recentnych cel'adi

tohto radu. Je teda zrejmé, Zze v obdobi kriedy bola fauna vyrazne diverzifikovanejsia oproti
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sucasnej. Naproti tomu rad Raphidioptera vykazuje odlisny sled v ich evolu¢nej historii v ramei
ktorej pozorujeme Uiplnt absenciu fosilnych dokladov z obdobia od vrchnej kriedy do spodného
paleogénu. K dispozicii jestvuju fosilne zaznamy o pritomnosti 6 vyhynutych ¢el'adi tohto radu
z obdobia juri a kriedy, avSak fosilny zdznam dvoch recentnych ¢eladi dlhokrciek siaha len do
ecocénu. Nas§ vyskum je zamerany predovSetkym na podrobné prestudovanie ustneho
ustrojenstva, zilnatiny kridiel a externych genitalii u vybranych skupin Neuropterida.
Na prikladovej studii sa nam podarilo ukazat’, Ze bazalna ¢el'ad’ Coniopterygidae disponovala v
druhohorach zna¢nou morfologickou variabilitou. Stidiom ustneho ustrojenstva, externych
genitalii, ale najmd podrobnym preskimanim zilnatiny kridiel a ich mikroStruktir na
konkrétnych vzorkéach inkluzii kriedového myanmarského jantaru, sme prispeli k vedomostiam,

ktoré su nevyhnutné k osvetleniu rannej evolucie tejto celade.

POSTER

Carabus “corelaceus*: Looking for a link between individual movement and activity
density in different forestry treatments
RUZICKOVA J. (1), ODOR P. (2,3), ELEK Z. (1)

(1) MTA-ELTE-MTM Ecology Research Group, Budapest, Hungary; (2) Centre for Ecological Research,
Institute of Ecology and Botany, Vacratot, Hungary, (3) Centre for Ecological Research, GINOP
Sustainable Ecosystem Research Group, Tihany, Hungary

Activity density (abundance) is one of the most common measures for ground-dwelling
arthropods including carabids. The term refers to the empirical fact that catches of pitfall traps
depend on the individuals’ activity; the higher activity of the individuals, the more catches in the
traps. Although the movement of the individuals is widely studied among various insect groups
and species, there is no available evidence whether individual movement can be a good proxy
for activity density. In our study, we aimed to explore the link between movement parameters
such as walking speed, the proportion of active time (individual level) and activity density
(population level) of a forest-preferred ground beetle, Carabus coriaceus (L.), in temperate
managed oak-hornbeam forests in Hungary. We used radio telemetry to record average speed of
movement and time when beetles were active in different forestry treatments, such as
preparation cuts and clear cuts, and their control plots. Activity density of ground beetles
including C. coriaceus has been monitored for five years to investigate the effects of forestry
treatments on beetle assemblages. We identified an indirect link between activity density of C.
coriaceus and walking speed of the individuals between treatment types. Although activity
density, mean walking speed and the proportion of active time were significantly higher in both
treatments than in control plots, the radio telemetry reveals that these habitats are utilized only
temporarily because tagged beetles left both treatments within a few days. Thus we assumed that
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the high turnover of individuals in preparation cuts and clear cuts might indirectly suggest that

these habitats may act as temporary foraging sites for C. coriaceus.

This research was supported by Hungarian Research Found (OTKA 111887) and by the National Research, Development
and Innovation Fund (GINOP-2.3.2-15-2016-0001, K_18 128441).

PREDNASKA

Vliv zimnich teplot na prezivani, energetické zasoby a imunitni systém invazniho slunécka
vychodniho (Harmonia axyridis)

RERICHA M. (1), DOBES P. (2), FLORIAN V. (2), KNAPP M. (1)

(1) Katedra ekologie, FZP-CZU v Praze, Praha; (2) Oddéleni fyziologie a imunologie Zivocichii, PFF MU,
Brno

Slunécko vychodni, Harmonia axyridis, je uspé$ny invazni druh hmyzu. K jeho invaznimu
uspéchu pfispiva, mimo jiné, efektivni imunitni systém a chemickd obrana. Dobra schopnost
odolévat zimnim teplotdm v prostfedi mirného klimatu muze byt dal$im dilezitym faktorem
umoznujicim uspésnou biologickou invazi.

Ve dvou na sebe navazujicich studii jsme v laboratornich podminkach zkoumali
piezimovani u H. axyridis. V prvni studii jsme testovali vliv zimni teploty na UspéSnost
piezivani, ztratu télesné hmotnosti a délku jarniho pfezivani bez potravy. Ve druhé studii jsme
zkoumali vliv pfezimovani na obsah proteinti a imunologické parametry hemolymfy.

Jedinci v prvnim experimentu pochazeli ze dvou skupin — laboratorné chovani a sebrani na
podzim z piirody. Nastaveni tii teplotnich rezimi v klimaboxech vychazelo z realnych dat.
Prezivani bylo sledovano v mési¢nich intervalech a ukonceni pfezimovani bylo na konci bfezna.
Uspé&snost preZivani laboratorn& chovanych brouki byla niZsi neZ u jedinct sebranych pfimo z
piirody. Nizsi teploty snizovaly pravdépodobnost pieziti pro brouky z laboratoie i z ptirody.
Ubytek télesné hmotnosti byl prikazné vy3§i v rezimu s mirnou zimou ve srovnani s primérnou
¢i tvrdou zimou. Ztrata hmotnosti byla signifikantné vyssi pro laboratorni brouky a s tim
souviselo jejich kratsi jarni prezivani. Slunécka, kterd prezila niz§i zimni teploty, byla schopna
na jafe prezit del$i dobu bez potravy.

Druhy experiment mél dvé casti: 1) pro laboratorni slunécka vystavena tfem teplotnim
rezimtim, 2) pro slunécka zazivajici skutecné podminky v pfirodé. U laboratornich broukt
signifikantné klesala koncentrace hemocyti v pribéhu zimy. Koncentrace proteinti naopak
stoupla béhem zimy u slunécek z volné ptirody. Pro jedince z ptirody byl testovan i vliv indukce
imunitniho systému patogenem. Interakce mezi pfezimovanim a indukci patogeny byla

signifikantni pro koncentraci hemocytii a antimikrobialni aktivitu.

Podporeno grantem IGA 42110/1312/3145 (FZP-CZU v Praze). PREDNASKA
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Latitudialni trend v predaci, byloZravém okusu a abundanci byloZravého hmyzu v
pritomnosti a nepritomnosti predatoru

SAM K., FREIBERGA 1., FINNIE S., KOLLROSS J., LENC J., MRAZOVA A., TAHADLOVA M., SAM L.,
SREEKAR R.

Biologické Centrum AV CR, Entomologicky Institut, Ceské Budéjovice; Prirodovédecka Fakulta, Jihoceskad
Univerzita, Ceské Budéjovice

Hmyzozravi predatofi jsou schopni regulovat populace hmyzu a tim podpofit rist rostlin.
Nicméne, trofické interakce mezi predatory, hmyzem a rostlinami mohou byt rizné silné v
ruznych prostiedich, které se od sebe lisi produktivitou. Navic neni ziejmé, ktefi z predatora
jsou schopni hmyzi spolecenstva regulovat. Paklize uvazujeme predatory, jenz jsou regulace
hmyzich spoleCenstev potencialné schopni (tj. mravence, ptaky, netopyry), piedpokladame ze
jejich dulezitost se bude relativné i absolutné lisit podél latitudialniho gradientu s ohledem na
ménici se produktivitu prostfedi a jejich abundance. S ohledem na zménu v produktivité
prostiedi miizeme dale piedpokladat, ze dtlezitost predatorti bude nizsi v lesnim podrostu nez v
korunach stromti. Proto abychom zjistili, ktefi predatofi a jak reguluji potravni sité, jsme
provedli manipulativni pokus béhem kterého jsem vyloucili diskutované predatory z podrostu a
korun lesnich ekosystémut podél latitudinalniho gradientu. Mladé stromky a vétve v korunach
stromtl jsme po nékolik mésict chranili sitovinou a/nebo lepovymi pastmi a sledovali jaky
dopad bude mit vylouceni predatorti na spolecenstvo hmyzu a bylozravy okus. Zjistili jsme, ze
mravenci a netopyii jsou schopni regulovat spolecenstva hmyzu pouze lokaln¢, za specifickych
podminek. Ptaci a zejména pak ptaci v kombinaci s netopyry se zdaji byt celosvétove dilezitymi
oblastech. Bylozravy okus je nicméné ovliviiovan jak predatory a jejich tlakem na hmyz, tak
obrannymi mechanismy samotnych rostlin. Vliv predace na bylozravy hmyz a jim plisobeny
bylozravy okus tak nesleduji stejny trend. Ukézali jsme, Ze sila trofickych interakci je vysSsi v
korunach stromtl nez v podrostu a je silné ovlivnéna zejména mnozstvim srazek v dané oblasti.
Svoje vlastni vysledky jsme srovnali s globalni meta-analyzou podobnych, jiz existujicich,
pokust.

PREDNASKA
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Dokazi se ptaci naucit ¢ichat specifické pachy a hledat podle nich potravu?
Sam K. (1,2), FREIBERGA 1. (1), KOVAROVA E. (2)

(1) Biologické Centrum AV CR, Entomologicky Institut, Ceské Budéjovice; (2) Prirodovédeckd Fakulta,
Jihoceska Univerzita, Ceské Budéjovice

Rostlina napadena bylozravym hmyzem uvoliiuje z listovi t€kavé latky, které predatofi
bylozravého hmyzu vyuzivaji k nalezeni kofisti. Tato schopnost mize byt vrozena nebo
naucend. Predchoziho vyzkum nastinil, Ze i ptaci by mohli byt schopni detekovat tyto tékavé
latky, ale ze tato schopnost neni vrozena. Abychom otestovali, zda jsou sykory konadry schopny
asociace pacht tékavych latek z listovi s potravou, tak jsme se nejdiive pokusili je to naucit a
poté jsme provedli parové vybérové testy. V pokusech jsme pouzili naivni sykory konadry, které
jsme ve véku 10 dni vybrali z hnizd. Ve véku 35 dni jsme ptaky nahodné rozdélili do tii skupin -
ti, kteti budou trénovani (1), aby si spojovali jidlo s vini stroml guavy, (2) s vini jilma
horskych a (3) ti, ktefi neptijdou do styku se zelenymi listy (tj. zGstanou naivni). Guavu jsme
vybrali jako zdroj zcela novych pachtl, se kterym ptaci nepiisli béhem své evoluce do kontaktu.
Jilmy horské jsme pouzili jako strom, ktery se pfirozené vyskytuje v arealu vyskytu konader. V
pokusnych voliérech jsme dale pouzili mrtvé duby, slouzici jako odsedavky pfti vsech pokusech
i trénincich. V pribéhu tréninku byl ptakiim (ze skupiny 1 a 2) nabidnut jeden indukovany
stromek s pfipichanymi moucnymi Cervy a jeden kontrolni stromek bez potravy. Naivni ptaci
mohli hledat mou¢né Cervy pouze na mrtvych dubech, a zistali tak pachtim naivni.

Pti pokusech byly ptakiim nabizeny rtizné kombinace indukovanych a kontrolnich stromkd.
Chovani ptakt ve voliéfe bylo nata¢eno na kameru. Naivni ptaci nebyli schopni rozliSit mezi
indukovanymi a kontrolnimi stromy. Ptici trénovani, aby nasli potravu na indukovanych
guavach se zdrzovali pii pokusech preferenéné na nich. Napodobné, ptaci trénovani na pach
jilma travili pti pokusech vice casu na indukovanych jilmech, nez na jakémkoliv typu stromku.
Prokazali jsme, Ze schopnost spojovat si zdroj potravy s tékavymi latkami z listovi neni u sykor
vrozena, ale sykory jsou si schopny pach a odménu po ur€ité dobé spojit.

POSTER

Reprodukéni kompatibilita hostitelskych linii Sténice domaci (Cimex lectularius)

SASINKOVA M. (1), BALVIN O. (1), BARTONICKA T. (2), KREMENOVA J. (2), OTT1 O. (3),
REINHARDT K. (4), MASSINO CH. (4)

(1) Ceska zemédélskd univerzita v Praze, Praha; (2) Masarykova univerzita, Brno, (3) Universitdt Bayreuth,
Bayreuth, Némecko; (4) Technische Universtitit Dresden, Drazdany, Néemecko

Procestim ekologické speciace je v poslednich desetiletich vénovana rostouci pozornost, a to
jak v ptipadé alopatrické, tak sympatrické divergence. VSeobecné rozsiteny koncept ekologické
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speciace obvykle piedpoklada, ze se bariéra genového toku vyvine nasledkem divergence, ktera
vznikne diky selekci proti hybridizaci ekologicky odlisSnych populaci. Alternativni scénaf, ve
kterém reprodukéni bariéra vznika jako piimy dusledek specifické ekologie druhu (aniz by
nejprve doSlo k nahromadéni genetickych rozdili), vSak byva Casto opomijen. V takovém
piipadé by pak reprodukéni bariéra byla zptisobena populacni fenotypovou plasticitou.

Na$ modelovy organizmus — §ténice domaci (Cimex lectularius) — predstavuje dvé geneticky
izolované hostitelské linie, sympatricky se vyskytujici na lidech a netopyrech. V kooperaci ¢tyf
pracovist’ (Praha, Brno, Bayreuth a Drazd’any) je v soucasné chvili testovan efekt specifické
potravy (lidska a netopyii krev) na fenotyp spermatu, a v disledku tak na reprodukéni
kompatibilitu hostitelskych linii Sténice.

Nezbytnou soucasti projektu je test vlivu genetické slozky na kompatibilitu linif.
Srovnavame proto fertilitu samic, parenych se samci vlastni a cizi hostitelské linie, na
unifikované diet¢ ve vSech kombinacich 3 populaci z lidi a 3 populaci z netopyrt. Piedbézné
vyhodnoceni dat z 370 pafeni ukazalo pozitivni efekt sami¢i linie na kladeni, stejné jako
pozitivni efekt samci linie na ptezivani potomstva (na zakladé dat z 939 potomki). Protoze
piedbézné vysledky dokonce poukazaly na mozny heterozni efekt pii kiizeni vzdalenych linii,
Ize prozatim fict, ze reprodukéni bariéra na zakladé nekompatibility genomu mezi hostitelskymi
liniemi §ténice neexistuje. Nase vysledky prozatim nevylucuji, ze by rozdilna ekologie linii
skuteéné mohla stat za reproduk¢éni bariérou linii.

PREDNASKA

Sukcese na Sokolovské vysypce: zmény diverzity vodnich bezobratlych po péti letech
SCHENKOVA J. (1), MARECKOVA T. (1), POLAKOVA M. (1), POLASKOVA V. (1), PRIKRYL . (2)

(1) PFF MU, Brno; (2) ENKI, o.p.s., Trebon

Vysypky po tézbé hnédého uhli ponechané spontanni sukcesi predstavuji antropogenni
biotopy, které mohou poskytnout vodnim bezobratlym vyjimeéné, v okolni krajiné se jiz
nevyskytujici, podminky. Na povrchu Sokolovské vysypky spontanné vznikaji pénovcové
potoky s jedine¢nym chemismem, kdy kromé srazeni uhli¢itanu vapenatého ve formé pénovce
dosahuji také extrémni vodivosti (3230-5960 pS/cm) danou koncentraci siranti. Odbéry vodnich
bezobratlych byly provedeny v letech 2013/14 a byla nalezena fada ochranatsky vyznamnych
druhti. Cilem soucasnych odbérti (2019) bylo zjistit, zda se po péti letech zménila skladba
spolecenstva a kam se posunuly fyzikalné-chemické vlastnosti potokll (pfedbézné vysledky).

Spolecenstvo vodnich bezobratlych zaznamenané pii jarnim odbéru 2019 na Okruznim
potoce zahrnovalo 2831 jedincti nalezicich do 75 taxoni (pfevazné druhti) ze skupin Clitellata,
Mollusca, Nematomorpha, Ephemeroptera, Odonata, Plecoptera, Hemiptera, Trichoptera,
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Diptera: Chironomidae a Coleoptera. Diverzita vodnich bezobratlych byla v porovnani s
odbérem 2013/14 na sedmi totoznych odbérovych mistech mirné zvySena. Z ochranaisky
vyznamnych druhti bezobratlych se podafilo potvrdit mokfadni druh posvatky Amphinemura
standfussi z kategorie zranitelny (VU) a nové v tomto toku zaznamenat pomérné vzacny
mokfadni druh Nemoura dubitans, kategorie zranitelny (VU), diive byl zjistén pouze na
Modrackovém potoce. Vyznamny je opétovny nalez ohrozeného druhu chrostika Oxyethira
falcata Morton, 1893 (EN) z ¢eledi Hydroptilidae. OvSem nepodafilo se znovu zachytit brouka
Eubria palustris (Germar, 1818) z kategorie zranitelny (VU), ani ohrozené dvouktidlé z Celedi
Stratiomyidae branénkoviti: Oxycera pygmaea (Fallén, 1817) (EN) a Stratiomys chamaeleon
(Linnaeus, 1758) (EN). Pokud nebudou tyto ochranafsky vyznamné druhy nalezeny ani ve
zbyvajicim materidlu, pak pfic¢ina jejich ztraty zfejmé souvisi s postupujici sukcesi na
Sokolovské vysypce, zejména zartistani rakosem.

PREDNASKA

Snails can fly with birds - more evidence for snail endozoochory
SIMONOVA I. (1), SIMON O. (2), BOHATA L. (3), NEHASIL L. (4), Kapic S. (5), HORSAK M. (6),
JURICKOVA L. (1)

(1) Katedra zoologie, Univerzita Karlova, Praha; (2) Katedra ekologie, Ceskd zemédélskd univerzita,
Praha; (3) Fakulta agrobiologie, potravinovych a piirodnich zdrojii, Ceskd zemédélska univerzita, Praha;
(4) Klinika fyzioterapie a télovychovného lékarstvi, Univerzita Karlova, Praha; (5) Fakulta lesnicka a
drevaiska, Ceska zemédélskd univerzita, Praha; (6) Ustav botanika a zoologie, Masarykova univerzita,
Brno

Passive dispersal is a fundamental mode of land snail dispersion as their ability of active
dispersal is very limited. Birds are known to be important vectors of snail dispersal. However,
direct evidence of this process is rare and mostly anecdotic. Snails can be dispersed both
attached externally to a bird (ectozoochory) or being swallowed by bird and then expelled alive
(endozoochory). The possibility of endoozoochory has been studied only for few species, all of
them minute (>4 mm). We examined an ability of larger species (up to ca 17 mm in maximum
shell dimension) to survive the passage through digestive tract of various bird species.

Snails were offered to birds in laboratory conditions and to those kept in animal rescue
stations. Then faeces and regurgitated food were collected and searched for snail shells.
Viability of undamaged shells was examined.

Out of 4519 snails of 15 species offered, 62 % were consumed by birds and 240 individuals
(5.3 % of those offered) were found in facces undamaged. The total of 27 individuals of four
species (Clausiliidae: Alinda biplicata; Chondrinidae: Chondrina avenacea; Vertiginidae:

Vertigo antivertigo, V. pygmaea) were found alive. Some birds also regurgitated consumed
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snails. A total of 121 individuals (2.7 % of consumed) of four species were regurgitated
undamaged. Altogether, 35 snails of all four regurgitated species (Chondrinidae: Chondrina
avenacea; Clausiliidae: Alinda biplicata and Bulgarica nitidosa; Pomatiidae: Pomatias elegans)
were regurgitated alive. The species of snails with a smaller shell (<8 mm) passed through bird
gut alive with higher probability. Chondrina avenacea was the most successful snail species.
Snails expelled by young blackbirds had the highest probability to survive. Results of the
experiments have proved that avian endozoochory could be considered as an explanation for the

examined species ability to colonize isolated sites.
POSTER

Predikce rozsiieni vika v CR
SKALNIK V. (1), MARTINKOVA N. (2)

(1) Institut biostatistiky a analyz MU, Brno, (2) Ustav biologie obratlovcii AV CR, Brno
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zvitatech. Znalost, kde se vlci mohou vyskytovat v budoucnu, umozni piedchazet potencialnim
problémim véasnou osvétou a pripadné zménou hospodaieni. Rozsiteni vlka v Cesku jsme
predikovali pomoci MaxEnt algoritmu, ktery vyuziva geograficky definované miizky
environmentalnich proménnych spoleéné se zndmymi misty vyskytu vlka na to, aby navrhl dalsi
vhodna tzemi. Pouzili jsme vefejné dostupné zaznamy o pritomnosti vlki a miizky
proménnych, které charakterizuji lokalni klima a pokryvnost vegetacnich typu. Zjistili jsme, ze
podle o&ekavani pohrani¢éni pohoti Ceska tvoii vhodna prostiedi pro vlka, ale podobné
ekologické niky jsou dostupné i v nizsich polohach. Mnoha uzemi jsou ale fragmentovana a je
tedy nepravdépodobné, ze by je mohla dlouhodobé vyuZzivat rozmnozujici se smecka vlka.
Vylou¢ili jsme uzemi mensi nez velikost okrsku vI¢i smecky, a pfedpokladame, ze vici se v

Cesku mohou v budoucnu vyskytovat i na Vysoé&ing, v Brdech a v Moravském krasu.
PREDNASKA
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Najdi Je!
SKUHROVEC J., GLORIKOVA N., PLATKOVA H., LUKAS J., MARTINKOVA Z., HONEK A.

Crop Research Institute, Group Functional Diversity of Invertebrates and Plants in Agro-Ecosystems,
Prague 6 — Ruzynée

Cilem naSeho projektu je zapojeni Siroké vetejnosti do sledovani Sifeni neptivodnich druht.
On-line ob¢ansti védci nam pomahaji shromazd’ovat data o jejich prvnim vyskytu a sledovani
jejich Sifeni. Pomtzou nam tak dokumentovat jejich piitomnost a §iteni v misté, kde ziji nebo se
pravé pohybuji. Prispé&ji tak k pochopeni mechanismu Sifeni neplvodnich invaznich druht a
jejich vlivu na spoleCenstva, k ochrané biodiverzity, tvorbé legislativy a feSeni vaznych
problému spojenych s invazivnimi druhy. Loni jsme spustili monitoring prvnich dvou invaznich
druht.

Sluné¢ko vychodni bylo v Ceské Republice poprvé zachyceno roku 2006. Béhem necelych
tii nasledujicich let se toto slunécko stalo dominantnim druhem. Stejné jako u ostatnich druht
slunéckovitych broukd, prezimuji u slunécka vychodniho dospélci, ktefi se pfi vybéru zimovisté
fidi svymi vnitinimi poZadavky na riizné abiotické faktory (napt. teplota). Shodou okolnosti
jejich volba zimovisté velmi Casto pada na budovy, sakralni a jiné nevytapéné stavby. Dospélci
migruji do zimovist v obdobi od konce zafi do pocatku listopadu. Masovd migrace je
kazdoro¢né soustredéna vzdy do nékolika dnt s vhodnym pocasim a je velmi napadnd. Nasim
cilem je zjistit detaily pfi vybéru zimovisté, a zde potiebujeme Vasi pomoc!

Druhym sledovanym druhem je zavije¢ zimostrazovy. Tento invazni neptivodni motyl z
&eledi travaiikovitych (Crambidae) byl v Ceské Republice poprvé zachycen roku 2011 u obce
Havraniky. V obdobi 2014 az 2017 tento zavije¢ postupné obsadil vétSinu naseho uzemi. Jeho
housenky poziraji listy zimostrazu, kde mohou zptsobit az jeho holoziry. Nasim cilem zde je
monitoring napadenych zimostrazii se snahou o vyhodnoceni preferenci housenek k jednotlivym
druhtim a kultivarim zimostrazt a jejich odlisnosti vzhledem k relié¢fu krajiny. Z toho divodu je
potieba shromazdit tdaje o velkém poctu napadeni. Nasim cilem je zjistit detaily pii vybéru
napadeni zimostrazti, a zde potfebujeme opét Vasi pomoc!

POSTER
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Fylogeneze a diverzita Zab rodu Arthroleptis stiedni Afriky
SNiTILY F. (1,2), GVOZDIK V. (1,3)

(1) Ustav biologie obratloveii AV CR, Brno, (2) Ustav botaniky a zoologie, PiF, Masarykova univerzita,
Brno; (3) Narodni muzeum, zoologické oddélent, Praha

Zaby rodu Arthroleptis (kvikuiika, ¢eled’” Arthroleptidae) piedstavuji velikostné predevsim
mens$i az stfedni druhy terestrickych zab subsaharské Afriky. Biologie vcetné zakladniho
poznani taxonomické diverzity a systematiky téchto zab neni dosud dostate¢né znama. Je to
dano jednak jejich ¢astym vyskytem v malo probadanych oblastech Afriky, tak typicky mensi az
miniaturni velikosti, ktera limituje moznosti obvyklych morfologickych komparaci. Na zakladé
multilokusovych dat zkoumame fylogenetické vztahy taxont a védecky nepojmenovanych
evoluénich linii pfevazné z deStnych lesi stfedni Afriky, vcetné nékolika malo znamych
zastupct centralni Konzské panve. Neékteré ze zkoumanych evolucnich linii, odlisnych
geneticky i morfologicky, evidentné predstavuji dosud nepopsané druhy. Poznani jejich
taxonomické identity a systematického postaveni prispéje k rozteSeni komplikované taxonomie
rodu. Zaroven poskytne dalsi potfebnou informaci pro komplexni pochopeni biogeografie a

historie stfedni Afriky, zejména ekosystému destnych lest.

PREDNASKA

Altitudinal effects on innate immune response and local population genetic structure of
Anatolian blind mole-rats (Nannospalax xanthodon)

SoLAK H.M. (1), YANCHUKOV A. (1), COLAK F. (1), MATUR F. (2), SOZEN M. (3), AYANOGLU I.C.
(3), WINTERNITZ J. (4)

(1) Department of Biology, Faculty of Arts and Science, Biilent Ecevit University, Zonguldak, Turkey; (2)
Department of Biology, Faculty of Arts and Science, Dokuz Eyliil University, Izmir, Turkey; (3) Department
of Biological Sciences, Faculty of Arts and Science, Middle East Technical University; (4) Department of
Animal Behavior, Bielefeld University, Bielefeld, Germany

Immune defence is costly to maintain and deploy, and the optimal investment into immune
defence should depend on the risk of infection. Altitude is a natural environmental factor
predicted to affect parasite abundance, with lower parasite abundance predicted at higher
altitudes because of stronger environmental stressors that reduce parasite transmission.

Using high, middle and low altitude populations of the blind mole rat Nannospalax
xanthodon, we tested for effects of altitude on constitutive innate immune defense and the
amount of neutral genetic divergence between populations.

48 wild animals were collected in 2017, 2018 and 2019 in the Central Taurus Mountains, at
respective altitudes of 1010 m, 1115 m, 1350 m, 1700 m, 2580 m and 2900 m above sea level.
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We first compared standing innate immune defence as measured by bacteria killing ability of
blood plasma. We then measured corticosterone stress hormone levels because stressful
conditions may affect immune response, and compared prevalence and intensity of
gastrointestinal parasites of field-captured BMR. Finally, we tested the neutral genetic
divergence by eight microsatellite markers.

Bacteria killing ability of plasma was greater in the mole-rat samples from high altitude.
There was no significant difference in stress (corticosterone) levels between the altitudes.
Parasite prevalence was significantly higher in 2017 samples but there was no difference in
abundance or intensity between altitudes nor between sexes. The genetic difference between the
altitudes was likely too small to be detected with the given microsatellite markers. Our study
provides preliminary support that greater standing innate immunity in high altitude animals may
reflect greater investment into constitutive defence. These functional differences could be
caused by strong natural selection for adaptation to the mountain environment.

This study was supported by BEU BAP 2018-84906727-04 and TUBITAK 1177596

POSTER

Revision of Afrotropical species of the genus Silpha Linnaeus, 1758 (Coleoptera: Silphidae)
SOMMER D. (1,2), HRUZOVA L. (2), RUZICKA J. (1)

(1) Department of Ecology, Faculty of Environmental Sciences, Czech University of Life Sciences Prague;
(2) Charles University, Faculty of Science, Department of Zoology

Afrotropical species of genus Silpha Linnaeus, 1758 (Coleoptera: Silphidae) are revised.
Taxonomical problems and nomenclature of taxa wich are recently treated as synonyms of the
valid name S. capicola are solved. The Afrotropical fauna contained also Silpha lata Portevin,
1920 from Tanzania, which was due to misinterpretation of the type locality mistaken for
Oriental Region. Two new species of Silpha from the area of Lake Malawi are identified and
illustrated. Distribution maps of all four species are presented. Currently contains afrotropical
fauna seven species of family Silphidae, four species of genus Silpha Linnaeus, 1758 and three
species of genus Thanatophilus Leach, 1815.

POSTER
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Sit’ové mapovani dennich motylii v CHKO Litovelské Pomoravi
SpiTZER L. (1), BENES J. (2)
(1) Muzeum regionu Valassko, Vsetin; (2) Entomologicky tistav BC AV CR, v.v.i., Ceské Budéjovice

V roce 2018 prob&hlo pod zastitou AOPK CR a koordinaci Entomologického ustavu BC AV
CR v celém CHKO Litovelské Pomoravi plogné sifové mapovani dennich motyld a
vietenuskovitych. Mapované uzemi ma rozlohu 96 km2 a zabira 29 mapovych poli o velikosti
2,8 x 3,1 km (1/16 faunistického kvadratu). V téchto byly standardizovanou metodikou
zaznamenavany absolutni pocetnosti vSech studovanych druhti pfi ¢tyfech navstévach od kvétna
do srpna. Celkem zde bylo zjisténo 71 druhti dennich motylti (50 % recentni fauny CR) a 2
druhy vietenusek v 28 563 pozorovanych exemplafich. Primérny pocet druhii v kvadratu €inil
33. Nalezeno bylo 21 druhd, které jsou zafazeny na Cerveném seznamu CR. Z nich jsou
nejvyznamnéj$i ohrozeni motyli svétlych listnatych lesi - jasont dymnivkovy (Parnassius
mnemosyne) a ostruhacek Cesvinovy (Satyrium ilicis). V piipad¢ ostruhacka jde nyni o nejvetsi
metapopulaci druhu u nas. Dalsich 25 v minulosti znamych druhtt dennich motyla zde jiz
povazujeme vymielé. Naopak 8 druht v regionu nyni expanduji, z nichz se zcela nové podatilo
potvrdit vyskyt bélopaska dvouradého (Limenitis camilla). Druhové nejbohatsi kvadraty jsou na
severu CHKO (az 57 druht/kvadrat), jizni ¢ast s luznimi lesy a plos$né seCenymi nivnimi
loukami je mnohem chudsi. Vyznamné xerofilni druhy ziji jen v SZ ¢asti, piedevsim ve
vapencovém masivu Tresin. Nejvyznamnéjsi lesni druhy piezivaji opét pfevazné v severni ¢asti,
piedevsim v lesnim komplexu Doubrava. V ramci stejného projektu AOPK CR budou v pfistich
letech také plosné stejnou metodikou mapovani denni motyli v dal$ich sedmi CHKO. Ziskana
data budou mimo jiné slouzit k analyzdm vztahu diverzity dennich motyli a parametrd
prostiedi v ramci velkych krajinnych celkt stitedni Evropy.

Podporeno projektem Agentury ochrany prirody CR ,,Monitoring a mapovani vybranych druhii rostlin a Zivocichii a
inventarizace maloplosnych zvlasté chranénych uzemi v ndrodné vyznamnych uzemich v Ceské republice” (EIS:
CZ.05.4.27/0.0/0.0/17_078/0005239).

POSTER

Current state of knowledges on epidemiological importance of Mus spicilegus (Rodentia)
in Slovakia

STANKO M. (1), CSANADY A. (2), MOSANSKY L. (1)
(1) Institute of Parasitology, SAS, KoSice, (2) University of Presov, Faculty of Humanities and Natural

Sciences, Department of Biology, Presov

The authors summarized long-term studies of ecological research of mound-building mouse
(Mus spicilegus Petényi, 1882) in the years 2002 - 2010 from four orographic units of Slovakia.
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The focus of the research was paid on parasite-host relationships and the epidemiological
significance of M. spicilegus. Total 395 specimens of mice were parasitological examined, a
significant part of which were caught in the off -vegetation period. In the hair of mice we
confirmed 413 parasitic mites (Mesostigmata) of nine species, one tick larva of I ricinus, 40
fleas (Siphonaptera) belonging to 4 species and 36 lice (Phthiraptera) of 4 species. Among mites
was dominated Laelaps algericus (73%), from fleas Ctenophthalmus assimilis (87%) and from
the lice Hoplopleura captiosa (58%). The arthropods from M. spicilegus’ nests were obtained by
using of Tullgren funnels. There were determined 3698 fleas belonging to 8 species with a high
dominance of C. assimilis (82%). Mites have so far been determined from 31 nests, more than
40.000 mites belonging to 55 species have been registered. To the parasitic species accounted
for approximately 55% of mites, dominated by Laelaps algericus (29.9%) and Androlaelaps
fahrenholzi (15.8%). All 395 M. spicilegus were serologically tested for Leptospira spp.
antibodies, with presence antibodies against Leptospira sejroe in 12.3% of individuals.
Chlamydia spp. antibodies were found in 22.3% and against Toxocara spp. in 11.5% of
individuals. Gastrointestinal tracts of mice were examined for helminths as well as blood smears
for presence of blood parasites (bartonella, trypanosomes, etc.) were also tested. Long-term
research has significantly expanded the knowledge of ecology and epidemiological significance

of M. spicilegus at the border of its areal distribution.

Research was supported by the VEGA project 1/0084/18 and APVV-16-0518.

POSTER

Je strach a znechuceni ze zviiat biologicky relevantni?
STAKKOVA H. (1), JANOvCOVA M. (1,2), PELESKOVA S. (1,2), SEDLACKOVA K. (1,2), LANDOVA E.
(1,2), FRYNTA D. (1,2)

(1) Prirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy, Praha; (2) Narodni ustav dusevniho zdravi, Klecany

Negativni emoce vzbuzované zvifaty pomahaji lidem v pfeziti jiz dlouho v evolucni
minulosti. V nasem vyzkumu jsme se zaméfili na zvifata vyvolavajici nejvétsi strach a
znechuceni. Znechuceni nas chrani pted nakazami ¢i chorobami, vyhybame se také zvifatim,
ktera by mohla byt pfenaseci pouze potencialné. Strach nam umoziuje rychle reagovat v zivot
ohrozujicich situacich, jejichz pfi¢inou mohou byt pravé nebezpeéna zvifata. Modelové
zivo€ichy jsme vybrali z fady literarnich zdroju a vlastnich vysledkt ptedeslych vyzkumu.
Zaradili jsme mezi n¢ obratlovce i zastupce bezobratlych. Kazda sada 34 standardizovanych
fotografii byla sefazena respondentem podle zadané emoce, dale respondent urcil hranici v
relativnim pofadi obrazkt podle toho, kterda zvifata v nich opravdu vzbuzuji strach ¢i
znechuceni. Kazdy testovany rovnéz vyplnil sadu psychologickych dotazniki. Data byla
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sesbirdna od 160 respondentt. Ti mezi sebou vykazovali velkou miru shody, v pfipad¢ strachu
¢ini Kendallovo W= 0,526 a odporu Kendallovo W= 0,697. Razeni obrazk koreluje se
stanovovanou hranici strachu i odporu. Z charakteristik Gi¢astnikii mély vliv na fazeni pouze
dotazniky zaméfené na fobie z hadl a pavoukd. Lidé projevujici nékterou z fobii vnimaji hady a
pavouky jako vice strachové a nechutné nez ostatni, a tudiz je v fazeni upfednostiiuji. Diky
linearnimu modelu bylo zjisténo, Ze na hodnoceni strachu ma vliv velikost zvifete (vaha) a jeho
realna nebezpecénost, kterd byla urovana na zakladé dostupnych zdroji. Piekvapivé je, Ze pro
hodnoceni nebyla jedovatost zvifete podstatna. Tento model vysvétluje celych 91 % variability.
Obdobny model byl pouzit i pro posouzeni znechuceni vyvolané zvitaty, zde model vysvétluje
87 % variability. Z néj bylo zjisténo, ze nejdilezitejsi roli hraje vzhled Zivocicha, nikoli redlné
ohrozeni zdravi vlivem néjaké nakazy. Diky této studii budeme moci pouzit stimuly, které

pritkazné vzbuzuji dané emoce, do dalSich experimentd.

Projekt byl podporen GAUK, cislo projektu 1636218.

POSTER

Bioacoustic survey of bat communities in Kruger NP, SAR: first results of a monitoring
project
STANKOVA M. (1), MACFADYEN S. (2), FOXCROFT L. (3,4), HEIDA M. (5), PYSKOVA K. (5,6),
PYSEK P. (5,6), STORCH D. (6,7), TROPEK R. (6,8), HORACEK I. (1)

(1) Katedra Zoologie, Piirodovédeckd fakulta, Univerzita Karlova, Praha, Ceska republika; (2) Department
of Mathematical Sciences, Stellenbosch University, South Africa; (3) Conservation Services, South African
National Parks, Private Bag X402, Skukuza 1350, South Africa; (4) Centre for Invasion Biology,
Department of Botany and Zoology, Stellenbosch University, South Africa; (5) Oddéleni ekologie invazi,
Botanicky ustav, AV CR, Prithonice, Ceskd republika, (6) Katedra Ekologie, Prirodovédecka fakulta,
Univerzita Karlova, Praha, Ceskd republika, (7) Centrum pro teoreticka studia, Univerzita Karlova,
Praha, Ceskd republika; (8) Entomologicky tistav, Biologické centrum, AV CR, Ceské Budéjovice, Ceskd
republika

The international project MOSAIK (Monitoring Savanna Biodiversity in Kruger National
Park) is intended to provide detailed information on pattern of variation in savannah
communities under diverse contextual cues, both temporal and spatial. Bats were selected as one
of the model group. We applied a technique of automatic acoustic recording (using Song Meter
SM4BAT bat recorders) throughout a night with post hoc analyses performed with aid of
Kaleidoscope software and manual controls of acoustic variables. Recordings are taken in a
standard way at 10 monitoring areas each with a triplet of points representing a perennial water,
seasonal water and crest habitat without water source. First we analyzed an autumn period of
2018 in southern part of NP with more than 20,000 records. We identified 27,500 individuals of
at least 13 bat species of 5 families, mostly molossids (5 spp.) incl. Chaerephon pumilus and
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Mops condylura which predominated in all recordings (59.7% in total). The activity pattern
exhibited a bimodal pattern in most sites. Abundance of records in near water points was much
higher that in the crest points. Yet, individual areas differed significantly in abundance pattern
and species composition. In three points, all near perennial water, we observed a high amount of
mass social vocalisation (preliminary ascribed to M. condylura) which might suggest a lek-like

mating system. The study will continue with further seasonal samplings in next years.
POSTER

Méfeni velikosti genomu u $vabu (Blattodea) za vyuZiti prutokové cytometrie
STUCHLIKOVA M. (1), KOTYKOVA VARADINOVA Z. (1,2), URFUS T. (3), JANSTA P. (1)

(1) Katedra zoologie, PFF UK, Praha; (2) Zoologické oddéleni, Narodni muzeum, Praha; (3) Katedra
botaniky, PFF UK, Praha

Velikost genomu obvykle popisuje tzv. C-hodnota (C-value) a Ize ji vyjadiit bud’ v poctech
part bazi, nebo jako hmotnost DNA v pikogramech (1 pg odpovida 978 megaparim bazi). Mezi
velikostmi genomt riznych druhd organisml existuji obrovské rozdily. U hmyzu se
publikované haploidni C-hodnoty pohybuji od desetin pikogramu do zhruba 17 pikogram,
pii¢emz se da predpokladat, ze skuteny rozsah bude jesté Sirsi. V této praci jsme se zaméfili na
z tohoto hlediska doposud malo probadanou skupinu §vabu (Blattodea). Velikosti genomu jsme
zjistovali pomoci prutokové cytometrie, jelikoz se jedna o rychlou, spolehlivou a relativné
levnou metodu. Jako fluorochrom byl zvolen neselektivné se vazajici propidium jodid. Pro
stanoveni C-hodnot byly pouzity interni rostlinné standardy, konkrétné Bellis perennis, Solanum
pseudocapsicum a Pisum sativum. Dosud jsme stanovili velikosti genomu u zhruba 90 druha
netermitich §vaba. Pokud to bylo mozné, analyzovali jsme samce i samici a v nékterych
ptipadech i rizné morfotypy v ramci jednoho druhu. Pfedbézné vysledky se pohybuji od 3,5 pg
do 35 pg (diploidni hodnoty). Rekordmanem zatim zastava druh Therea olegrandjeani z ¢eledi
Corydiidae. Z nasSich vysledki je patrné, ze se v této Celedi vyskytuji i dals$i druhy s pomérné
velkym genomem (12-20 pg), ale zaroven i druhy s velikosti genomu pod 5 pg, coz vyvolava

fadu evoluc¢né-ekologickych otazek.
POSTER

184



Zoologické dny Olomouc 2020, Sbornik abstraktii z konference 6.-7. unora 2020

Pi‘edbézné vysledky barcodingu ¢eskych motyli
SUCHACKOVA BARTONOVA A. (1), SKOPEK P. (2), FALTYNEK FRIC Z. (1)

(1) Entomologicky ustav, Biologické Centrum AV C'{?, Ceské Budéjovice; (2) Zemédélska fakulta, Jihoceska
univerzita, Ceské Budéjovice

Barcoding, neboli plosné sekvenovani urcit¢tho genu (v pfipadé zivocichli c&asti
mitochondridlni cytochrom c oxiddzy), se pouziva pro hledani vnitrodruhové variability ¢i
genetické diverzity na ur¢itém uzemi. V né€kolika zemich Evropy byly jiz takto zpracovany celé
fauny dennich motylti — ve Spanélsku, Finsku, Rumunsku, Némecku (piedevsim Bavorsku),
Svycarsku. Fauna ¢eskych dennich motylt predstavuje ukazku stfedoevropské fauny — nachazi
se zde kolem 130 druht. Z biogeografického hlediska nasim tizemim prochazi dilezité kontaktni
zOny mezi zapadni a vychodni Evropou, stietavaji se zde druhy kontinentalni i oceanické,
severské a horské, ale i stepni a mediteranni. Nase uzemi je zaroven unikatni diky prvohornimu
¢eskému masivu ohrani¢enému sudetskymi horami. Dosud jsme osekvenovali kolem 350 vzorkt
geskych dennich motylti z vice nez 60 druhd, predstavujicich asi 50 % celkové fauny CR.
Vzorky z databazi z narodnich barcodingti umoziuji srovnani ¢eské fauny s evropskou - jedinci
horskych druhi jsou casto ptibuzné tém alpskym, luéni zase spiSe vychodoevropskym nez
zapadoevropskym. Tato knihovna bude slouzit jako zéklad dalSich genetickych studii nebo jako
nastroj ochrany ptirody. Mimo to jsme vSechny dostupné vzorky vySetfili na pfitomnost
parazitické bakterie rodu Wolbachia, ktera miize mit za nasledek zkresleni vysledki barcodingu,
naptiklad pfi hledani kryptickych druhti. Pfedbézné vysledky ukazuji, ze kolem 70 % vsSech
vzorkd je infikovanych.

PREDNASKA

Skeletogenni potencial trupové neuralni liSty bazalnich paprskoploutvych ryb
SUCHANEK T., STUNDL J., CERNY R.

Prirodoveédecka fakulta Univerzity Karlovy

Neuralni lista je klicova a unikatni bunééna populace obratlovct, ktera vytvaii Sirokou skalu
evoluéné novych bunénych typt, a proto byva oznacovana za Ctvrtou zarodecnou ,,vrstvu®.
Neuralni listu mizeme rozdélit na hlavovou a trupovou, pfi¢emz skeletogenni potencial maji
pouze bunky hlavové neuralni listy, které tvofi chrupavku, kost i zubovinu. Nedavno vsak byla
prokazana skeletogeneze trupové neuralni liSty u rejnoka ve formé plakoidnich Supin, a ve
vztahu k evoluci Supin se piedpoklada, Ze se také mize podilet na tvorbé ganoidnich Supin
bichirG. Ve své praci sleduji a testuji skeletogenni potencial trupové neuralni listy u bichira
(Polypterus senegalus), ale také v exoskeletu dalSich zastupci bazélnich skupin
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paprskoploutvych ryb: jesetera (Acipenser ruthenus) a kostlina (Atractosteus tropicus). Obecné
se usuzuje, ze vodni praobratlovcei, kteti pfedchazeli dnesnim rybovitym obratloveim, méli ve
svém exoskeletu komponenty tvotfené jak neuralni listou, tak mesodermem, a ze béhem evoluce
doslo k redukei prispévku neuralni listy. Bazalni skupiny paprskoploutvych ryb tak predstavuji
mozné formy se zachovalymi obéma strukturami, a ve svém piispévku pfedstavim nase

soucasna data na toto téma.
POSTER

Winter rape and common vole (Microtus arvalis) - its mutual influence?
SucHOMEL J. (1), S1po§ 1. (1), HEROLDOVA M. (2)

(1) Ustav zoologie, rybdrstvi, hydrobiologie a véelarstvi, Mendelova univerzita v Brné; Ustav ekologie lesa,
Mendelova univerzita v Brné

Winter rape is widespread crop in EU providing common vole with suitable diet supply and
the cover from autumn to late spring (6 months). The nineteen year dynamic of the common
vole in winter rape show its high densities and suitability of the crop. Analysis of long-term
time-series indicate that population density has been consistently at its highest level in
permanent crops than in agricultural crop. In addition, the second highest density throughout the
entire time-series reached the population in winter rape. Based on cross correlation analysis we
revealed significant synchrony in population dynamic between different crop types. Widespread
fields (large size) of the winter rape crop significantly stabilized common vole populations
compared to winter wheat and barley similarly to the permanent crops.

Good food supply for vole in winter rape enables vole to reproduce for longer in the autumn
and earlier in spring and to reach higher population densities than in other crops. Diet of the
common vole is composed mostly of the green vegetative parts of winter rape. Percentage of the
weedy species in the diet reflects its cover in crop. Winter rape, compared to other crops as
winter wheat and alfalfa enables common vole more successful overwintering. Impact of the
common vole in winter rape correlates with the vole densities. If the rape is in flower and seeds
are ripening, this food supply is less attractive and common vole should migrate to neighbouring

crops.
POSTER
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Evolutionary variability of W-linked content in lacertid lizards

SUWALA G. (1,2), ALTMANOVA M. (1,2), MAZZOLENI S. (1), AUGSTENOVA B. (1), KRATOCHVIL L.
(1), RovaTsos M. (1,2)

(1) Department of Ecology, Faculty of Science, Charles University, Prague, (2) Institute of Animal
Physiology and Genetics, Czech Academy of Sciences, Libéchov

Lacertid lizards are a widely radiated group of squamate reptiles, with long-term stable
Z7Z/ZW sex determination system. Despite their family-wide homology of Z-specific gene
content, previous cytogenetic studies revealed significant variability in size, morphology and
heterochromatin distribution of their W chromosome. However, there is little evidence about the
accumulation and distribution of repetitive content on lacertid chromosomes, and especially on
their W chromosome. In order to expand our knowledge on the evolution of sex chromosome
repetitive content, we examined by fluorescence in situ hybridization (FISH) the topology of 21
microsatellite motifs in the karyotypes of three species of lacertids (Gallotia galloti, Timon
lepidus and Lacerta media). Furthermore, we tested the topology of two microsatellite motifs
(TTAGGG and GATA) which often accumulate on the sex chromosomes of reptiles, in the
karyotypes of additional 11 lacertid species. The topology of the above motifs was compared to
the pattern of heterochromatin distribution, as revealed by C-banding staining. Our results show
that at least one type of microsatellite motifs per species accumulates on the W chromosome.
The topology of the examined motifs does not seem to follow a phylogenetic pattern, indicating

an independent and species-related accumulation.
PREDNASKA

KF¥isek lekninovy (Erotettix cyane) - znovuobjeveny modry klenot nasich mokiadi
SYCHRA J., MALENOVSKY I.

Ustav botaniky a zoologie, PFF MU, Brno

Kfisek lekninovy (Erotettix cyane) je 4-5 mm velky zastupce Celedi Cicadellidae
(Hemiptera: Auchenorrhyncha). Mezi pfibuznymi druhy je jedinecny svym modrym az
Sedomodrym zbarvenim, zpisobenym lomem svétla na mikroskopickych lipoproteinovych
casteckach, zvanych brochosomy. Je vazany na vzplyvavou makrofytni vegetaci stojatych vod,
jako jsou porosty stulikG (Nuphar spp.), leknint (Nymphaea spp.) ¢i rdestu vzplyvavého
(Potamogeton natans). Pravé vazba na specificky biotop je divodem jeho vzacnosti vzhledem k
ubytku zachovalych stojatych vod s dostatecnou rozlohou tohoto typu vegetace a zaroven
davodem k jeho piehlizeni, protoze lovu v tomto prostiedi se veénuje jen velmi malo
entomologt. I kdyz jde o druh S$iroce rozsifeny s vyskytem od zapadni Evropy az po Dalny
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Vychod, je vzacny v celém svém arealu. Z CR byl donedavna znamy jeho jediny doklad z 50.
let minulého stoleti z Polabi. I pfes cilenou snahu druh u nas najit se to podatilo az v roce 2015,
tedy po vice nez 60 letech, ve Frydlantském vybézku. V letech 2018-2019 pak nasledovaly
nové nalezy z n&kolika lokalit v Ceské Kanadé a Vitavském luhu na Sumavé. Osidlované
biotopy pfedstavuji pfirodné zachovalé mokfady, jako jsou extenzivné obhospodafované
rybniky nebo pofi¢ni mrtva ramena s rozsdhlymi porosty vzplyvavé vegetace. Pocetné populace
byly ale nalezeny i na nékterych nové vybudovanych vodnich nadrzich, coz naznacuje dobré
disperzni vlastnosti druhu v pfipadé ptitomnosti prosperujicich populaci v okoli. Na vegetaci
plovoucich vodnich rostlin je vazano svérazné spolecenstvo bezobratlych zivocichli, mezi néz
patii také tfada ochranaisky vyznamnych taxonii broukt, dvoukiidlych ¢i motyli. Ochrana a
vhodny management téchto prehlizenych biotopi je tedy velmi zaddouci, predevsim tam, kde se
dnes zminované ohrozené druhy vcetné kiiska lekninového vyskytuji. Apelujeme proto na
kolegy, aby vénovali pozornost modie zbarvenym kiisiim na plovouci vegetaci a jejich nalezy
autortim hlasili.

PREDNASKA

Nové lokality Cordulegaster heros Theischinger 1979 na strednom Slovensku
SAcHAD. (1), DAVID S. (2)

(1) SOP SR, Sprava CHKO Biele Karpaty, NemSovd; (2) Katedra ekologie a environmentalistiky, Fakulta
prirodnych vied Univerzity KonStantina Filozofa v Nitre, Nitra

V ramci vytvarania siete NATURA 2000 v Slovenskej republike bolo v rokoch 2018 a 2019
jednou z priorit Statnej ochrany prirody SR rozsirenie predmetov ochrany existujucich tizemi
europskeho vyznamu (UEV) o pasikavea Cordulegaster heros. Z tohto dovodu sa uskutoénil
prieskum potencialne vhodnych lokalit v orografickych celkoch Stolické vrchy (kod v
Databanke fauny Slovenska 030), Reviticka vrchovina (040), Muranska planina (021), Veporské
vrchy (010), Rimavska kotlina (393), Roznavska kotlina (050) a Slovensky kras (060). Spolu
bolo preskiimanych 38 lokalit, z nich 20 priamo v UEV (11 UEV) a 2 tesne za hranicou UEV (2
dalsie UEV).

Autochtonny vyskyt druhu bol potvrdeny v 4 a na hranici daliich 2 vyhlasenych UEV,
spolu na 20 lokalitach. Na 8 lokalitach sa vyskytoval spolo¢ne s C. bidentata, na 16 lokalitach
nebol zisteny ziaden druh z rodu Cordulegaster.

Vyskumom sa potvrdil vyskyt C. heros vo dvoch novych orografickych celkoch, a to
Muranska planina (1 lokalita) a Veporské vrchy (2 lokality). Lokality tu lezia v ich juznej Casti,
na kontaktnej zone so Stolickymi vrchmi. Hlbsie dovnutra tychto orografickych celkov druh
zrejme neprenika (tato hypotéza bude predmetom d’alSieho vyskumu). POSTER
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The distribution of owls in the Czech Republic: The role of elevation

SEVCIK R. (1), RIEGERT J. (2), BENEDETTI Y. (1), ZARYBNICKY J. (1), STASTNY K. (1),
ZARYBNICKA M. (1)

(1) Faculty of Environmental Sciences, Czech University of Life Sciences Prague, Praha - Suchdol; (2)
Department of Zoology, Faculty of Science, University of South Bohemia, Ceské Budéjovice

Deeper knowledge about the factors driving the animal species distribution is an essential
key to understanding the main ecological demands and supporting more efficiently with the
species conservation. While the spatial distribution of animals is mostly well known, the
elevational distribution, especially in owls, remains still puzzled. We used the data from Atlas of
birds breeding in the Czech Republic to assess the effect of elevation on the distribution pattern
of owls breeding in the Czech Republic using Manly’s Bi preference index. We found that only
Tengmalm’s Owl (Aegolius funereus) showed preference for localities with higher elevation.
Tawny Owl (Strix aluco), Long-eared Owl (4sio otus), and Barn Owl (Tyto alba) showed
preference for lower elevations. Finally, Eurasian Eagle-Owl (Bubo bubo), Ural Owl (Strix
uralensis), Eurasian Pygmy Owl (Glaucidium passerinum), and Little Owl (Athene noctua)
showed preference for elevational optimas. We conclude that the distribution of owl species in
the Czech Republic was greatly affected by the elevation and we consider various factors as
main drivers of elevational distribution in the owls.

PREDNASKA

Habitatové naroky lejska malého (Ficedula parva) v Beskydech
SEveikova K. (1), KRENEK D. (2), WEIDINGER K. (1)

(1) Prirodovedecka fakulta Univerzity Palackého v Olomouci, Katedra zoologie a ornitologicka laborator,
Olomouc, (2) ¢.p. 1110, 739 95 Bystrice

Lejsek maly (Ficedula parva) v CR roztrousené hnizdi predeviim v listnatych lesich
stfednich poloh a Ize jej pro tyto biotopy povazovat za destnikovy druh. Jeho populace v CHKO
vhodnych hnizdnich biotopt. V letech 2016 a 2017 byli v severni ¢asti CHKO Beskydy o
rozloze 697 km? vymapovani zpivajici samci. V téchto teritoriich nasledn& prob&hlo habitatové
hodnoceni na prostorovych skalach: hnizdni ploska, hnizdni porostni skupina a $irsi okoli v
okruhu 120, 200, 300 a 564 m od stfedu hnizdni plosky. Celkem jsme vyhodnotili 95 teritorii v
54 porostnich skupinach. Pocetnost lejska malého v zajmovém uzemi byla odhadnuta na 50 — 80
samcU. Ptaci upfednostiiovali teritoria v nadmotské vysce 600 — 800 m, na prudsich, vychodné
orientovanych svazich, ¢asto v korytech potokii a ve starSich, nemezernatych bucinach se

zapojem etaze vyssim nez 70 %. Lejsci se naopak vyhybali severovychodnim a severozapadnim
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svahim a smr¢indm. Obsazené porostni skupiny mély vyssi hodnoty zakmenéni (9, 10) a
nejcastéjs$i pokryvnost zmlazeni 10 %. V SirSim okoli hnizdisté se ptaci vyhybali bezlesi a
mladym porostiim, naopak preferovali staré porosty (8. ve€kova tiida). Lejsci mali obyvaji
rozsahlé lesni porosty, primérna plocha komplexu vzrostlych lesu s teritoriem lejska byla 120
ha, vzrostlych listnatych lest pak 39 ha. Pro zachovani populace lejska malého v Beskydech je
zadouci na rozsahlejsich plochach alespont v nejcennéjSich oblastech piijmout vhodna

managementova opatieni v podobé omezeni lesniho hospodateni.
POSTER

Uhyny ptakii na prosklenych plochach Piirodovédecké fakulty Univerzity Palackého v
Olomouci
SEveikovA K. (1), TOSENOVSKY E. (2)

(1) Moravsky ornitologicky spolek, Prerov, (2) Ceska spolecnost ornitologickd, Praha

Mortalita ptakid u prosklenych ploch je celosvétovy problém. Odhaduje se, ze jen v USA za
rok takto zahyne a7 miliarda ptaka. V Ceské republice se na tento problém daii upozoriiovat az
v poslednich letech, predeviim diky aktivitim Ceské spolednosti ornitologické. Budova
Ptirodovédecké fakulty UP se Sesti patry je orientovana krat§imi stranami piiblizné severo-
jiznim smérem, del§i strany tak tvofi piekazku v migracnim koridoru mezi korytem feky
Moravy a méstskymi parky. Na budové jsou umisténa velka okna a stény jsou oblozeny silné
transparentnim kamenem. Problém s uhyny ptakd byl zjistén ihned po dostavbé budovy.
Systematicky sbér zapocal na podzim 2012 a od té doby bylo nalezeno 222 jedinct minimalné
31 druhd, coz odpovida pfiblizné 30 ptakliim za rok. Nejcastéji uhynulym druhem je sykora
uhelnicek (Periparus ater) nasledovana kosem Cernym (Turdus merula) a drozdem zp&vnym
(Turdus philomeos). Ze zvlasté chranénych druhi byla nalezena sluka lesni (Scolopax
rusticolla), lednacek ti¢ni (Alcedo atthis), strakapoud jizni (Dendrocopos syriacus) a kos horsky
(Turdus torquatus). NejrizikovEjsi obdobi je podzimni migrace, mnozstvi ptaka se ale zabiji i
béhem jara a hnizdniho obdobi. V 1ét¢ 2016 byla ¢ast spodniho patra zabezpecena polepy.
Nasledné jsme hodnotili G¢innost tohoto zabezpeceni. Od listopadu 2016 do fijna 2017 byly
pravidelné sbirany kadavery ptakd, od ledna do fijna 2017 byly zaznamenavany otisky po
narazech ptakti do budovy. Béhem tohoto obdobi bylo nalezeno 37 kadaverd, 16 druhd a 233
otiski. Lze tedy piedpokladat, Ze narazti je mnohonasobné vice, nez je pfimo dolozeno
uhynulymi ptaky. Zaroven se podafilo potvrdit, Ze na zabezpecenych plochach je prukazné
méné¢ otiskll, nez na nezabezpeCenych. I ptesto, ze zpiisob ochrany budovy proti naraziim ptaka
pomoci polept se ukazal jako ucinny, budova je stale nezabezpecena a ptaci se zde zabiji 1

nadale. PREDNASKA
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Do jaké miry miZeme zobecnit pozitivni vliv obnovy pai‘ezinového hospodarieni na
biodiverzitu

Siro$ 1. (1,2), HEDL R. (2), HULA V. (1), CHUDOMELOVA M. (2), KOSULIC O. (3), NIEDOBOVA J.
(1), RIEDL V. (4)

(1) Ustav zoologie, rybdistvi, hydrobiologie a vc’elafvstvi, Mendelova univerzita v Brné, Brno; (2) Oddeleni
vegetacni ekologie, Botanicky iistav Akademie véd Ceské republiky, v. v. i, Brno, (3) Ustav ochrany lesii a
myslivosti, Mendelova univerzita v Brné, Brno, (4) Agentura ochrany prirody a krajiny Ceské republiky,
Brno

V tadé¢ studii se zjistilo, ze opusténi tradi¢niho lesniho hospodaieni s sebou nese negativni
dasledky pro biologickou rozmanitost lesni vegetace a skupin bezobratlych. Z toho diivodu jsme
zkoumali, jakym zptisobem ovliviiuje intenzita prosvétleni lesa funkeni diverzitu.

Terénni vyzkum probihal v NPR Dévin na Palave, kde bylo v roce 2009 vytvoieno dvanact
ploch (6 prosvétlenych / 6 kontrolnich). Na kazdé plose bylo zaloZzeno pét pravidelné
rozmisténych podploch (@ 2 m), kde bylo v srpnu 2011 zaznamenano sloZeni bylinné vegetace.
V ramci kazdé plochy byly instalovany téi zemni pasti, pomoci kterych byli béhem vegetacni
sezony 2010 sbirani pavouci. Sbér dat o rostlinach a pavoucich byl provadén 1-2 roky po
aplikaci zasahu, tudiz odrazel bezprostfedni reakci spoleCenstev na prosvétleni lesniho zapoje.
Funkéni znaky pro obé sledované trofické skupiny byly rozdéleny do dvou kontrastnich
kategorii: a) vlastnosti, které spise ovliviiuji vlastnosti ekosystému (SLA, vyska rostliny, listova
fenologie), b) vlastnosti které reflektuji zmeény abiotického prostiedi (afinita k vlhkosti, svétlu,
lesnimu patru a semenna banka).

Prostfednictvim CCA modelti jsme odhalili, ze prosvétleni lesa mélo u obou trofickych
skupin pozitivni vliv na rozmanitost ekologickych vlastnosti reflektujicich podminky prostredi,
a negativné ovlivnilo riznorodost ekologickych vlastnosti, které ovliviiuji podminky prostredi.
Navic jsme zjistili zietelnou sezonni dynamiku funkéni rozmanitosti spolecenstva pavouk,
ktera byla pravdépodobné spojena s listovou fenologii listnatych stromt. Z vysledki vyplyva, ze
prosvétleni iniciovalo vznik funkéné heterogennich spolecenstev rostlin a pavouktl vytvofenim
prostiedi s vétsi prostorovou komplexitou a zarovenn se projevil jeho negativni ucinek na
diverzitu funkénich znakt spojenych s nikovou diferenciaci v podrostové vegetaci lesa. Proto
podpofeni funkéni diverzity formou prosvétleni korunového patra se musi provadét opatrné s

ohledem na riizné funkéni skupiny organismtl.

POSTER
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Diversification and biodiversity dynamics of the Arabian squamate reptiles

SMiD J. (1,2), SINDACO R. (3), TAMAR K. (4), AGHOVA T. (1,2), SIMO-RIUDALBAS M. (4),
CARRANZA S. (4)

(1) National Museum, Prague, Czech Republic; (2) Charles University, Prague, Czech Republic, (3) Museo
Civico de Storia Naturale, Torino, Italy; (4) Institutute of Evolutionary Biology, Barcelona, Spain

The Arabian Peninsula is a distinct and geographically well-delineated landmass with strong
biogeographic links to Africa, Asia, and the Mediterranean. The peninsula hosts an
unprecedented diversity of squamate reptiles, yet our knowledge of their distribution patterns
and evolutionary history lags behind other regions and groups of vertebrates. While the interior
deserts are relatively poor in terms of species richness, the isolated mountain ranges that rim the
peninsula host rich diversity of habitats and often unique species. To comprehend how this
biodiversity contrast was generated we need to understand the dynamics between speciation and
extinction across different regions of Arabia. With a detailed knowledge on the geographic
distribution of all Arabian squamates and with a nearly fully-sampled phylogeny of all described
and cryptic species, we aim at investigating the mechanisms of their diversification dynamics in
space and time. Using phylogenetic measures of biodiversity, we identify regions that conserve
ancient diversity, in other words regions with slow speciation rates where the composition of the
biota is a result of phylogenetic overdispersion. At the same time, we find regions with
increased speciation rates that produce phylogenetically clustered communities produced by
local radiations. We also analyze the level of phylogenetic similarity between the isolated
mountain ranges along the peninsula to assess whether the rich squamate faunas of the
mountains originated independently as in situ radiations or are a result of an increased dispersal

into these areas.

PREDNASKA

Jehla v kupce sena aneb jak funguji distribu¢ni modely v praxi
SPANIKOVA S., DIVISEK J.

Ustav botaniky a zoologie, PFF° MU, Brno

V poslednich desetiletich se i v pfirodnich védach mnohem ¢astéji vyuzivaji moderni IT a
GIS technologie, ke kterym fadime i modely rozsifeni druhd. Diky nim miZeme na zakladé
druhovych dat a faktorti prostiedi vypocitat pravdépodobnost vyskytu druhu na studovaném
uzemi. Jednim z oblibenych modelovacich nastroju je metoda maximalni entropie, tedy Maxent.
Tuto metodu jsem pouzila pro predikci vyskytu osmi druhti suchozemskych plzi v CHKO Bilé
Karpaty. Modely byly vytvofeny na zakladé klimatickych dat a proménnych, které byly
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vypocteny z modelu reliéfu. Cilem bylo ovéfit, jak pfesné mohou byt modely vytvoiené pro
relativné malé Uzemi, které postradaji nékteré dulezité prediktory, jako napf. pH pudy nebo
udaje o kvalité biotopu. Pro kazdy druh vznikla vrstva, kterd udava pravdépodobnost vyskytu
druhu pro celé uzemi Bilych Karpat. Poté byla spolehlivost modeli ovéfena terénnim
prizkumem, pii¢emz pro kazdy druh bylo nédhodné vybrano pét lokalit z oblasti, kde
pravdépodobnost vyskytu dosahuje alesponn 50 %. Na téchto lokalitich byl druh ruéné
vyhledavan po dobu 60 minut. Z celkovych 40 lokalit byla na sedmi z nich potvrzena pfitomnost
hledaného druhu. Jako nejspolehlivéjsi se ukazaly modely pro lesni druhy, naopak méné
uspésné bylo ovétovani otevienych stanovist a mokfadnich druht. Otazkou do diskuze pak
zustava, co vSechno se projevilo jako limitujici faktor spolehlivosti modelti a zda je vibec
vhodné tyto metody vyuzivat, chceme-li ovéfovat ptitomnost druhu na jemnéj$i prostoroveé
Skale.

PREDNASKA

Predator recognition during nest defence by arctic tern (Sterna paradisaea)
Spicka J. (1), HROMADKOVA T. (1,2), SYROVA M. (1,2), FLOUSEK J. (3), VESELY P. (1)

(1) Katedra zoologie, Prirodovédecka fakulta, Jihoceska univerzita vva'eskJ}ch Budejovicich; (2) Centrum
polarni ekologie, Prirodovédecka fakulta, Jihoceska univerzita v Ceskych Budéjovicich, (3) Sprava
Krkonosského narodniho parku, Vichlabi

Rybék dlouhoocasy (Sterna paradisaea) je znam pro svou energickou obranu hnizda. Bez
ostychu uto¢i na napiiklad na lisku polarni (Vulpes lagopus), ledniho medveéda (Ursus
maritimus), dokonce i Clovéka. Jelikoz je jejich hnizdo na zemi a nechranéné, obrana hnizda
znacné zvySuje Sanci na vyvedeni mlad’at. Toto chovani je pro rodic¢e velmi energeticky naro¢né
a nebezpecné. Proto bychom ocekavali, ze nebudou utoCit na neSkodné vetielce (napft.
Galloanserae). Populace na souostrovi Svalbard celi omezenému spektru predatorti — dravei,
sovy a krkavcoviti se zde nevyskytuji. V této studii jsme sledovali chovani rybaki
dlouhoocasych béhem prezentace plySové atrapy u jejich hnizda. Pouzili jsme atrapy sokola
stethovavého (Falco peregrinus), bézného predatora dospélych rybdkt nehnizdicich na
Svalbardu; racka moiského (Larus marinus), predatora snisek ptitomného na Svalbardu;
krkavce velkého (Corvus corax), predatora snusek mimo Svalbard; kajky moiské (Somateria
mollissima), bézné a neskodné kachny; a zivého, sediciho ¢loveéka. VSichni vetielci byli
umisténi dva metry od hnizda solitérné hnizdicich rybaki. Pokusy probéhly ve meéstecku
Longyearbyen, hlavnim lidském sidle na Svalbardu. Rybaci ttocili nejvice na ¢loveka a racka,
mezi ostatnimi atrapami nebyl signifikantni rozdil. Zda se, Ze predatofi nevyskytujici se na

Svalbardu nejsou povazovani za hrozbu.

POSTER
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Systematics of Liviinae (Hemiptera: Psylloidea), with a focus on Brazilian Diclidophlebia

STARHOVA SERBINA L. (1), MALENOVSKY L. (1), QUEIROZ D.L. (2), DUSATKOVA L. (1), PERCY D.
(3), BURCKHARDT D. (4)

(1) Department of Botany and Zoology, Faculty of Science, Masaryk University, Brno; (2) Embrapa
Florestas, Colombo, PR, Brazil; (3) Faculty of Science, University of British Columbia, Vancouver, BC,
Canada; (4) Naturhistorisches Museum, Basel, Switzerland

Jumping plant-lice or psyllids (Insecta: Hemiptera: Psylloidea) are mostly narrowly host-
specific on angiosperm plants. They are most species-rich in tropical and south temperate
regions. The Neotropical realm is probably the most diverse though the most poorly studied in
terms of the psyllid taxonomy. During recent field work in Brazil more than 60 new species of
the pantropical psyllid genus Diclidophlebia (Liviinae) were discovered. They are associated
with the eudicot families Asteraceae, Cannabaceae, Malvaceae and Melastomataceae, as well as
the magnoliid families Annonaceae and Myristicaceae. More than a half of the Brazilian
Diclidophlebia species are associated with Miconia and other Melastomataceae, four with
Asteraceae, three with Malvaceae, one with Cannabaceae and the remaining species develop on
magnoliids. In an ongoing revision of the group, formal morphological descriptions of adults
and fifth instar immatures are provided. Seven mitochondrial and nuclear gene regions (COI,
cytB, 128, 16S and 28S rRNA, wg, and H3), as well as morphological characters, are used to
infer the phylogenetic relationships within Liviinae and eventually to test evolutionary scenarios
(cospeciation with host plants, host shifts to unrelated and related plant species, allopatric

speciation etc.) explaining the diversification of Neotropical Diclidophlebia.
PREDNASKA

s s Mo

Malé populace antilop rodu Tragelaphini v lidské péci ¢ili Spiral-Horned Antelope
Conservation Genetics Project

StocHLOVA K. (1,2), KUBATOVA A. (1), BRANDLOVA K. (1,2), OGDEN R. (3), CERNA BOLFIKOVA
B.(1)

(1) Czech University of Life Sciences Prague, Faculty of Tropical AgriSciences, Prague; (2) Derbianus
Conservation, Prague; (3) University of Edinburgh, Edinburgh, United Kingdom

Antilopy tribu Tragelaphini jsou neodd¢litelnou soucasti fauny napfi¢ celym africkym
kontinentem. V soucasné dob¢ Celi nartstajici fragmentaci krajiny, ktera negativné ovliviiuje
pfirozeny genovy tok, zvySuje riziko ztraty genetické diverzity v dusledku genetického driftu
nebo piibuzenského kiizeni. Podobné efekty lze zaznamenat v chovech v zoologickych
zahradach a safari parcich, avSak v téchto uméle vytvofenych podminkach 1ze chov kontrolovat

a nastavit odpovidajici management. Dal§im faktorem, ktery muze chov ovlivnit, je vyskyt
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mezidruhovych hybridi ve smiSenych expozicich, ktery jiz byl v minulosti prokazan u n¢kolika
druht.

Tato studie si klade cil monitoring genetické diverzity u vybranych populaci v lidské péci,
srovnani genetickych parametrii zvitat v fizenych chovech a volnych chovech. Bylo vybrano
Sest druhtl, bézné se vyskytujicich v evropskych chovech (antilopa losi, nyala, sitatunga, bongo,
kudu maly a kudu velky) a druh chovany pouze v Senegalu, zapadni Afriky (antilopa Derbyho).
Tyto druhy se li$i managementem chovu, stavem ochrany, poftem a puvodem zakladajicich
jedinctd. Celkem bylo analyzovano 573 vzorka krve, tkani a chlup pomoci 10 mikrosatelitnich
markerti. Soucasnd studie poskytuje chovatelim uzite¢né informace o genetickém stavu
piislusného druhu a mize pomoci predchazet pareni blizce piibuznych jedincti hodnocenim

piibuznosti mezi jednotlivci.

Tato studie byla podporena CIGA 20175006 a IGA 20195012.

PREDNASKA

Vrazdéni nevinatek aneb pro¢ dospélé kukacky zabijeji mlad’ata svych hostitel?

SuLc M. (1), STETKOVA G. (1), JELINEK V. (1), CzYZ B. (2), DYRCZ A. (2), KARPINSKA O. (3),
KaNCLERSKA K. (3), ROWINSKI P. (3), MAZIARZ M. (4), GRUSZCZYNSKI A. (4), NOWAK P. (4),
HUGHES A.E. (5), HonzA M. (1)

(1) Ustav biologie obratloveii AV CR, Brno, (2) Department of Behavioural Ecology, University of
Wroctaw, Wroctaw, Polsko; (3) Department of Forest Zoology and Wildlife Management, Warsaw
University of Life Sciences (SGGW), Warsaw, Polsko, (4) Museum and Institute of Zoology, Polish Academy
of Sciences, Warsaw, Poland; (5) Centre for Life and Environmental Sciences, University of Exeter, Penryn,
UK.

Hnizdni parazité ptakd, jako naptiklad kukacka obecna (Cuculus canorus), jsou znami tim,
ze kladou sva vejce do hnizd hostitelti, a tim vyrazné snizuji jejich reprodukéni uspésnost. Méné
uz se vi, ze dospélci paraziti také skodi svym hostitelim tim, ze ni¢i jejich vejce ¢i zabijeji
jejich mlad’ata. Zabijeni mlad’at hnizdnimi parazity bylo pozorovano vzacné a u kukacky obecné
existuje pouze nékolik pozorovani a jeden videozaznam z Jizni Korey. My jsme toto chovani
zdokumentovali celkem pétkrat (Ctyfi videa a jedna fotografie) na hnizdech ¢tyi druhti hostiteltl
kuka&ky obecné, a to v Ceské republice a v Polsku. Zabijeni bylo ve vech ptipadech provedeno
vyhozenim mladéte ven z hnizda. Ve tiech piipadech se dokonce jednalo o vyhozeni mladéte
kukagky. Cetnost pozorovéani tohoto chovani paraziti je oviem velice malé, a proto zatim neni
jasné, pro¢ k nému dochazi. Soucasti pifednasky je i ukazka videi a fotografii zachycujicich

zabijeni mlad’at hnizdnimi parazity a diskuze hypotéz, které se toto chovani snazi vysvétlit.
PREDNASKA
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Digging is their lifestyle: how is burrowing reflected in metabolism of subterranean
rodents?

SUMBERA R., MLADENKOVA N., SEDLACEK F., LOVY M., OKROUHLIK J.

Faculty of Science, University of South Bohemia, Ceské Budéjovice, Czech Republic

Among mammals, subterranean rodents belong to the most specialised forms adapted for
life in an extreme environment. They search for food and sexual partners by costly excavation of
burrows, which increases their metabolic rates up to several folds. Higher energetic costs are
expected to be reflected in physiological parameters, such as heart rate (HR), body core
temperature (Tb) and oxygen consumption (VO2). However, these have never been tested
simultaneously to reveal their relationships. We measured VO2, Tb, HR and energetic cost of
digging in eight adult females of the giant mole-rat (Fukomys mechowii, Bathyergidae) during
digging in three types of substrate types differing in humidity, compactness and hardness (dry
and wet sands and hard soil). In addition, we measured the duration, break count and speed of
digging. We expected increased HR, Tb, VO2 and energetic cost of digging in hard soil and wet
sand compared to dry sand. Overall, mole-rats had higher VO2 in both hard soil and wet sand
compared to dry sand. Surprisingly, HR and Tb were not significantly higher. The energetic cost
of digging was higher in hard soil than in dry sand only. Based on a multivariate analysis,
digging substrates arranged along the first principal component, suggesting that the substrate has
a strong effect on digging parameters. Specifically, digging in hard soil seems to increase
energetic cost of digging, VO2 and Tb and decrease digging speed when compared with dry
sand. Heart rate was positively correlated with the break count and duration but did not relate to
the substrate type. These findings show that the substrate quality influences primarily energetic
cost of digging in giant mole-rats, whereas HR and to a lesser extent Tb, seem to be less

dependent on it.

The study was supported by GACR 17-198968.

PREDNASKA
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Space distribution of enzymatic activities in digestive tract of spirostreptid and spirobolid
millipedes (Diplopoda: Spirostreptida and Spirobolida)

SUSTR V. (1,2), SEMANOVA S. (1,3), ROST-ROSZKOWSKA M.M. (4), SOSINKA A. (4), KASzUBA F.
(4), TaJOoVSKY K. (1)

(1) Biology Centre of the Czech Academy of Sciences, Institute of Soil Biology, Ceské Budéjovice; (2)
Biology Centre of the Czech Academy of Sciences, SoWa Research Infrastructure, Ceské Budéjovice; (3)
University of South Bohemia, Faculty of Science, Ceské Budéjovice; (4) University of Silesia in Katowice,

Department of Animal Histology and Embryology, Katowice, Poland

Millipedes represent a suitable model for the study of soil organic matter biodegradation and
transformation, feeding biology as well as animal-microbial interactions in invertebrate
intestines. The complex study focussed on morphology, histology and enzymatic activities in the
gut of two representatives of the giant tropical millipede species, Archispirostreptus gigas
(Spirostreptida) and Epibolus pulchripes (Spirobolida), has been undertaken to describe
compartmentalisation of digestion and enzymatic activities in digestive tracts of these leaf-litter
cating arthropods.

Histological studies of the midgut and hindgut regions confirmed concentration of secretion
activity mainly in the midgut in both species. Micro-apocrine secretion was observed only in the
midgut of 4. gigas. Merocrine secretion was present in midgut and hindgut of E. pulchripes, and
in the pyloric valve and anterior hindgut of 4. gigas.

A wide range of enzymatic activities was confirmed. Large spectra of carbohydrates,
including a and B-glucosides, o and B-galactosides, starch, cellulose, xylan, pectin, mannan and
chitin, may be potentially hydrolysed in the digestive tract of the studied spirostreptid and
spirobolid millipedes. Our results confirmed the midgut as the main site of the enzymatic
digestion. In the acidic midgut content, the digestion of polymeric sugars takes place. Cleavage
o-linked polysaccharides prevailed quantitatively. The low cellulolytic activity was confirmed in
both species. An important part of intestinal cellulases seems to be autochthonous. The
organisation of the enzymatic digestion in large millipedes seems to be based on the different

space distribution of enzymes along the axial intestinal gradient of pH.

The research was supported by the CSF, project No. GAI17-22572S, and by the MEYS, projects LM2015075 and
EF16_013/0001782.

POSTER
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Remarkable genetic similarities among the parthenogenetic rock lizards Darevskia with
presumed different hybrid origins

TARKHNISHVILI D. (1), YANCHUKOV A. (2), MURTSKHVALADZE M. (1), KURDADZE S. (1),
BARATELIN. (1), GABELAIA M. (1), SAHIN M.K. (3), CANDAN K. (4), KUMLUTAS Y. (4), ILGAZ C.
(4), CoLAK F. (2), MATUR F. (4), ERDOLU M. (5), ARAKELYAN M. (6), GALOYAN E. (7)

(1) Ilia State University, Thilisi, Georgia, (2) Zonguldak Biilent Ecevit University, Zonguldak, Turkey; (3)
Hacettepe University, Faculty of Science, Department of Biology, Ankara, Turkey, (4) Dokuz Eyliil
University, Faculty of Science, Department of Biology, Izmir, Turkey; (5) Middle East Technical University,
Faculty of Science, Department of Biology, Ankara, Turkey; (6) Yerevan State Univerisity, Yerevan,
Armenia; (7) Moscow State University, Moscow, Russia

The Caucasian Rock lizards (Darevskia) include 26 described bisexual species and seven
phenotypically distinct, hybrid parthenogenetic forms, matrilineally descending from one of the
three distinct clades of the group ‘caucasica’ and patrilineally from the the clade ‘rudis’. We
analyzed the partial mtDNA sequences and microsatellite genotypes of all seven parthenogens
(D. armeniaca, D. dahli, D. unisexualis, D. uzzelli, D. rostombekowi, D. bendimahiensis, and D.
sapphirina) and their presumed ancestral species (maternal D. raddei and D. mixta; paternal D.
portschinskii and D. valentini). The sampling covered the entire geographic range of
parthenogenesis in this group. We found identical homozygous as well as heterozygous
genotypes frequently shared at multiple loci between different parthenogenetic species. The
highest proportions of shared genotypes were recorded between D. sapphirina and D.
bendimahiensis, D. dahli and D. armeniaca, but also between D. armeniaca and D. uzzelli, D.
rostombekowi and D. unisexualis, and some other species pairs. The genotypes at the other loci
remained distinct between the different species. We suggest that this observation can be
plausibly explained by occasional gene exchange between the unisexual and bisexual species
taking place after the onset of parthenogenetic reproduction. Under this scenario, two or more
parthenogenetic forms might trace their origin to a single initial hybridization event, but their
subsequent diversification is mostly due to the backcrosses with the parental species. Our results
also suggest that the parthenogens, in the course of time, are losing heterozygosity as a result of
the allele conversion, hence their fitness is expected to gradually decline over time. Backcrosses
with the parental species could act as a rescue mechanism preventing such deterioration, and

therefore increase the evolutionary lifespan of unisexual forms.

This study was supported by TUBITAK 2162189 in Turkey and SRNSF in Georgia.
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Age-dependent changes in plasma testosterone level in a longitudinally monitored free-
living population of the great tit (Parus major)

TESICKY M. (1), KRAJZINGROVA T. (1), VELOVA H. (1), SVOBODOVA J. (2), BAUEROVA P. (2),
ALBRECHT T. (1,3), VINKLER M. (1)

(1) Katedra zoologie, PFF UK Praha; (2) Katedra ekologie, FZP CZU, Praha; (3) Ustav biologie
obratlovcii, Akademie véd Ceské republiky, Brno

Testosterone (T) functions as a double-edge-sword steroid hormone driving energy
allocation between energetically costly reproduction and growth with possible
immunosuppressive effects. While seasonal changes in plasma T are known to peak during the
carly breeding season in male birds, our knowledge about inter-annual stability of plasma T
level and its age-dependent changes in birds are very limited. Using Enzyme-Linked
ImmunoSorbent Assay (ELISA), in this study we analysed plasma T in 49 repeatedly captured
individuals from a free-living population of great tits (Parus major) with the aim to link T levels
to sexually selected melanin and carotenoid ornamentation, ptilochronological feather growth
rate and health-related heterophil/ lymphocyte (H/L) ratio. As expected, higher T concentration
was found in males, where T concentration showed quadratic dependence on age with the
highest levels in middle-aged individuals. On the contrary, female T concentration has higher
inter-annual stability with almost no age-related changes. We did not find any relationship
between plasma T concentration and plumage coloration, FGR and H/L ratio. Within this study
using a unique longitudinal dataset, we clearly demonstrated that male plasma T undergoes age-
related changes that correspond well with its function as a regulator of energy allocation. More
attention should be paid to understand the age-dependent plasma T changes and their
relationship with sexually selected ornamentation, feather growth rate (FGR) and immunity that
could shed new light on the role of T testosterone in senescence.

PREDNASKA

Vliv populaé¢ni dynamiky drobnych hlodavci na meziro¢ni variabilitu rizika onemocnéni
klisovymi chorobami
TKADLEC E. (1,2), VACLAVIK T. (1), SIROKY P. (3,4)

(1) Katedra ekologie a ZP PiF UP v Olomouci, Olomouc; (2) Ustav biologie obratloveii AV CR, Brno, (3)
Ustav biologie a chorob volné zijicich zvirat, FVHE VFU Brno, (4) CIEITEC, VFU Brno

Incidence klistovych onemocnéni, jako jsou klistova encefalitida nebo lymska borelidza,
vykazuji kromé rostouciho trendu také velmi vysokou meziro¢ni variabilitu. Naptiklad pocty
lidi nakazenych virem klistové encefalitidy kolisaji zhruba mezi 300 az 1 tisicem pfipadl za
rok. V epidemiologii klistovych onemocnéni hraji vyznamnou roli drobni hlodavci a jejich

199



Abstrakta prednasek a posterii

klistata. Drobni hrabosoviti hlodavci jsou vyznamnym rezervoarem patogend, kteti jsou klist'aty
po nasati krve pienaseni na lidi. Vyvoj klistéte obecného (Ixodes ricinus) trva zhruba 2—3 roky a
béhem svého zivotniho cyklu prochazi 4 stadii (vajicko, larva, nymfa, dospélec). O vysi rizika
nakazeni lidi rozhoduji pocty infikovanych nymf, které jiz vyhledavaji vétsi hostitele. Jejich
pocet je zavisly na prezivani larev. Larvy, které nenajdou zhruba do jednoho roku hostitele,
hynou. Jejich prezivani je tedy dano pravdépodobnosti nalezeni hostitele, kterymi jsou
piedevs§im drobni zemni hlodavci, jmenovité nornik rudy (Myodes glareolus) a mysice
(Apodemus spp.). Hrabo$ polni (Microtus arvalis) patii rovnéz k vyznamnym kompetentnim
hostiteliim larev, ale protoze obyva prevazné sussi oteviena stanovisté, ktera klistatim vyhovuji
méné, je povazovan v epidemiologii klistovych chorob za méné vyznamny druh. HraboSoviti
hlodavci se vyznacuji vysokou meziro¢ni popula¢ni variabilitou s populacnimi cykly v intervalu
3-5 let. Je tedy ziejmé, Ze toto extrémni kolisani populacnich hustot miize vyznamné ovliviiovat
prezivani larev a nasledné pocty infikovanych nymf. Tuto hypotézu jsme testovali na
incidencich klistové encefalitidy a lymské boreliozy v 7 stfedoevropskych statech (CR, SRN,
Rakousko, Slovinsko, Madarsko, Slovensko a Polsko). Pomoci populacnich hustot hrabose
polniho v CR a analyzy &asovych fad jsme prokézali, 7e hustoty hraboie polniho jsou
vyznamnym prediktorem rizika onemocnéni ve 4 stfedoevropskych statech (CR, SRN,
Rakousko, Slovinsko). Vysoké abundance h. polniho v roce t—1 ptedpovidaji vysoké riziko
nakazeni v nasledném roce t. DalSim vyznamnym prediktorem je ro¢ni index NAO, ktery
predpovida vzestup rizika po celkové chladnéj$im a destivéjsim roce. Tyto vysledky naznacuji,
ze stiedoevropsky systém pro klistova onemocnéni je strukturné shodny se severoamerickym
systémem pro lymskou borelidozu, odlisnosti jsou dany jen jinymi druhy klistat a hlodavet. S
vysokou pravdépodobnosti l1ze predpokladat, ze popsany prediktivni model bude pouzitelny i u
dalsich vyznamnych patogenti pfenasenych klistaty, jako jsou zastupci rodi Anaplasma,
Babesia nebo Rickettsia.

Toto studium bylo financné podporeno grantem AZV 16-339344.

PREDNASKA

VyuZiti prostorovych dat dravei a sov p¥i ochrané lesnich biotopi v CR
TOMASEK V.
(1) Faculty of Environmental Sciences, Czech University of Life Sciences Prague, Praha — Suchdol; (2)
Nature Conservation Agency of the Czech Republic, Beskydy PLA, Roznov pod Radhostém
Digitalni pokrok nasi civilizace je pofad rychlejsi a to nejen v oblasti primyslu, ale také na
poli pfirodnich véd. V poslednich 50 letech doslo k velkému rozmachu geografickych

informacnich systémi a odvozenych obort, které vyuzivaji moderni technologie ke zkoumani
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potieb volné€ zijicich zivoc€icht i rostlin. Vysledky jednotlivych studii pak pomahaji vytvaret
efektivni nastroje v ochran¢ zkoumanych druhii a jimi uzivanych Gzemi. Jednim z typickych
ptikladti je vyuzivani telemetrickych vysilact, ¢ipt a jinych znaceni pfi vyzkumu draveu a sov.
Diky tomu je mozna u¢innéj$i ochrana biotopd téchto povétsinou prostorové naroénych skupin
ptakd. V CR se dlouhodob& vénuji ochrané dravcil a sov piedevdim party nadsenctl, ktefi na
zakladé znalosti pohybu jednotlivych opefenct vytvareji navrhy ochrany konkrétnich uzemi. V
ramci piednasky budou piedstaveny ptiklady (ne)zdatilé ochrany dravct a sov na zakladé jejich
vyzkumu v Beskydech, Krusnych horach, Jizerskych horach, Krkonos$ich ¢i na Vysocing.

PREDNASKA

Shrimp farms, fire or palm oil? Changing causes of proboscis monkey habitat loss
TouLEC T. (1), LHOTA S. (1,2), SOUMAROVA H. (1), PUTERA A.K.S. (3), KUSTIAWAN W. (4)

(1) Czech University of Life Sciences Prague, Czech Republic; (2) Usti nad Labem Zoo, Czech Republic; (3)
Bogor Agricultural University, Indonesia; (4) University of Mulawarman, Indonesia

The proboscis monkey, endemic to Borneo, inhabits the fastest-disappearing coastal and
riparian forests. Previous studies highlighted aquaculture and logging as the most prominent
causes of its habitat loss. In case of Balikpapan Bay, which hosts one of the few populations
exceeding 1,000 individuals, wildfires were identified as the biggest threat in a Population
Viability Analysis. In this study, we analysed proboscis monkey habitat changes and its causes
in Balikpapan Bay from 2000 to 2017, based on satellite images and knowledge from long-term
monthly monitoring. We did not find wildfires to be a major threat in Balikpapan Bay. The
impact of aquaculture decreased during the period. There was a shift in habitat loss from
aquaculture to development of industry and infrastructure after 2007. The impact of palm oil
production changed throughout the period, too, from plantation development to development of
the processing industry. The overall rate of habitat loss in Balikpapan Bay was slower than
expected, partly due to ongoing conservation efforts after 2007. Importantly the non-mangrove
part of the habitat, which probably contains key proboscis monkeys food resources, is being lost

in disproportionally faster rate.

PREDNASKA
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Skupina Myotis frater (Mammalia, Chiroptera) v evropském fosilnim zdznamu: srovnavaci
analyzy dentice vybranych taxoni
TRAVNICKOVA E., HORACEK I.

Katedra zoologie, PFF UK, Praha

Studium rozsahlych soubort fosilnich netopyrti z pliocénnich a staropleistocénnich lokalit
sttedni Evropy (Javoficko, Urwista, Vcelare, Sovinec) poskytlo sadu mandibularnich a
rostralnich fragmentl, které se zietelné odliSuji od evropskych forem rodu, soucasnych i
fosilnich. Podrobna morfologickd a biometricka analyza potvrdila rozsahlé¢ shody s poméry
charakterizujicimi skupinu recentnich asijskych forem druhového okruhu Myotis frater. Podle
molekuldrnich analyz tvofi tyto vzacné reliktni formy (frater, soror, longicaudatus, eniseensis,
bucharensis) spolu s velkou nepalskou formou Myotis sicarius a evropskymi druhy Myotis
daubentonii a Myotis bechsteinii, samostatnou vyvojovou jednotku oznacovanou jako ,,Myotis
Clade IIT* (Ruedi et al. 2013, 2015). Nase vysledky prokazuji ptitomnost uveden¢ho druhového
okruhu v obdobi pozdniho kenozoika v zapadnim palearktu. Ve zkoumanych souborech,
tvofenych v prvni fadé formami skupiny M. bechsteinii, vSak formy piitazené ke skupiné M.
frater ptedstavuji zcela okrajovou komponentu netopyfich spoleCenstev (v priméru 0,1-2 %
jedinctl). Srovnavaci studie dentalnich charakteristik a biometrickd analyza vybranych forem
rodu Myotis, fosilnich i recentnich, poskytuje tedy uceleny pohled na problematiku a otazky
spojené se systematikou této fylogenetické linie.

POSTER

Rozpoznavaji sykory kukacku od krahujce?
TRUHLAROVA A., VESELY P., FUCHS R., SYROVA M.

Jihoceskd univerzita, Prirodovédeckd fakulta Ceské Budéjovice

Kukacka obecna (Cuculus canorus) je béznym hnizdnim parazitem malych pévct. Jeji
vzhled vyrazné pfipominad krahujce obecného (Accipiter nisus) a predpoklada se, ze tato
podobnost ochranuje kukacku pied obrannymi Gtoky dospélych hostitelskych jedinct. Pfedchozi
studie ukazaly, ze sykory bézné napadaji kukacku, pfestoze nejsou jejich béznymi hostiteli.
Hnizdi totiz v dutinach, kam neni kukacka schopna naklast vejce. Rozhodli jsme se tedy testovat
teorii, ze sykory zaménuji kukacku za krahujce a proto ji napadaji. Vystavovali jsme atrapy
kukacky a krahujce u hnizdnich budek, do nichz sykory (sykora konadra (Parus major) a sykora
modfinka (Cyanistes caeruleus)) pravé snasely vejce. Jako kontrolu jsme prezentovali bézného
hnizdniho predatora vajec a mlad’at strakapouda velkého (Dendrocopos major), rezavou formu
kukacky obecné, kterou nelze zaménit s krahujcem, ale ptedstavuje stejnou hrozbu jako Seda
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forma. Jako negativni kontrolu jsme pouzili atrapu holuba doméciho (Columba livia f.
domestica). Vysledky pokusu ukazuji, Ze reakce sykor na krahujce a kukacku se prokazatelné
lisi. Krahujec byl sykorami Castéji mobovan (pohybovaly se v jeho blizkosti vice a vice nad nim
preletovaly), zatimco pii prezentaci atrapy kukacky se sykory drzely ve vzdalenostech vétsich
nez 10 m od hnizda. Na kontrolni atrapy byla reakce slaba ve vSech sledovanych parametrech a
podobna reakci na kukacku. Lze tedy shrnout, ze sykory jsou schopny rozeznat kukacku od
krahujce.

POSTER

Fylogeneze solitérnich ryposi rodu Heliophobius a Georychus

UHROVA M. (1), MIKULA O. (1,2,3), KRASOVA J. (1), BRYJA J. (2,4), VAN DAELE P.A.A.G. (1,5),
VAN VUUREN B.J. (6), Visser I.H. (6), SUMBERA R. (1)

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, University of South Bohemia, Ceské Budéjovice, (2) Institute
of Vertebrate Biology, Academy of Sciences of the Czech Republic, Brno; (3) Institute of Animal Physiology
and Genetics, Academy of Sciences of the Czech Republic, Brno,; (4) Department of Botany and Zoology,
Faculty of Science, Masaryk University, Brno, (5) Evolutionary Morphology of Vertebrates, Department of
Biology, Ghent University,K. L. Ledeganckstsr. 35, 9000 Gent, Belgium; (6) Centre for Ecological
Genomics and Wildlife Conservation, Department of Zoology, University of Johannesburg, Auckland Park
2000, South Africa

Zastupci dvou rodt Heliophobius a Georychus patii do Celedi ryposoviti (Bathyergidae).
Tato skupina africkych hlodavct si diky své vysoké mife specializace na zivot v podzemi
vyslouzila zna¢ny zajem odborniki mnoha oborti. Pfes pozornost vénovanou jejich morfologii,
ekologii, fyziologii a chovani existuje malo fylogenetickych studii vyuzivajicich pokrocilejsi
metody a jejich taxonomie je stale zalozena pfevazné na morfologii, karyotypu, popt. analyzach
jednoho genetického markeru. V soucasnosti se rypoSoviti rozdéluji do Sesti rodua:
Heterocephalus, Heliophobius, Georychus, Bathyergus, Fukomys a Cryptomys. Z dosavadnich
studii je zfejmé, ze monotypické rody Heliophobius a Georychus se vyznacuji pomérné
vyraznou vnitrodruhovou genetickou strukturou. Zatimco rod Heliophobius se na zakladé
cytochromu b rozliSuje na 6-8 genetickych linii, data z cytochromu b a tfi jadernych genti u rodu
Georychus ukazuji na pét oddélenych linii. Pro zjisténi, zda scénai mitochondrialni evoluce
bude srovnatelny s fylogenezi na zakladé jadernych znaku, byla provedena studie zaloZena na
datasetu slozeném ze sekvenci Sesti jadernych genl (exonu: RAGI a intront: FGB, TRPV,
SMO, DHCR, NAD SYN) a 23 jedincia rodu Heliophobius a 13 jedinct rodu Georychus.
Multilokusova analyza delimitace druhti v programu BEAST ukazala na devét vymezenych
genetickych linii u rodu Heliophobius, pticemz z druhového stromu je zjevné vymezeni
severnich, jihovychodnich a jihozapadnich linii oddélenych geograficky pohofim Eastern Arc a
jezerem Malawi. Monofylie jednotlivych skupin je patrna i z haplotypovych siti pro jednotlivé
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markery. Rod Georychus se rozdéluje do péti dobfe podpofenych geneticky oddélenych
populaci. Druhovy strom i haplotypové sité poukazuji na monofylii linii hlavniho centra
roz8ifeni rodu Georychus a oddé€luji se tak, podle ptedpokladu, od geograficky vzdalenych
populaci na severovychodé svého rozsiteni. V piipad¢ téchto dvou rodd rypost se prokazala

shodnost mitochondrilnich a jadernych znaku.
POSTER

Osobnostni rysy u hrabose polniho by se mohly udrZovat v populaci asortativnim
parovanim
URBANKOVA G., MLADENKOVA N., SEDLACEK F.

Jihoceskd univerzita v Ceskych Budéjovicich

O udrzovani osobnostnich ryst v populaci bylo vysloveno nékolik hypotéz - napf.
osobnostni rysy jsou strategie, které se prosazuji za ruznych populacnich hustot i dalSich
ekologickych podminek nebo osobnostni rysy jsou propojeny obecné s energetickou bilanci
nejen aktudlni ale i perspektivni. Inspirovani nalezem vlivu behavioralni podobnosti partner na
uspéSnost rozmnozovani u monogamni myS$i panonské, jsme testovali vliv podobnosti
osobnostnich rysi na uspésnost rozmnozovani a tedy mozny model udrzovani osobnostnich ryst
v populaci také u hrabose polniho. Osobnostni rysy jsme stanovili v ,,Open Field” testu a na
zakladé¢ toho jsme sestavili pary hrabosu tak, abychom ziskali pary jak s velmi podobnymi, tak s
velmi odliSnymi rysy. Po narozeni mlad’at jsme jejich pocet vyhodnotili v zavislosti na
podobnosti osobnostnich ryst rodi¢ovského paru. V prvnim kroku jsme vyhodnotili pomér
ubéhnutych drah pomoci linearniho modelu. Vliv podobnosti byl vysoce prikazny (p=0,0077).
Asortativni parovani v tomto piipadé na zakladé behavioralni podobnosti mize ptinaset lepsi
genovou kombinaci pro ontogeneticky vyvoj a lepsi rodiCovskou péci. U promiskuitniho
hrabose polniho druhy argument asi nebude ptipadat v tvahu, ale behavioralni kompatibilita by

mohla podpofit hormonalni vyladéni a pfipadné indukci ovulace.
POSTER

Geographic variation and taxonomic revision of Myotis emarginatus (Chiroptera:
Vespertilionidae)

UvizL M. (1,2), BENDA P. (2,1)

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University in Prague, Praha; (2) Department of
Zoology, National Museum (Natural History), Praha

Geoffroy’s bat, Myotis emarginatus is the only species of the African clade of the genus
Mpyotis distributed in the south-western part of the Palaearctic. Due its broad range, stretching
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across several ecological and biogeographical zones, this bat is considered to be a variable and
polytypic species. Traditionally, up to four subspecies were recognised within its species rank.
However, the systematic positions of different populations and validity of particular taxa remain
unclear. Our aim was to revise phylogenetic status of particular populations of M. emarginatus
by molecular genetic approach as well as by morphological comparison. We morphologically
examined more than 450 specimens and analysed sequences of two mitochondrial and three
nuclear markers from more than 130 samples from all parts of the species range. Our results
indicate the pelage colouration to be a varying character with no reflection in the species
taxonomy. On the contrary, the metrical analysis of body and skull dimensions showed trends in
the geographic variation and by this character, M. emarginatus can be divided into two groups
of populations — the small-sized and more variable bats of the Mediterranean (including the
Maghreb and Levant) and the large-sized bats of Asia (except of the Levant) and Crimea. This
division was well supported by results of the molecular genetic analysis, which separated two
main lineages within the species — one containing samples from southern Europe, Maghreb and
Levant, other from the eastern Middle East and West Turkestan. However, the latter lineage
included two well defined sublineages, one from southern Iran and Oman, other from northern
Iran and Tajikistan. Therefore, we suggest to recognise three subspecies within this bat — small-
sized M. e. emarginatus of the Mediterranean and Europe; large-sized M. e. desertorum of the
south-eastern Middle East, and large-sized M. e. turcomanicus of the northern Middle East,
Transcaucasia, Crimea and West Turkestan.

Poster

Vyskytuje se vnitrodruhova agregace jedinci ve spolecenstvech afrického koprofilniho
hmyzu?
VACHA O. (1), PAWLIK J. (1), HELCLOVA M. (1), DESCHODT C. (2), DAVIS A. (2), ScHOLTZ C. (2),
SoLE C. (2), ZiTex T. (1,3), SLADECEK F.X.J. (1,3)

(1) Katedra zoologie, PFF JU, (2) Department of Zoology, University of Pretoria; (3) Entomologicky iistav
BC AVCR

Jednim z mechanismi umoznujici koexistenci druhd v druhové bohatych hmyzich
spoleCenstvech je vnitrodruhova agregace, ktera zvySuje vnitrodruhovou kompetici a sniZuje
mezidruhovou kompetici. Vzhledem k rychlé potravni relokaci a tim i destrukci potravnich
zdroju je v africkém spolecenstvu koprofilniho hmyzu vysoky kompeti¢ni tlak, nicméné je toto
spole€enstvo i nesmirné druhové bohaté, k cemuz by mohla pfispivat vnitrodruhova agregace
jednotlivych druhti. Podobny mechanismus byl jiz popsan v temperatnim koprofagnim
spolecenstvu hmyzu.
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K otestovani této hypotézy jsme provedli experiment v Jihoafrické republice v provincii
Limpopo (prosinec 2018 — tnor 2019). Experiment sestaval z 8 dennich a 8 no¢nich replikaci.
Pred sbérem vzorkd jsme do Ctvercové sité (4x4) rozmistili uméle vytvorené kravské
exkrementy o konstantnim objemu 1,51. Z téchto exkrementl jsme vybirali hmyz po 3 hodinach
od polozeni s vyuzitim standardizované vyplavovaci metody.

V na$i studii jsme zaznamenali agregaci ve spoleCenstvu africkych koprofagnich brouki.
Agreguji se zejména kompeticné nejslabsi druhy, které se zaroven prostorové vyhybaji
kompeti¢né silnym druhtim. Tato agregace byla Castéjs$i a vyraznéjsi v nocnich sbérech, kdy
zaroven dochazi k vétsi kompetici. Z vysledkd lze usuzovat, ze by vnitrodruhova agregace,

mohla hrat podstatnou roli v udrzeni druhové bohatosti v druhové bohatych spolecenstvech.

PREDNASKA

Cryptic diversity in West African Noack's round-leaf bat Hipposideros aff. ruber

VaLrLo P. (1,2), Opoku B.A. (1,3), BENDA P. (4,5), ATTUQUAYEFIO D K. (3), OPPONG S.K. (6),
TSCHAPKA M. (2)

(1) Institute of Vertebrate Biology, Czech Academy of Sciences, Brno; (2) Institute of Evolutionary Ecology
and Conservation Genomics, Ulm University, Ulm, Germany, (3) Department of Animal Biology and
Conservation Science, University of Ghana, Legon, Accra, Ghana; (4) Department of Zoology, National
Museum (Natural History), Praha; (5) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University,
Praha; (6) Department of Wildlife and Range Management, Kwame Nkrumah University of Science and
Technology, Kumasi, Ghana

The Noack's round-leaf bat Hipposideros aff. ruber (Noack, 1893) is a West African cryptic
form belonging to the H. caffer species complex. Most of the published specimens originate
from the Sudanian savanna in Senegal and Benin, and represent two mitochondrial lineages
sympatric in the former country. A few specimens recorded in the forest zone of Liberia, Cote
d’Ivoire, and Ghana belong to another two lineages. Taxonomic significance of these four
lineages has not yet been assessed, because of inconclusive morphological analyses based on a
limited number of specimens. We revised genetic diversity and skull morphology of H. aff.
ruber using an extended data including 65 new specimens from the savanna and forest zones of
northern and southern Ghana, respectively. A clear separation into the previously established
sympatric savanna lineages D1 and D2, and forest lineage D3 in Ghana was confirmed using
sequences of mitochondrial cytochrome b gene. The genetic divergence between the savanna D1
and D2, and the forest D3 reached 6 %. Linear morphometric analysis of skull dimensions
showed certain trends in size and relative length of rostrum among all three lineages. These
trends were, however, diminished by geographical variation within the savanna lineages D1 and
D2. Geometric morphometric analysis of skull shape similarly showed lack of separation of the
three lineages across the sampled geographic area. Nevertheless, differences in skull shape were
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present between the Ghanaian savanna D1 and D2, and forest D3 lineages. Lineage D3 also
showed a slightly wider zygomatic arch, and a more abrupt nasal inflation and a higher position
of the most anterior point of the prae-maxilla in comparison to D1 and D2. While the savanna
lineages D1 and D2 are probably without taxonomic significance, the forest lineage D3 may
represent another cryptic species within H. caffer complex. Its reproductive isolation from the

savanna H. aff. ruber, however, is yet to be investigated.
POSTER

Diversita nelétavych savci podél kompletniho vy$kového gradientu na Papui-Nové Guinei
- prvni vysledky
VEIMELKA F. (1,2), Lovy M. (1), NovOoTNY V. (1,2)

(1) Jihoceskd Univerzita v Ceskych Budéjovice, Prirodovédeckd fakulta, Cv'eskvé Budeéjovice, (2) Biologické
Centrum Akademie Ved Ceské Republiky, Entomologicky ustav, Ceské Budéjovice

Tropické lesy jsou druhové nejbohat$im suchozemskym biomem. Jelikoz biodiversita
vzrusta s Clenitosti terénu, predstavuji u obratlovel tropické velehory hotspoty druhové
rozmanitosti. Z pohledu savct je velice specificka pfedevsim oceanska zoogeograficka oblast, a
obzvlasté pak ostrov Nova Guinea, ktery je jeji nejvetsi a druhove nejbohatsi soucasti. Diversita
nelétavych savet podél vyskovych gradientd je zajimavym fenoménem, nebot’ schopnost
migrace je u nich pomérné nizka. Ruzné prace navic pfisly s riznymi vysledky sav¢i druhové
bohatosti podél vyskovych gradienti tropickych hor v jinych castech svéta — diversita s
nadmoiskou vyskou vzristala, klesala, ¢i dosahovala nejvyssich hodnot ve stfednich vyskach
(,,mid-domain®). Cilem této prace byl prizkum sloZeni spoleCenstev nelétavych savcii na
vyskovém gradientu nejvyssi hory Papuy — Nové Guinei, Mt. Wilhelmu (4509 mnm).
Pfitomnost nelétavych savci byla zjistovana na deviti vySkovych lokalitich rozmisténych
rovnomérné podél celého vyskového gradientu (50 — 3700 mnm) pomoci riznych druhii pasti.
Celkové bylo odchyceno pies 60 druhii savel (24 vacnatcd a 36 hlodavet)). Druhové nejbohatsi
lokalitou se ukdzala byt nadmoiskd vyska 2200 mnm, coz naznacuje ,hypotézu stiedni
domény*. Stejny vysledek plati i pro vacnatce jak celkové, tak i po rozdéleni na zakladeé
ekologie a taxonomie. U hlodavct se vak jako druhové nejbohatsi jevila nadmotska vyska 3200
mnm. Pfi zahrnuti taxonomické rozdilnosti mistnich hlodavcii se ukazalo, ze za tuto vyjimku je
zodpovédna skupina mySovitych hlodavei Hydromyini, coz je skupina endemicka pro Sahul,
ktera podstoupila na Nové Guinei adaptivni radiaci a prizptisobila se zde rtiznorodym horskym

podminkam.

PREDNASKA
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Harlequine frogs in Panama: Is it still possible to find a new species?
VESELY M. (1), BATISTA A. (2)

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, Palacky University, Olomouc; (2) Universidad Autonoma de
Chiriqui, El Cabrero, David, Chiriqui, Panama

Harlequin frogs of genus Atelopus (Bufonidae: Atelopinae; 97spp.) are distributed from
Costa Rica southward to Bolivia. Only six of them are occur in Panama and the most recent of
those species, Atelopus limosus, was described almost 25 years ago (Ibanez et al. 1995). Since
then, most of the wild populations of the Central American species negatively affected by
chytrid fungus, thus one can hardly expect discovery of a new species in the country. However,
during the research in Eastern Panama we collected several Atelopus specimens, which we were
unable to assign to any of known taxa. Further molecular analysis reveals potentially new
species which is now under formal description.

POSTER

Bakterialni mikrobiota housenek - produkt prostiedi a potravy?

VISNOVSKA D. (1,2), SIGUT M. (1,2), Pyszko P. (1), HOKKOVA M. (1), PAVLIKOVA K. (1),
KoTASKOVA N. (1), DORNAK O. (1), KosTovcCik M. (2), DRozD P. (1), KOLARIK M. (2)

(1) Katedra biologie a ekologie, Pﬁrodovédeckdfaszlm, Ostravskd univerzita, Ostrava, CR; (2)
Mikrobiologicky ustav AV CR, v. v. i., Praha 4

Bakteridlni mikrobiota stfev herbivornich housenek je casto povazovana za derivat
prostiedi, a pfedevs§im potravy, ktera stfevem rychle a ve velkém mnozstvi prochéazi. Dalo by se
proto ocekavat, ze spolecenstvo nékolika druhii housenek nasbiranych na jednom misté a ze
stejné hostitelské rostliny bude mit podobngjsi slozeni mikrobioty, nez jedinci stejného druhu
housenky z riznych mist i hostiteld. Nasim cilem bylo zjistit, jak velkou ¢ast variability ve
slozeni bakterialni mikrobioty vysvétli prostorova variabilita a variabilita hostitelskych dievin.
V roce 2018 jsme provedli sbér sedmi polyfagnich druhti housenek na tfech lokalitach
(Hodoninska Dubrava, Litovelské Pomoravi, Poodfi) z péti hostitelskych dievin (Fagales).
Kazdy hostitelsky druh byl v ramci kazdé lokality sesbiran ze tfi ploch. Zjistili jsme, Ze
bakterialni mikrobiota housenek je vice formovana prostorovou variabilitou nez hostitelskymi
druhy. Nejveétsi vliv na sloZzeni mikrobioty mél vSak druh herbivora. Jednotlivé druhy housenek
se mezi sebou lisily slozenim mikrobioty i jeji diverzitou. Nase vysledky ukazuji, ze u housenek
muze dochazet k druhové specifické selekci bakteridlnich taxoni a ma proto smysl zkoumat
jejich bakteridlni mikrobiotu. Dalsi ¢ast vyzkumu se zaméfuje 1 na mikrobiotu houbovou, ktera
se dle pfedbéznych vysledkt jevi jako jesté bohatsi.
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Vyzkum je podporen projektem GA CR (GAI18-08803S), LO1208 TEWEP, Ostravska univerzita (SGS14/PiF/2018 a
SGS13/PFF/2019).

POSTER

Novy druh horské saranée v CR?
VLK R.
Pedagogicka fakulta MU, Brno

V 1ét€ 2011 jsem v jednom sudetském pohoti na lokalité ve vySce cca 1300 m n. m. sbiral
pro mé neznamy taxon sarance. Jedinci tohoto taxonu jevili zna¢nou podobnost se saranci
obecnou (Chorthippus parallelus), byli vSak tmavsi a nékterymi morfologickymi znaky
upominali spiSe na blizce piibuznou saran¢i vlhkomilnou (Ch. montanus). Po vyhodnoceni
vSech morfologickych znakl jsme se tehdy ptiklonili k nazoru, Ze jde pouze o horsky ekotyp
sarance obecné.

V roce 2014 popsal F. Chladek endemickou horskou saranc¢i Chorthippus smardai z
Belianskych Tater na Slovensku. Jedinci typové série byli sbirani v 60. letech a divodem, pro¢
autor s popisem taxonu cca 50 let otalel, bylo silné podezieni, ze jde pouze o kiizence sarance
obecné a s. vlhkomilné (Ch. parallelus x montanus). Za zminku stoji, ze se populace tohoto
druhu vyskytuje v nadmotskych vyskach kolem 1900 m, kde se domnélé rodicovské druhy
nevyskytuji. Bezprostfedné po seznameni se s timto ¢lankem jsem si uvédomil, Ze velice
podobny taxon (Chorthippus cf. smardai) méam jiz ve sbirce, a navic z CR.

V roce 2011 publikovali V. Vedenina a N. Mugue molekularni fylogenezi saranci podceledi
Gomhocerinae, ze které vyplyva, ze sarane Ch. parallelus a Ch. montanus nepatii do tribu
Gomhocerini, ale do tribu Stenobothrini. Na zaklad¢ tohoto zjisténi pro né v roce 2012 B.
Default vymezil novy rod Pseudochorthippus. V souasnosti tento rod zahrnuje pouze 4-5
druhti: P. curtipennis, P. montanus, P. parallelus, P. smardai a P. cf. smardai.

Na zakladé recentné provedené srovnavaci analyzy morfologickych znakti mam dobry
divod se domnivat, ze taxony Pseudochorthippus smardai (SK) a P. cf. smardai (CZ) jsou
konspecifické, coz vSak bude jesté nutné potvrdit na molekularni Grovni. Kromé ziskani
genetického materialu na jiz znamych lokalitach P. cf. smardai mam v sezéoné 2020 v planu
pokusit se nalézt populace tohoto zfejmé reliktniho taxonu na dalSich dobfe vytipovanych
lokalitach i v jinych Ceskych sudetskych pohotich.

PREDNASKA
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Konektivita habitati velkych Selem v Karpatech
VLKoVA K. (1,2), ZYKA V. (1,2), ROMPORTL D. (1)

(1) Odbor prostorové ekologie, VUKOZ, v.v.i., Prithonice, Ceskd republika; (2) Prirodovédecka fakulta UK,
Praha, Ceskd republika

Karpaty jsou jednou z nejméné fragmentovanych oblasti Evropy. Vice nez polovina Karpat
je pokryta rozsahlymi komplexy lesnich ekosystémdi, které dodnes hosti pocetné populace
velkych Selem. Primérné se dnes na izemi Karpat vyskytuje 7200 medvédu, 4200 viki a 2350
rysu. Prave velké Selmy, jako druhy Sirokych teritorialnich $kal, k zivotu potiebuji velké plochy
vhodnych habitati, mezi kterymi je mozné bez omezeni migrovat. V soucasné dobé vSak
dochazi k intenzivnimu rozvoji dopravni infrastruktury ve vSech zemich karpatského regionu a
konektivita krajiny rychle klesa. Vystavba novych dopravnich koridord zpusobuje nartst
antropogennich bariér a zvySovani fragmentace vhodnych habitati. To je hrozbou pro populace
velkych Selem v celych Karpatech a predevsim pak v dosavadné nejvice zachovalé vychodni
Casti regionu, kde v podstaté neexistuji nastroje pro ochranu konektivity krajiny.

Projekt ConnectGREEN si proto klade za cil vypracovat inovativni podklad pro ochranu
konektivity habitatl a management krajiny Karpat. V ramci projektu je navrhovana ekologicka
sit’ jadrovych tizemi a migracnich koridorti pro velké Selmy. Potencialné vhodné habitaty a
jadrové oblasti vyskytu byly modelovany porovnanim nalezovych a telemetrickych dat o
skute¢ném vyskytu druhii s relevantnimi charakteristikami prosttedi (krajinny pokryv, charakter
relié¢fu apod.). Na zdkladé porovnani byla vyhodnocena mira vhodnosti prostiedi pro vyskyt
druhti a identifikovany jadrové oblasti vyskytu. Migracni koridory mezi jadrovymi oblastmi
byly modelovany na zakladé¢ miry odporu krajiny vic¢i pohybu zdjmovych druhi. Jako vstupni
podklad slouzila vrstva rezistenéniho povrchu reprezentujici prichodnost krajiny vzhledem k
migracnich koridori. Vysledny navrh migrac¢nich koridort bude zaclenén do procesti uzemniho
planovani a bude slouzit jako podklad pro realizaci pfechodovych struktur pro migraci zvéie
skrze dopravni infrastrukturu.

POSTER
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Smell of fear: presence of an invasive turtle reduces development time and size at
metamorphosis in the common frog

VODRAZKOVA M., SETLIKOVA L., BEREC M.

Jihoceska univerzita v Ceskych Budéjovicich

In aquatic systems, chemical cues are one of the major sources of information through
which animals can assess local predation risk. Non-native red-eared sliders (7rachemys scripta
elegans) have the potential to disrupt aquatic ecosystems in Central Europe because of their
superior competitive abilities and omnivorous diets. In this study, we examined whether
continuous predator-borne cues are tied to changes in the growth rates and sizes at
metamorphosis of common frog tadpoles (Rana temporaria). Our results show rather rarely
documented types of amphibian prey responses to caged predators. The presence of turtles
shortened the time at metamorphosis of tadpoles from 110 + 11.7 days to 93 + 13.0 days (mean
+ S.D.). The first metamorphosed individuals were recorded on the 65th day and on the 80th day
from hatching in the predator treatment and in the control group, respectively. The froglets were
significantly smaller (12.8 + 0.99 mm) in the presence of the predator than in the control
treatment (15.2 £ 1.27 mm). The growth rates in each particular time interval were similar
between the treatments except for one time interval (between the 29th and 42th days). Thus,
predator-induced tadpole defences were evident in higher developmental rates and smaller sizes

at metamorphosis without significant changes in growth.
PREDNASKA

The effect of Varroa destructor infection on honey bee haemocytes
VOLEKOVA T., HYRSL P., KUNC M., DOBES P.

Masaryk University, Faculty of Science, Department of Experimental Biology, Brno

Honey bees (4pis mellifera), one of the most important pollinators in our ecosystem, are still
struggling with significant decline in many parts of the world. This is caused by combination of
many factors, where pathogens are one of the main culprits.

We focused on parasitic mite Varroa destructor which is well known for its ability to infect
both honey bee larvae and workers, transmit viruses amplifying their negative impact; and if not
treated, bringing the hive to the collapse in just one year.

Honey bees are able to combat this infection through their immune response, which can be
divided into three types: humoral, cellular and social immunity. Many studies described how
behavioral mechanisms from social immunity and elevated antimicrobial substances in the
haemolymph are fighting Varroa infection, but not so much is known about the effect of Varroa
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on the cellular part of the insect immunity — the haemocytes. These are specialised immune cells
capable to perform defense responses like phagocytosis, nodulation and encapsulation. There are
many types of haemocytes in different insect species, for instance plasmatocytes, granulocytes,
lamellocytes, oenocytes and many others.

We use flow cytometry with the help of various fluorescent markers to distinguish the
elements present in the haemolymph including haemocytes. This method allows us to observe
changes in haemocyte counts, their viability and activity. Our analyses were performed through
the year 2019 to monitor the conditions of the hives and determine their health status. We also
use confocal microscopy to compare honey bee haemocytes with characteristics of other species.

Our results confirm that in honey bee haemolymph we can distinguish living haemocytes
with intact membrane, permeabilised cells and not well-defined cellular debris. It remains to
confirm if there is a significant difference between healthy and Varroa-infected bees.

This study was supported by the Grant Agency of Masaryk university.
POSTER

v

Komparativni cytogenetika a genomika pfinasi novy pohled na evoluci pohlavnich
chromosomii u motyli

VOLENIKOVA A. (1,2), NGUYEN P. (1,2), ZRZAVA M. (1,2), DALIKOVA M. (1,2), MAREC F. (2)

(1) Prirodovédeckd fakulta, Jihoceska Univerzita, Cv'eslké Budeéjovice; (2) Entomologicky ustav, Biologické
centrum AV CR, Ceské Budéjovice

Chromosomalni urceni pohlavi se vyvinulo nezavisle mnohokrat u riznych skupin
organismil, véetné mur a motylti (Lepidoptera). Tento fad spolecné s piibuznymi chrostiky
(Trichoptera) predstavuje nejvétsi taxon s heterogametickymi samicemi v zivoclisné fisi.
Zatimco samci maji dva homologni pohlavni chromosomy (ZZ), u samic je tento chromosom
pfitomny pouze v hemizygotni konstituci (Z). U vétSiny dosud zkoumanych druhti motylt
samici karyotyp navic obsahuje degenerovany pohlavni chromosom W. Tento chromosom je
typicky pro celedi nalezici do skupiny Ditrysia, ktera zahrnuje pfiblizné 98% motyli. U
chrostikll a primitivnich ,,nedytrisijnich” linii vSak chromosom W chybi. Tradi¢ni scénat
evoluce pohlavnich chromosomu piedpoklada vznik odvozeného RWZ/FZZ systému na bazi
skupiny Ditrysia, a to konkrétn¢ fuzi chromosomu Z s autosomem, kdy se nezflizovany homolog
tohoto autosomu postupnou degeneraci stal chromosomem W. Tato hypotéza byla testovana jak
molekularné cytogenetickymi metodami, tak genomickymi pfistupy umoziiujcimi analyzu gent
vazanych na chromosom Z. Vysledky vsak piekvapivé pivodni hypotézu nepodporuji a
naznacuji, ze chromosom W se vyvinul u motyli nekanonickym zptisobem, jako napt. adopci
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nadbyte¢ného (tzv. ,,B”’) chromosomu, a k jeho evoluci mohlo dojit nezavisle u riznych celedi

tohoto fadu.
PREDNASKA

Compound specific trends drive an elevational increase of chemical defences in Ficus

VoOLF M. (1), LAITILA J. (2), Kim J. (2), SAM L. (1,3), SAM K. (1,5), Isua B. (4), SISOL M. (4),
WARDHAUGH C.W. (1,5,6), VEIMELKA F. (1,5), MILLER S.E. (7), WEIBLEN G.D. (8), SALMINEN J.-
P. (2), NovoTNY V. (1,5), SEGAR S.T. (1,5,9)

(1) Biology Centre, Czech Academy of Sciences, Ceske Budejovice, CZ; (2) Natural Chemistry Research
Group, Department of Chemistry, University of Turku, Turku, FI; (3) Griffith School of Environment,
Griffith University, Queensland, AU; (4) The New Guinea Binatang Research Center, Madang, PNG; (5)
University of South Bohemia, Faculty of Science, Ceske Budejovice, CZ; (6) Scion, The New Zealand Forest
Research Institute, Rotorua, NZ; (7) National Museum of Natural History, Smithsonian Institution,
Washington, DC, US; (8) Bell Museum and Department of Plant & Microbial Biology, University of
Minnesota, Biological Science Center, Saint Paul, Minnesota, US; (9) Department of Crop and Environment
Sciences, Harper Adams University, Newport, UK

Elevational gradients affect the production of plant secondary metabolites through changes
in both biotic and abiotic conditions. Previous studies have suggested both elevational increases
and decreases in host-plant chemical defences. We analysed the correlation of alkaloids and
polyphenols with elevation in a community of eight Ficus species along a continuously forested
elevational gradient in Papua New Guinea. We sampled 204 insect species feeding on the leaves
of these hosts and correlated their community structure to the focal compounds. Additionally,
we explored species richness of folivorous mammals along the gradient. When we accounted for
Ficus species identity, we found a general increase in flavonoids and alkaloids. Elevational
trends in non-flavonol polyphenols were less pronounced or showed non-linear correlations with
elevation. The abundance of insect herbivores decreased with elevation, while the species
richness of folivorous mammals showed an elevational increase. Insect community structure
was affected mainly by alkaloid concentration and diversity. Although our results show an
elevational increase in several groups of metabolites, the drivers behind these trends likely
differ. Flavonoids probably provide figs with protection against abiotic stressors, such as UV-
irradiation. In contrast, alkaloids affect insect herbivores and may provide protection against
mammalian herbivores and pathogens. Concurrent analysis of multiple compound groups
alongside ecological data is an important approach for understanding the selective landscape

that shapes plant defences.
PREDNASKA
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Aktuality z vyzkumu tetiivka obecného (Lyrurus tetrix) na Sumavé
VONDRKA A. (1), HAJKOVA P. (2), ROLECKOVA B. (2)

(1) Sprava Narodniho parku Sumava; (2) Ustav biologie obratloveii, Akademie véd Ceské republiky

V réamci projektu INTERREG ¢. 99 ,,Preshrani¢ni mapovani lesnich ekosystémui — cesta ke
spoleénému managementu NP Sumava a NP Bavorsky les* se v letech 2016 - 2019 uskuteénil v
néarodnich parcich Sumava a Bavorsky les (a uzemich na né piiléhajicich) monitoring vyskytu
tetfeva hlusce, jetabka lesniho a tetfivka obecného. Tetfivek obecny se v oblasti vyskytuje témer
vyluéné na Ceské strané pohoii. Na némecké strané byl jednotlivé zaznamendn v ptihrani¢ni
oblasti s CR, v t&sné blizkosti znamych lokalit ale i v rozpadajici se horské smréing v oblasti
Cerné hory a Luzného. Na Geské strané piedstavuje jadrovou oblast vyskytu Vltavsky luh a
lokality ve VVP Boletice, kde pfeziva cca 60 % Sumavské populace. K roku 2019 registrujeme
26 aktivnich tokanist’.

Pfi jarnim séitdni na tokaniStich bylo secteno 86 kohoutkil (cela oblast). Do vypocti
velikosti populace na zakladé genetickych analyz (pomoci ptistupu capture-mark-recapture v
programu CAPWIRE) nebyli zatazeny lokality ve VVP Boletice. Bodovy odhad pocetnosti byl
119 jedinct, s konfiden¢nim intervalem (95 %) 91-143.

Pro analyzy genetické variability a toku gen bylo pouzito 71 jedineénych genotypt
ziskanych analyzou mikrosateliti. Byla zjisténa relativné vysoka geneticka variabilita a na
zakladé Wrightova koeficientu inbreedingu (FIS) nebyla zjisténa zvySend mira piibuzenského
kiizeni. Analyza v programu STRUCTURE identifikovala jako nejpravdépodobnéjsi existenci
dvou subpopulaci tetfivka na studovaném uzemi, tyto ale nejsou ostie vymezené, dochazi mezi
nimi k toku genil. Nejdel$i zaznamenany pfesun byl registrovan u kohoutka mezi tokanisti, kdy

prelétl 5,5 km. Obé¢ lokality jsou oddéleny prostfedim pro tetiivka zcela nevhodnym.
POSTER

Beaver soap opera — mohou bobfi p¥i Sifeni pozménit obecny difusni model?
VOREL A., HORNICEK J., BARTAK V.

Ceskd zemédélska univerzita v Praze

K rozptylovani zivoc¢ichti dochazi mnoha zpiisoby, zpravidla lze na rozptylovani aplikovat
dvourozmérné modely Sifeni. Nejinak tomu bude u semiakvatilnich zivocicht, kteti se §iti siti
vodnich tokl. Pfestoze nejde ani o jednorozmérny ani o dvourozmérny prostor, distribuce
primarnich disperznich vzdalenosti vykazuje shodu s obecnym difusnim modelem. Pfi studiu
formovani novodobého rozsiteni bobrt ve stfedni Evropé€ jsme si v8imli, ze lokalné dochazi ke
vzniku agregovanych teritorii. Zajimali jsme se o to, do jaké miry mize byt rozptylovani
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ovlivnéno chemickou komunikaci bobri. Bobii (Castor fiber i C. canadensis) jako mnoho
jinych savcl disponuji dvéma pary analnich zlaz. Ty slouzi zejména k chemické komunikaci na
vnitropopula¢ni Grovni. Bobfti aktivné umist'uji sekret zlaz na biezich vodnich tokd a ploch,
¢imz signalizuji rezidentni vztah k mistu.

Manipulativnim pokusem jsme testovali, zda uméle umisténé sekrety Zlaz mohou zvysit
navstévnost oSetfenych tokd bobry. Pokus vyzadoval tzemi s homogennimi biotopovymi
podminkami; zarovenn vybrané toky bez stabilniho bobiiho osidleni, které mély podobnou
vodnatost a podélny sklon. Kazdy z nich se vléval do hlavniho toku, ktery mél obdobnou
populacni hustotu. Pokus probihal dva roky, prvni rok jsme na 15 tocich bez oSetfeni sledovali
ptirozené frekvence bobfich navstév. Druhy rok jsme toky nahodné rozdélili na 3 stejné velké
skupiny: aplikace zlaz ze samce, aplikace samce a samice a kontrola bez oSetfeni. Navstévnost v
obou letech byla kontrolovana fotopastmi exponovanymi pies hlavni obdobi rozptylovani
(leden-Cerven). Vysledky naznacuji, Ze signalizace osidlené¢ho toku proti proudu nad zdrojem
Sifeni signifikantné zvysuje frekvenci navstév bobrt. Lze tak uvazovat, ze bobfi pfi rozptylovani
mohou byt na svych disperznich cestdch navzijem piitahovani. Vysvétleni miize smétovat k
tvrzeni kdy navigace pomoci chemickych vyméski rozpusSténych ve vodé mize zvySovat
pravdépodobnost parovani a tedy i reprodukéniho uspéchu.

PREDNASKA

Co vime o struktui‘e vl¢iho osidleni na severu Cech?

VOREL A. (1), HULVA P. (2), CERNA BoLFIKOVA B. (1), VALENTOVA K. (2), COLLET S. (3),
LippiTSCHP. (3), MOSLINGER H. (3,4), ZAK L. (1,3), JUNEK T. (1), HORNICEK J. (1)

(1) Ceskd zemédélska univerzita v Praze; (2) Univerzita Karlova v Praze; (3) Senckenberg Museum of
Natural History; (4) Lupus Institute

Vik (Canis lupus) se celkem nezadrzitelné Sifi evropskymi krajinami, kolonizacni fronty
jednotlivych subpopulaci napfi¢ kontinentem se potkavaji. Ve studiu jejich recentni distribuce
hraje, pti extenzivnim (nedestruktivnim) monitoringu, zna¢nou roli né€kolik faktorti: intenzivni a
precizni sbér a evidence pobytovych znakd, vyuziti fotopasti atd. Zasadnim pomocnikem je vSak
i genotypizace téch naleztl, kde je moznost izolovat nedegradovanou DNA. Zpravidla jde o trus,
mo¢, srst, kofist, v hor§im pfipadé o kadavery vlka. Paklize je mozna Uspésna amplifikace
vhodnych genetickych markerti (pro ucely monitoringu nejcastéji mitochondrialni sekvence a
jaderné mikrosatelity), pak mohou vysledky sd¢lit nejen to, zda ptivodcem pobytového znaku je
vlk (k zdaménam s jinymi psovitymi Selmami dochéazi Casto), ale je mozné se zaméfit i na
individualni identifikaci a genealogické vztahy v ramci populace. V piipadé Casto a uspésné
izolovanych zaznamu lze z vétsiho tzemi sledovat i prostorovou distribuci konkrétnich jedinci.
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Zamg¢tili jsme se v projektovém tzemi OWAD na prostorové rozmisténi a meziro¢ni presuny
genotypovanych jedinci. Identifikace jedinci pomoci specifickych vizualnich znak anebo
izolaci jejich DNA pfinasi zajimavy a podrobnéjsi vhled do prostorové ekologie populace na
sledovaném uzemi. Umoziiuje i rozkryvat socialni vztahy uvniti obhajovanych teritorii, stejné
tak nahlizet na reprodukéni status jednotlivet. Vceelku dnes mame na okraji luzické nizinné
populace na severu Cech dobrou predstavu o prostorové struktuie i socialnim uspotadani vika. I
piesto jde o netplnou interpretaci s mnoha omezenimi, kdy daleko podrobnéjsi pohled vzdy
bude poskytovat telemetricka studie. Ta pfestoze jiz v projektovém uzemi probihd, narazi na
mnoho porodnich bolesti.

PREDNASKA

Prezygotic sex ratio in the house mouse hybrid zone

VOSLAJEROVA BiMOVA B. (1), PRAZANOVA G. (1), KOPECKA J. (1), PIALEK J. (2), BAIRD S.J.E. (2),
MACHOLAN M. (1)

(1) Institute of Animal Physiology and Genetics, CAS, Libéchov and Brno, (2) Institute of Vertebrate
Biology, CAS, Studenec

Striking introgression of Y chromosomes of the eastern house mouse (Mus musculus
musculus) into the range of the western house mouse (M. m. domesticus) has recently been
described across a vast area of Central Europe. In the Czech-Bavarian portion of the hybrid zone
between the two subspecies, where the introgression was originally described, this phenomenon
was shown to be associated with trapping sex ratio (SR) biased in favour of males in the
introgressed region compared to unintrogressed regions with SR biased in favour of females. To
detect if the distortion appears during spermatogenesis we studied prezygotic SR in mouse
sperm in three geographic replicates of the zone: the Czech-Bavarian, Regensburg and Saxon
transects. We applied fluorescence in situ hybridization (FISH) using X- and Y-specific probes.
In total, we scored more than 122 000 spermatozoa from 153 wild or wild-derived (G1) males.
Only in Regensburg we found an expected significant excess of Y-bearing spermatozoa in males
from the introgressed region. However, a detailed analysis of individual males revealed this to
be caused by only one male with a highly deviated SR (21% X: 79% Y). Moreover, in
agreement with trapping SR, we found one male within the musculus range and one male within
the (unintrogressed) domesticus range with significantly higher proportion of X-bearing sperm.
No deviations in SR was found at the prezygotic level in the Czech-Bavarian transect. In G1
males we found an individual from Saxony with significantly Y deviated SR and one male from
Regensburg with significantly X deviated SR. Our data thus indicate that either 1) there are a
few of rare males with strongly biased prezygotic SR and potentially high reproductive success
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that can distort the reported overall trapping SR, or 2) this pattern does not emerge during the

haploid (prezygotic) phase.
POSTER

Stav piivodni ¢eské populace Euphydryas maturna (Lepidoptera: Nymphalidae) v roce
2019 aneb jsme zase tam, kde jsme byli pred deseti lety

VRABEC V. (1), KuLMA M. (1,2), BUBOVA T. (2)
(1) Katedra zoologie a rybarstvi FAPPZ CZU, Praha; (2) Statni zdravotni tistav Praha

Hnédasek osikovy (Euphydryas maturna) je na své posledni lokalité v Cechach sledovan od
devadesatych let 20. stoleti. Prvni zvefejnény odhad pocetnosti pochazi z roku 2002. Od té doby
prosla populace kritickym propadem v roce 2010, kdy nebyla pozorovana zadna imaga a byly
nalezeny pouze jednotky hnizd housenek. V nasledujicich letech se vSak imaga opét objevila a
pocet snlsek i hnizd housenek se zacal zvySovat, coz bylo dano do souvislosti s 1épe
nastavenym managementem Uzemi. Vysledky nedavnych odhadii pocetnosti druhu pomoci
zpétného odchytu znaenych jedincil, které zadala AOPK CR, byly mirné optimistické.
Populace E. maturna se zvysila, resp. ptivodni odhad pocetnosti z roku 2002 se bezpetné
nachazel mimo 95% konfiden¢ni interval odhadt pro 2016 (n = 764 jedinct) a 2017 (n = 518
jedinct). V roce 2018 bohuzel nebyla populace pomoci individudlniho znaceni studovana a
nasledna studie byla vyzadana az v roce 2019. Ac¢ stav lokality z hlediska stanovist’ byl lepsi nez
v obdobi okolo roku 2010 a v Yizemi neprob¢hla zadna zjevna stochasticka katastrofa, byl
vysledek monitoringu pro rok 2019 $patny. Bylo oznaceno jen 15 jedinci motyla, coz ve
vysledku dava velmi opatrny odhad mozné ptitomnosti pouhych 25 imag daného druhu v
prubéhu celé sezony (!). Nyni se tak nachazime v situaci blizké krizovému stavu roku 2010 a Ize
opét jen doufat, ze nedojde k definitivnimu vyhynuti. Divody takového propadu jsou nejasné.
Povazujeme za chybu, Ze byl vynechan rok 2018 ve znackovaci studii, protoze stav populace v
tomto roce mohl signalizovat zmény, které nastaly. Pozitivni je, Ze zalozeny zachranny chov
druhu v zajeti byl metodicky zvladnut a umoziuje introdukci druhu na jind stanovi$té mimo
béZny dolet jedincl ze znamé lokality. Nova populace a dal$i chov by tak perspektivné mély

predstavovat genetickou rezervu pro pripad extinkce hnédaska na ptivodnim stanovisti.
POSTER
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Chladova odolnost a kryoprotektanty u zimujicich housenek evropskych okacu
(Lepidoptera: Satyrinae)

VRBA P. (1), NEDVED O. (1,2), KONVICKA M. (1,2)

(1) Entomologicky ustav, Biologigké centrum AVCR, v. V.., Ceské Budéjovice; (2) Jihoceskd Univerzita v
Ceskych Budeéjovicich, Ceské Budéjovice

Vzhledem k probihajicim klimatickym zménam je dulezité poznani ekofyziologickych
mechanismu, limitujicich vyskyt druhti v ramci jejich areall, v potencialnim nebezpec¢i mohou
byt predevsim druhy horské.

Prispévek shrnuje nase soucasné poznatky o teplotnich limitech a kryoprotektivnich latkach
u 8 druhd evropskych okaci, obyvajicich ruzné typy travnatych biotopi (od xerotermnich po
alpinské): Chazara briseis, Hipparchia semele, Minois dryas, Aphantopus hyperantus, Maniola
Jjurtina, Melanargia galathea, Coenonympha arcania, Coenonympha gardetta. Zkoumali jsme
chladovou odolnost (konkrétné hodnoty bodu podchlazeni) a obsahy kryoprotektanti (polyoly,
cukry) u piezimujicich housenek.

Vysledky odhaluji neobycejné velkou diverzitu ekofyziologickych strategii okact k pieziti
zimniho obdobi. Obecné, nizinné druhy zijici v pfevazné oceanském klimatu vykazuji vyssi
hodnoty bodu podchlazeni a ziroven schopnost ptrezivat zmrznuti télnich tekutin. Druhy
zaroven je pro né¢ ale zmrznuti télnich tekutin letdlni. Druhy biotopti s velkym rozsahem
teplotnich podminek pak vykazovaly strategii smiSenou.

Zjistili jsme velké rozdily v profilech jednotlivych kryoprotektivnich latek v télech
zimujicich housenek, pfi¢emz jsme nenalezli korelaci mezi jejich obsahem a hodnotami bodu
podchlazeni. Celkové profily pouzivanych kryoprotektantli vsak byly podobné u druht
obyvajicich prostiedni s podobnymi klimatickymi podminkami.

POSTER

Vliv matky na ispéSnost potomstva v prostiedi nového hostitele u obligatniho
herbivorniho brouka

VRTILEK M. (1), CHUARD P.J.C. (2), IGLESIAS-CARRASCO M. (3), JENNIONS M.D. (3), HEAD M.L.
(©))

(1) Ustav biologie obratloveii AV CR, Brno, (2) Bishop’s University, Sherbrooke, Canada, (3) ANU,
Canberra, Australia

Podminky prostiedi kratce po narozeni zdsadn& ovliviuji Gsp&Snost potomstva. Rada
zivocisnych druhti proto vyvinula nejriznéjsi zptisoby, jak svym potomkim v nepiiznivych
podminkach pomoci. Mnoha takova pfizptisobeni mohou byt zdanlivé nepatrna, jejich podstata
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negeneticka a individualné zavisla. Jednim z moznych feSeni je mezigeneracni plasticita, kdy
matka potomstvo ,,pfipravi na pfedpokladané podminky, napi. nakladenim vétSich vajicek.
Drobny herbivorni hmyz predstavuje bohatou modelovou skupinu pro studium mechanismt
prizptisobeni se novému prostfedi. Zaméfili jsme se na otestovani negenetického vlivu samic na
uspésnost potomstva v novém druhu hostitele u obligatniho herbivorniho brouka, zrnokaza
skvrnitého (Callosobruchus maculatus). Klasickym rozkladem fenotypové variability v
zavislosti na mife pfibuznosti v nasledujici generaci jsme zjistili, Ze negenetické matefské
efekty, které nas zajimali, byly u vSech studovanych znaki zanedbatelné. Nase analyza naopak
ukdzala, ze zésadni roli v ispésnosti jednotlivych potomku hraje klasicka geneticka dédi¢nost.
Potomci stejnych rodict si byli vice podobni, nez neptibuzni jedinci. Nezaznamenali jsme ani
interakci mezi genotypem a prostiedim (GXE), a rizné genotypy tedy reagovaly na zménu
hostitele podobné. Radi bychom zdtraznili dikladné promysleni experimentalniho designu a
zvazeni moznosti environmentalné specificky matetskych vlivii i pfesto, Zze v nasi studii se
negenetické matefské vlivy ani GXE nakonec neprojevily.

PREDNASKA

Ekosystémové preference blanokiidlého hmyzu hnizdiciho v suchych stoncich rostlin

WALDHAUSEREOVA J. (1), BENDA D. (2), STRAKA J. (2), JANOUSEK J. (3), BUDD D. (4), MIKAT M.
@

(1) Gymnazium Jihlava; (2) Katedra Zoologie, Prirodovedecka fakulta UK, (3) Gymnazium Budéjovicka,
Praha; (4) Prirodovédecka fakulta UK

Vyskyt zivo€ichl je vyrazné ovlivnén prostiedim. V nasem vyzkumu jsme se zaméfili na
hnizdni preference blanokiidlych a vyskyt dalSich zivocichi v zavislosti na struktufe krajiny.
Zaméfili jsme se na skupiny hnizdici v suchych stoncich, pro které jsme rozmistili hnizdni
prilezitosti do ¢tyt riznych biotopl — viesovisté, okraj viesovi§té, mez mezi poli a pole. Z
nasich vysledkt vyplyva, ze se velmi li§i druhové sloZzeni mezi polem a viesovistém, mez a
okraj viesovisté¢ ma druhové slozeni néco mezi témito biotopy. Polni ekosystémy preferovaly
stop¢ici (Pemphredon spp.) a kyjorozka modrava (Ceratina cyanea). Naopak viesoviste
preferovala kyjorozka zelenava (Ceratina chalybea) a zednice tfizuba (Hoplitis tridentata).
Kyjorozka cernoreta (Ceratina nigrolabiata) rovnéz preferuje viesoviste, jeji preference je ale

slabsi nez u predchozich druht.
POSTER
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Kaolinové opramy jako zajimava refungia pro bezobratlé
WALTER J. (1), HRADSKA I. (1), TETAL L. (1), VAVRINKOVA J. (2)

(1) Zapadoceské muzeum v Plzni; (2) Fakulta pedagogickd, Zapadoceska univerzita v Plzni

Opramy v Horni Biize (Zapadni Cechy, Plzeii-sever) jsou dnes jiz ne¢inné kaolinové lomy.
Tézba zde byla ukoncena v prvni poloviné 20. stoleti. Jamy byly nasledné napoustény kaly z
nedaleké chemické tovarny. Odpady z vyroby chemikalii se zde postupné kumulovaly a v
dasledku toho jsou lomy a jejich okoli kontaminovany slouc¢eninami kadmia, rtuti, olova,
manganu nebo dusi¢nant. Navzdory tomu, opramy dodévaji SirSimu okoli typické mikroklima s
vyskytem hygrofilnich druhd, které se zde misi s druhy typickymi pro sussi stanoviste.
Heterogenita uzemi tak podporuje vyskyt zajimavych druhi zivocichti (chranénych legislativou,
uvedenych v Cerveném seznamu & regionalné vyznamnych). Od biezna 2019 bylo
zaznamenano 270 druh motyld, 35 druhd stievlikovitych broukd a 65 druhti pavoukd. Z motyla
jmenujme napiiklad vyskyt 19 druhti z Cerveného seznamu ohroZenych druhii bezobratlych (e.g.
Phyllodesma tremulifolia, Parasemia plantaginis, Lycaena virgaureae), jeden druh legislativné
chranény (Papilio machaon) a neméné vyznamny nalez Euplagia quadripunctaria ze soustavy
NATURA 2000. V materidlu ze zemnich pasti byl zjistén relativné hojny vyskyt slid’aka
Alopecosa inquilina, ktery je zafazen mezi téméf ohrozené druhy. Fauna stievlikovitych brouki
predstavuje typické zastupce lesnich druht s riznymi ekologickymi naroky na vlhkost prostiedi.
Vsechny tyto nalezy dokladaji cennost antropogennich stanovist. Ta jsou v Sir§im okoli
Plzeniska pomérné bézna vzhledem k historii tézby uhli, kyzové bfidlice pro vyrobu kyseliny
sirové nebo zminovaného kaolinu, ktery se zde stile misty tézi. V budoucnu je potieba tyto
lokality udrzet a zamezit kompletni sanaci resp. rekultivaci téchto cennych refungii pro
bezobratlé zivocichy.

POSTER

Zoocenologické aspekty v kontexte planovania konektivity krajiny a naroky réznych
Zivo¢iSnych skupin na priechodnost’ infrastruktiry

WITTLINGER L. (1), ORAVEC P. (2)
(1) Katedra geografie a regiondlneho rozvoja, FPV UKF, Nitra; (2) Katedra prirodného prostredia, LF TU,

Zvolen

V naSej praci sa zameriavame na zoogeografické rozsirenie zivociSnych spolocenstiev
viazanych na urcité habitaty v chorologickom aspekte geomorfologickych celkov Ostr6zok a
Revickej vrechoviny. Svoju pozornost’ venujeme vo vSeobecnosti vSetkym zivoc¢isSnym druhom
pricom cielovymi druhmi st vel'ké Selmy - rys ostrovid (Lynx lynx), vlk dravy (Canis lupus) a
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medved hnedy (Ursus arctos). Pozornost’ venujeme aj macke divej (Felis silvestris) a ostatnym
druhom, ktoré st chranené alebo su druhmi eurdpskeho vyznamu. Prave tieto druhy je potrebné
prioritne chranit’ a uplatiovat’ tak ekosozologické kritérid ochrany prirody a krajiny. Na zaklade
zoocenologickych vysledkov vyskumu vyhodnocujeme migraéné trasy v kontexte planovania
konektivity krajiny v procese krajinnoekologického planovania. Sucastou vyskumu je subor
narokov danych zivo¢isnych skupin na priechodnost’ infrastruktury v krajinnej sfére.

Tento vyskum bol financovany WWF International Danube - Carpathian Programme (projekt TRANSGREEN ¢. 242 12).

PREDNASKA

The place where it might have happened

ZAVADILOVA V. (1), BOHLEN J. (2), LABAIOVA V. (1,2), SLECHTOVA V. ST. (2), SLECHTA V. (2),
RoTHE U. (3), CHOLEVA L. (1,2)

(1) University of Ostrava, Ostrava; (2) Institute of Animal Physiology and Genetics CAS, v.v.i., Libechov;
(3) Naturkundemuseum Potsdam, Potsdam, Germany

The Cobitis spined loach hybrids are common in Europe nowadays. As clones of
interspecific origin, they reproduce through gynogenesis. Cobitis elongatoides is a sexual
species that readily hybridize with other sexual species over continental Europe. Cobitis taenia
has been found as a mating partner of C. elongatoides in the northern half. The transition from
sexuality to clonality by hybridization between the two species has been successfully tested
experimentally. Also, the dynamics of the hybrid zone along the Oder River where the two
species interact have been understood.

We focus on the Cobitis mating system in the Elbe River basin, westward from the Oder.
The Elbe (ending in the North Sea) has a parallel flow with the Oder (ending in the Baltic Sea).
We combine multiple molecular tools and ask whether the hybrid zone along the Elbe is also
parallel in its dynamics and processes with the Oder, or not. Germany may represent the area
where C. elongatoides might have met C. taenia for the first time.

This study supported grant no. SGS11/PrF/2019 (University of Ostrava) and Naturkundemuseum Potsdam.

POSTER

Takmer zabudnuté: Krvné parazity rodu Hepatozoon u plazov z Iranu
ZECHMEISTEROVA K.

Veterinarni a farmaceuticka univerzita Brno, Brno

Rod Hepatozoon predstavuje skupinu intracelularnych krvnych prvokov z kmena
vytrusovcov (Apicomplexa). V ramci zlozitého vyvojového cyklu parazity infikuju krv a
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vnutorné organy tetrapodnych stavovcov a st prenasané krv sajucimi bezstavovcami. U plazov
bolo dodnes popisanych viac ako 200 druhov parazitov rodu Hepatozoon. Mnohé popisy
pochadzajii z minulého storoCia, Casto zalozené iba na mikroskopickych nalezoch takmer s
kazdym novym hostitelom. S ohl'adom na zna¢nti medzidruhovii morfologicki podobnost’ a v
minulosti nie celkom znamu komplexnost’ Zivotného cyklu tychto parazitov, mézeme dnes v
takom mnozstve druhov predpokladat’ vyskyt synonymie. Preto, zlatym Standardom dne$nej
taxonomickej diagnostiky krvnych prvokov je komplexny pristup zalozeny na morfologicke;j,
geografickej, biologickej a genetickej charakteristike tychto parazitov. Nedielnou stcast'ou tejto
diagnostiky je aj komparacia novoziskanych poznatkov s tymi minulymi. Cielom mdjho
prispevku je upozornit’ na vyznamnost’ tohto komplexného pristupu na priklade dvoch druhov
parazitov rodu Hepatozoon u plazov z Iranu.

Dva druhy volne zijicich plazov, uzovka stromova (Coluber longissimus) a slepiichovec
zIty (Pseudopus apodus), boli vzorkované v severnom Irane pocas leta 2016. V ich krvi som
detegovala intraerytrocytarne parazity. Mikroskopiou, molekularne-genetickymi metéodami a
fylogenetickou analyzou bola ziskana ich morfologické a geneticka charakteristika. Morfologia
mnou detegovanych parazitov bola porovnand s viac ako 50 druhmi Hepatozoon spp.
popisanych z oblasti Blizkeho vychodu a Kaukazu a/alebo popisanych u vertebratneho hostitel'a
rovnakého druhu/rodu. Prostrednictvom komplexného pristupu som identifikovala dva druhy
parazitov, oba uz popisané zaciatkom minulého storoCia: Hepatozoon colubri u uzovky
stromovej a Hepatozoon ophisauri u sleptuchovca Zltého. Ich redeskripcia obohatena o nové
poznatky a predovSetkym geneticku charakteristiku ozivi povedomie o existencii oboch takmer
zabudnutych druhov.

POSTER

Cellular scaling rules for brains of Galliform (Galliformes) and Anseriform
(Anseriformes) birds

ZHANG Y. (1), KOCOUREK M. (1), OSADNIK C. (2), KERSTEN Y. (2), OLKOWICZ S. (1), NEMEC P.
1

(1) Department of Zoology, Faculty of Science, Charles University, Prague; (2) Department of General
Zoology, University of Duisburg-Essen, Essen

Waterfowl birds (Anseriformes) together with gallinaceous birds (Galliformes) represent the
group Galloanserae, a sister group to all Neoaves. In defiance of this significant phylogenetic
position, there were no quantitative data about cellular composition of anseriform brains. In this
poster, using the method of isotropic fractionator, we present our findings about numbers of
neurons and nonneuronal cells in various parts of the anseriform brain. Not surprisingly, there
were stark differences between the cellular scaling rules of Waterfowl birds and those of
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Passerines (Passeriformes) and Parrots (Psittaciformes). Relative brain sizes of anseriform birds
are smaller than relative brain sizes of songbirds and parrots and with increasing body mass the
difference increases further. Although anseriform birds have somewhat similar telencephalic
fractions to songbirds and parrots, their neuronal densities are far lower. In this respect the large
telencephalon of an anseriform bird contains slightly less than 50% of all brain neurons.
Absolute numbers of neurons for a given brain mass are significantly lower in anseriform birds
than those in songbirds and parrots. This suggests that different developmental mechanisms
leading to enlargement of brain struggles to generate large neuronal populations in anseriform
brains. As precocial birds, telencephalon grows early in the embryonic development, whereas
telencephalic growth in altricial songbirds and parrots is associated with prolonged neurogenesis
and delayed neuronal maturation. Extensive post-hatching neurogenesis is thus evidently much
more efficient in generating large neuronal populations.

POSTER

Bobr evropsky v birehovych porostech povodi Berounky: jako uZivatel, host ¢i aktivista?
ZYKA V. (1), VAITJ. (2), VOREL A. (3), ANDREAS M. (1), BARTAK V. (3), BRESTOVANSKA T. (1),
BULIR P. (1), CERNY K. (1), STRNADOVA V. (1)

(1) Vyzkumny ustav Silva Taroucy pro krajinu a okrasné zahradnictvi, v. v. i., Prithonice; (2), Povodi Vitavy,
. p., Praha; (3) Ceskd zemédélska univerzita v Praze

Bobr evropsky (Castor fiber) se do Ceské republiky navraci zhruba od 90. let. a povodi
Berounky je jednou z jeho domovin. Zivotu bobra, jeho potravnim nérokiim, $iteni a ochrané, se
vénovalo (a stale vénuje) mnoho autorskych kolektivi (napt. Vorel et al., 2013, Campbell-
Palmer, et. al. 2016, Vorel a Korbelova, 2016). Daleko mén¢ studii vSak fe$i vliv pusobeni
bobra na biehové porosty z hlediska ceny a vzniklé Skody na dfevinach. Bobr je totiz klasickym
prikladem konfliktniho druhu, jelikoz svym zptisobem zivota narusuje (n¢kdy az ohrozuje)
lidské aktivity. Cilem pfispévku je upozornit na stfet zajmt pii feSeni ochrany zvlasté
chranéného druhu zivocicha, obecné ochrany piirody a krajiny (protierozni, stabilizacni,
krajinotvorna a dalsi funkce bieh. porostl) a spravet toku, jakozto odpovédné osoby za stav
brehovych porostil.

Vliv bobra na birehové porosty je reSen ve spolupraci Odboru prostorové ekologie Vyzkumného ustavu Silva Taroucy pro
krajinu a okrasné zahradnictvi, v. v. i. (https://www.speclab.cz/projekty/tacr-bobr/), Povodi Vitavy, s. p. a Ceské zemédélské

univerzity v Praze. Prispévek vznikl za podpory TA CR v ramci projektu TH03030069 s néazvem: ,, Predikéni model §irent
bobra evropského a souvisejiciho poskozeni birehovych porostii. Navrh preventivnich opatieni*.

POSTER
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Reprodukéni senescence kratkovéké ryby - halancika tyrkysového
ZAK 1. (1,2), REICHARD M. (1)

(1) Akademie véd CR, Ustav biologie obratlovcii, Brno, (2) Katedra zoologie, Prirodovédeckd fakulta,
Univerzita Karlova, Praha

Klasické evolu¢ni teorie starnuti predpokladaji, ze zivocichové s neukoncenym rdstem
starnou pomaleji (¢i dokonce vibec), protoze jejich plodnost roste tmérné s velikosti téla a tim
fitness. V zajeti jsou vsSak slozky fitness zasadnim zptisobem ovlivnény prostiedim s jinym
rezimem pfirozeného vybéru. Halancik tyrkysovy (Nothobranchius furzeri) je anuélni druh
ryby, ktery se v piirodé doziva jen nékolika mésict Zivota. Rada populaci halan¢ika tyrkysového
je po ruzny pocet generaci chovana v zajeti, coz umoziuje detailné studovat ,,absenci starnuti u
organismu s neukonéenym rustem.

V na$i studii jsme vyuzili dv€ populace s podobnym genetickym pozadim, které se vSak
zasadné liSily v poc¢tu generaci v zajeti a v genetické variabilité¢ — laboratorni (> 80 generaci v
zajeti, inbredni) a divokou (&lt; 10 generaci, outbredni). Zaznamenavali jsme mortalitu ryb a
kazdy tyden jsme méfili plodnost (pocet nakladenych jiker) a oplozenost jiker.

Zjistili jsme, ze halancici jsou plodni cely zivot, i kdyz béhem zivota prochdzi znatelnym
poklesem plodnosti i oplozenosti (a tedy dochazi k reprodukénimu starnuti). K tomuto poklesu
dochézi pomérné dlouho po zpomaleni télesné¢ho ristu. Laboratorni populace dospiva pozdéji,
doziva se kratsiho véku, je méné plodna a k jejimu reprodukénimu starnuti dochazi diive. Pokles
v oplozenosti jiker byl piekvapivé zplsoben snizovanim kvality produkovanych jiker a ne
poklesem fertility starych samcti.

Nase vysledky ukazuji, ze halancici se sice rozmnozuji cely zivot, ale dochdzi k
reprodukénimu starnuti a z funkéniho hlediska jsou jim vice zasazeny samice. V rozporu s
klasickymi teoriemi starnuti dospiva kratkoveéka laboratorni populace pozdéji nez divoka
populace. Tato zjisténi potvrzuji silny vliv rozvolnéni selekéniho tlaku v zajeti na reprodukéni
fitness i starnuti jedince, pravdépodobné vlivem silného genetického driftu u této inbredni

populace.
PREDNASKA
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Druhova diverzita a distribucia motolic parazitujicich endemické zelené skokany (rod
Pelophylax) na Balkane

ZAKOVICOVA Z., BENOVICS M.

Ustav Botaniky a Zoologie MU, Brno, Ceskd Republika

Balkansky polostrov predstavuje v Eurdpe region s pozoruhodne vysokou biodiverzitou,
ktora je vysledkom jeho historického formovania. Zelené skokany (rod Pelophylax) st na
Balkéane zastapené piatimi druhmi, ktorych rozsirenie nie je ani doposial’ Gplne zndme. Okrem
skokana rapotavého (Pelophylax ridibundus) najdeme v tejto oblasti aj Styri endemické druhy:
P. bedriagae, P. epeiroticus, P. kurtmuelleri a P. shqipericus. Navzdory tomu, ze druhové
zastipenie anurofauny na Balkdne je relativne dobre preskimané, infomacii o ich
cudzopasnikoch existuje len malo. Da sa vSak predpokladat, ze endemické druhy skokanov
budu parazitované endemickymi druhmi parazitov.

Na jar roku 2019 bol ziskany v ramci terénneho vyskumu parazitologicky material z troch
druhov zelenych skokanov (P. epeiroticus, P. kurtmuelleri a P. shqipericus) na S$tyroch
lokalitach v Albansku a Grécku. Z endemickych zelenych skokanov bolo zaznamenanych Sest’
rodov motolic: Diplodiscus, Haematoloechus, Gorgodera, Opisthioglyphe, Pleurogenoides a
Prosotocus. Najviac prevalentny bol rod Gorgodera, ktorého zastupcovia boli najdeni v
moc¢ovom mechure ziab vSetkych troch skiimanych hostitel'skych druhov v ramci celého
skimaného arealu. Naproti tomu, motolice rodu Haematoloechus, ktoré parazituju v plucach

dospelych ziab, sa vyskytovali prevazne v juznom Albansku a len ojedinele v severnom Grécku.
POSTER
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